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1. Einleitung

Die Teilnahme an Laborvergleichsuntersuchungen (LVU) bzw. Eignungspriifun-
gen (PT) ist ein wunverzichtbares Element flir das Qualitats-Manage-
ment-System eines jeden, mit der Untersuchung von Lebensmitteln, Futter-
mitteln, kosmetischen Mitteln und Bedarfsgegenstanden befassten Labors.
Die Durchfiithrung von Laborvergleichsuntersuchungen erméglicht den teil-
nehmenden Laboren die eigene analytische Kompetenz unter realen Bedingun-
gen nachzuweisen. Gleichzeitig erhalten sie wertvolle Daten flir die er-
forderliche Verifizierung oder Validierung der durchgefiihrten Untersu-
chungsmethode [1, 5].

Das Ziel wvon DLA 1ist es, LVU fir ausgesuchte Parameter in praxis-
relevanten Konzentrationen und Matrices anzubieten.

Durchfiihrung und Auswertung der vorliegenden Laborvergleichsuntersuchung
erfolgten nach den technischen Anforderungen der DIN EN ISO/IEC 17043
(2010) und DIN ISO 13528-2009 bzw. ISO 13528-2015 [2, 3].

2. Durchfihrung

2.1 Untersuchungsmaterial

Bei dem Untersuchungsmaterial handelt es sich um 5 verschiedene Mischun-
gen handelsiiblicher Lebensmittelproben Europaischer, US-Amerikanischer
und/oder Asiatischer Anbieter (s. Tabelle 1). Die Rohstoffe wurden zer-
kleinert, gesiebt (mesh <250 pm bis <600 pm), gemischt und homogenisiert.
Die Zusammensetzung ist Tabelle 1 zu entnehmen.

Vor dem Homogenisieren wurden Microtracer-Partikel fiir die Uberpriifung
der Mischungshomogenitdt zugegeben. Nach dem Homogenisieren wurden wah-
rend der Abfillung Aliquote fir die Microtracer-Analyse entnommen (s.
2.1.1).

Die Proben wurden nach dem Homogenisieren zu Portionen von ca. 10 g in
metallisierte PET-Folienbeutel abgefiullt.
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Tabelle 1: Zusammensetzung der DLA-Proben

Zutaten (pro 100 g)

GVO-Anteil
Mais

GVO-Anteil
Soja

Weizenmehl Typ 405 (100 g)
Zutaten: Weizen
Nahrwertangaben pro 100 g:
EiweiBl 11 g, Kohlenhydrate 72 g, Fett 1,0 g

Weizenmehl Typ 405 (90 g)
Zutaten: Weizen
Nahrwertangaben pro 100 g:
EiweiBl 11 g, Kohlenhydrate 72 g, Fett 1,0 g
Sojamehl, Vietnamesicher Anbieter (10 g)
Zutaten: Sojabohnen, gemahlen

positiv
(GVO-Soja
experimentell)

Weizenmehl Typ 405 (90 g)
Zutaten: Weizen
Nahrwertangaben pro 100 g:
EiweiBl 11 g, Kohlenhydrate 72 g, Fett 1,0 g
Sojamehl, Europdischer Anbieter (7,5 g)
Zutaten: Sojamehl getoastet
Nahrwertangaben pro 100 g:
EiweiBl 37 g
Soya Chunks, USA-Anbieter (2,5 q)
Zutaten: Sojamehl
Nahrwertangaben pro 100 g:
Eiweil 47 g, Kohlenhydrate 17 g, Fett 0,8 g

positiv
(GVO-Soja
experimentell)

Weizenmehl Typ 405 (80 qg)

Zutaten: Weizen

Nahrwertangaben pro 100 g:

EiweiR 11 g, Kohlenhydrate 72 g, Fett 1,0 g
MaisgrieB, Europaischer Anbieter (13 q)

Zutaten: MaisgrieB

Nahrwertangaben pro 100 g:

Eiweil 7,5 g, Kohlenhydrate 77 g, Fett 1 g
Maismehl, USA-Anbieter (7,0 qg)

Zutaten: Maismehl

Néhrwertangaben pro 100 g:

Eiweil 9 g, Kohlenhydrate 79 g, Fett 0 g

positiv
(GVO-Mais
experimentell)

Weizenmehl Typ 405 (80 g)

Zutaten: Weizen

Néahrwertangaben pro 100 g:

EiweiRl 11 g, Kohlenhydrate 72 g, Fett 1,0 g
Maisgriel, Europdischer Anbieter (10 g)

Zutaten: MaisgrieB

Nahrwertangaben pro 100 g:

EiweiBl 7,5 g, Kohlenhydrate 77 g, Fett 1 g
Sojamehl, Europaischer Anbieter (10 qg)

Zutaten: Sojamehl getoastet

Nahrwertangaben pro 100 g:

EiweiBl 37 g

Hinweis:

Die metrologische Riickfithrung von Temperatur, Masse

und Volumen bei der

LVU-Proben wird mittels DAkkS-kalibrierter Referenzmaterialien gewdhrleistet.

Herstellung der
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2.1.1 Homogenitdt

Die Mischungshomogenitat vor der Abfillung wurde in 8-fach Bestimmung
mittels Microtracer-Analyse untersucht. Es handelt sich um eine normierte
Methode, die Bestandteil des internationalen GMP-Zertifizierungssystems
fir Futtermittel ist [14]. Vor der Mischung werden mit Farbstoff be-
schichtete Eisenpartikel in um-GroRe zur Probe gegeben und die Partikel-
zahl wird nach der Homogenisierung in entnommenen Aliquoten bestimmt. Die
Bewertung der Mischungshomogenitat erfolgt auf Grundlage der Poissonver-—
teilung anhand des chi-Quadrat-Tests und auf Grundlage der Normalvertei-
lung anhand des HorRat-Wertes. FiUr die Beurteilung nach Poisson: Eine
Wahrscheinlichkeit von 2 5% ist gleichzusetzen mit einer guten homogenen
Mischung und von 2 25% mit einer exzellenten Mischung [14, 15].

Fiir die Beurteilung nach der Normalverteilung: Nach [17] sind die HorRat-
Werte zwischen 0,3 und 1,3 unter Wiederholbedingungen (Messungen inner-
halb des Labors) zu akzeptieren. Die Microtracer-Analyse der vorliegenden
LVU-Proben 2 - 5 hat eine Wahrscheinlichkeit wvon 45%, 100%, 79% bzw. 94%
ergeben. Die Partikel-Ergebnisse wurden zusatzlich in Konzentrationen um-
gerechnet, statistisch als Normalverteilung ausgewertet und mit der Stan-
dardabweichung nach Horwitz verglichen. Es wurden HorRat-Werte wvon 1,2,
0,4, 0,9 bzw. 0,7 erhalten. Die Ergebnisse der Microtracer-Analyse sind
in der Dokumentation angegeben.

2.1.2 Stabilitat

Eine Wasseraktivitadt (ay) von < 0,5 ist ein wichtiger Faktor um die Sta-
bilitat von trockenen und getrockneten Produkten wahrend der Lagerung zu
gewadhrleisten, optimale Bedingungen fir die Lagerung ist der ay-Wert-Be-
reich von 0,15 - 0,3, in diesem Bereich ist die geringstmdégliche Degrada-
tionsrate zu erwarten [16].

Die Erfahrungen mit diversen DLA-Referenzmaterialien zeigen bei ver-
gleichbarer Matrix und Wasseraktivitat (ay-Wert < 0,5) eine gute Haltbar-
keit der Probe und Lagerstabilitat gegeniiber mikrobiellem Verderb und be-
ziiglich des Gehalts an den EP-Parametern.

Der ay-Wert der EP-Proben lag bei 0,48 (23°C). Die Stabilitidt des Proben-
materials war somit wahrend des Untersuchungszeitraums unter den angege-
benen Lagerbedingungen gewdhrleistet.
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2.2 Probenversand und Informationen zur Untersuchung

An jeden Teilnehmer wurden in der 21. Kalenderwoche 2019 je eine Portion
der Untersuchungsmaterialien Proben 1 bis 5 verschickt. Die Untersu-
chungsverfahren wurden freigestellt. Die Untersuchungen waren durchzufiih-
ren bis spatestens 05. Juli 2019.

Mit dem Proben-Anschreiben wurden den Teilnehmern u.a. nachstehende In-
formationen mitgeteilt:

DLA 33/2019 - GVO-Screening I (qualitativ): 5 Proben mit positiv/negativ
Gehalten an p-35S, t-NOS, p-FMV, CP4 EPSPS, 35S-Pat, CrylAb/Ac / GVO-
Mais (Btll, MIR604) und GVO-Soja (RR GTS 40-3-2, RR2Z MON89788)

Es handelt sich um finf unterschiedliche Proben mit méglichen Gehalten
an den genannten Parametern. Die Ergebnisangabe und Auswertung erfolgt
rein qualitativ (positiv/negativ) . Es kénnen die Ergebnisse der
spezifischen Sequenzen, der Screening-Sequenzen sowle weltere angegeben
werden.

Bitte beachten Sie die beiliegenden Informationen zur Eignungsprifung.
(siehe Dokumentation unter Punkt 5.3 EP-Informationen)

2.3 Ergebnisiibermittlung

Die Ergebnisabgabe erfolgte einheitlich auf, an die Teilnehmer versandten
Ubermittlungsbdgen bzw. -dateien. Zur Auswertung kamen die Ergebnisse als
positiv/negativ Angaben fir die Analyten.

Abgefragt und dokumentiert wurden die o.g. Ergebnisse sowie Angaben zu
den Testmethoden wie Spezifitaten, Testkit-Hersteller und Stichpunkte zur
Durchfihrung der Methoden.

Falls Teilnehmer mehrere Ergebnisse fiir denselben Parameter abgegeben ha-
ben, die mit unterschiedlichen Methoden erhalten wurden, wurden diese Er-
gebnisse mit derselben Auswertenummer mit einem Buchstaben als Suffix un-
ter Angabe der jeweiligen Methode ausgewertet.

Alle 21 Teilnehmer haben fristgerecht Ergebnisse abgegeben.
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3. Qualitative Auswertung

Die Auswertung der GVO-Screening Laborvergleichsuntersuchung erfolgte
ausschlieBlich gqualitativ.

Im Ergebnisteil werden die Ergebnisse getrennt nach den jeweiligen Para-
metern p-35S, t-NOS, p-FMV, CTP2-CP4 EPSPS, 35S-Pat, CrylAb/Ac sowie GVO-
Mais (Btll, MIR604), Mais-DNA und GVO-Soja (RR GTS 40-3-2, RR 2
MON89788), Lecithin-DNA und andere DNA fir die 5 LVU-Proben in einer Ta-
belle dargestellt.

3.1 Ubereinstimmung mit Konsenswerten der Teilnehmer

Die qualitative Bewertung der Ergebnisse jedes Teilnehmers erfolgte an-
hand der Ubereinstimmung der angegebenen Ergebnisse (positiv oder nega-
tiv) mit dem Konsenswert der Teilnehmer. Ein Konsenswert wird festge-
stellt sofern 2 75 % positive oder negative Ergebnisse fiir einen Parame-
ter vorliegen.

Die Bewertung erfolgt in der Form, dass die Anzahl Ubereinstimmender Er-
gebnisse gefolgt von der Anzahl an Proben, flir die ein Konsenswert erhal-
ten wurde, angegeben wird. Dahinter wird in Klammern die Ubereinstimmung
als Prozentsatz ausgedruckt.

3.2 Ubereinstimmung mit Dotierungen der Proben

Die qualitative Bewertung der Ergebnisse jedes Teilnehmers erfolgte an-
hand der Ubereinstimmung der angegebenen Ergebnisse (positiv oder nega-
tiv) mit den Dotierungen der fiunf LVU-Proben mit GVO-haltigen Zutaten
(vgl. Tab. 1).

Hierzu wird die Anzahl {ibereinstimmender Ergebnisse gefolgt von der An-
zahl an Proben angegeben. Dahinter wird in Klammern die Ubereinstimmung
als Prozentsatz ausgedrickt angegeben.
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4. Ergebnisse

Alle folgenden Tabellen sind anonymisiert.

Den teilnehmenden Laboratorien

wird mit dem Versand dieser Auswertung ihre individuelle Auswertenummer
mitgeteilt.

Die Ergebnisse der Teilnehmer und die Bewertung sind tabellarisch folgen-

dermaBen aufgefilhrt:

Auswerte- | Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Qualitative Qualitative | Methode Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg '-;“it ,,- ! - U mn;_ i
Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4
/Anzahl positiv

Anzahl negativ

Prozent positiv

Prozent negativ

Konsenswert

Dotierung
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4.1 Vergleichsuntersuchung GVO

4.1.1 Ergebnisse: p-35S-Screening-Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
p-35S pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg ('mit K.ons.e"swenen mmit Do'i.eru"gen
1 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
2 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
3 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
4 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
5 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
6 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
7 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
8 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
9 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
k] negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11b negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 negativ negativ positiv positiv negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
13 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
16 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
17 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
18 negativ negativ positiv positiv negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%) Zg?i A;2) Spuren
19 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
20 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
21 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 0 20 22 22 0
Anzahl negativ 22 2 0 0 22
Prozent positiv 0 91 100 100 0
Prozent negativ 100 9 0 0 100
Konsenswert negativ positiv positiv positiv negativ
Dotierung negativ positiv positiv positiv negativ

Anmerkung:

Es wurden fiir alle 5 Proben Konsenswerte mit je viermal 100%
negativen Ergebnissen festgestellt.
stehen in Ubereinstimmung mit der Zugabe der GVO-haltigen Zutaten
rungen) .

91%

positiven bzw.

und einmal

Die Konsenswerte

(Dotie-
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4.1.2 Ergebnisse:

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

t-NOS-Screening-Sequenz

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
t-NOS pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg “m“,, ! . ! it ;;w.' -
1 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
2 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
3 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
4 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
5 negativ positiv positiv positiv positiv 4/5 (80%) 4/5 (80%)
6 negativ negativ positiv positiv negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
7 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
8 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
9 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11a negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11b negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
13 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
16 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
17 negativ negativ positiv positiv negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
18 negativ negativ positiv positiv negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%) 2812242) Spuren
19 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
20 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
21 negativ negativ positiv negativ negativ 3/5 (60%) 3/5 (60%)
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 0 18 22 21 1
Anzahl negativ 22 4 0 1 21
Prozent positiv 0 82 100 95 5
Prozent negativ 100 18 0 5 95
Konsenswert negativ positiv positiv positiv negativ
Dotierung negativ positiv positiv positiv negativ
Anmerkung:

Es wurden fir alle 5 Proben Konsenswerte mit je zweimal 100% bzw. 95% und

einmal 82%

positiven bzw.

negativen Ergebnissen festgestellt.

Die Kon-

senswerte stehen in Ubereinstimmung mit der Zugabe der GVO-haltigen Zuta-
ten (Dotierungen).
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4.1.3 Ergebnisse: p-FMV-Screening-Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
P-FMV pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg l";““ K.ons'ensvterten l'i:“it Doﬁ'emngm
1 negativ positiv positiv negativ negativ 4/4 (100%) 5/5 (100%)
2 negativ positiv positiv negativ negativ 4/4 (100%) 5/5 (100%)
3 - R - - -
4 negativ positiv positiv negativ negativ 4/4 (100%) 5/5 (100%)
5 negativ positiv positiv negativ negativ 4/4 (100%) 5/5 (100%)
6 negativ positiv positiv negativ negativ 4/4 (100%) 5/5 (100%)
7 negativ positiv positiv negativ negativ 4/4 (100%) 5/5 (100%)
8 - - - R -
9 negativ positiv positiv negativ negativ 4/4 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ positiv positiv negativ negativ 4/4 (100%) 5/5 (100%)
11 negativ positiv positiv negativ negativ 4/4 (100%) 5/5 (100%)
12 negativ positiv positiv negativ negativ 4/4 (100%) 5/5 (100%)
13 negativ positiv positiv negativ negativ 4/4 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ positiv negativ negativ negativ 4/4 (100%) 4/5 (80%)
15 negativ negativ negativ negativ negativ 3/4 (75%) 3/5 (60%)
16 negativ positiv positiv negativ negativ 4/4 (100%) 5/5 (100%)
17 negativ positiv negativ negativ negativ 4/4 (100%) 4/5 (80%)
18 negativ negativ negativ negativ negativ 3/4 (75%) 3/5 (60%) gg:ﬁ:nz (ligdﬁ %)
19 negativ positiv positiv negativ negativ 4/4 (100%) 5/5 (100%)
20 negativ positiv positiv negativ negativ 4/4 (100%) 5/5 (100%)
21 negativ negativ negativ negativ negativ 3/4 (75%) 3/5 (60%)
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5

Anzahl positiv 0 16 14 0 0

Anzahl negativ 19 3 5 19 19

Prozent positiv 0 84 74 0 0

Prozent negativ 100 16 26 100 100

Konsenswert negativ positiv keiner negativ negativ

Dotierung negativ positiv positiv negativ negativ

Anmerkung:

Es wurden fir die Proben 1, 2, 4 und 5 Konsenswerte mit dreimal 100% und
einmal 84% positiven bzw. negativen Ergebnissen festgestellt. Die Kon-
senswerte stehen in Ubereinstimmung mit der Zugabe der GVO-haltigen Zuta-
ten (Dotierungen).

Mit 74% positiven Ergebnissen wurde fir Probe 3 knapp kein Konsenswert
von 275% positiver Ergebnisse erhalten.
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4.1.4 Ergebnisse: CTP2-CP4 EPSPS-Screening-Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- | Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
CTP2-CP4 Ubereinsti Ubereinsti
EPSPS poslneg poslneg poslneg poslneg poslneg mit Konsenswerten mit Dotierungen
1 - - - - -
2 negativ positiv positiv negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
3 - - - R -
Probe 2 positiv
4 negativ negativ positiv positiv negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%) (<0,1%), Probe 4
an LOD
5 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
6 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
7 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
8 negativ positiv positiv positiv positiv 4/5 (80%) 4/5 (80%)
9 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 - - - - -
13 - - - - -
14 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 - - - - -
16 - - - - -
17 - - - - -
18 - - - - -
19 - - - - -
20 - - - - -
21 negativ positiv negativ positiv negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 0 10 10 10 1
Anzahl negativ 11 1 1 1 10
Prozent positiv 0 ek 91 91 9
Prozent negativ 100 9 9 9 91
Konsenswert negativ positiv positiv positiv negativ
Dotierung negativ positiv positiv positiv negativ
Anmerkung:

Es wurden fir alle 5 Proben Konsenswerte mit je einmal 100% und je vier-
mal 91% positiven bzw. negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsens-
werte stehen in Ubereinstimmung mit der Zugabe der GVO-haltigen Zutaten
(Dotierungen) .
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4.1.5 Ergebnisse: 35S-Pat-Screening Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- | Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
35S-Pat pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg I‘;;:'K;ns;nsmen I‘Lmit ,I_.,oﬁ'emngen
1 negativ positiv positiv positiv negativ 3/3 (100%) 5/5 (100%)
2 - - - - -
3 - - - - -
4 negativ negativ negativ negativ negativ 2/3 (67%) 2/5 (40%) ;)Orgl?l?/ (20:130/:1)
5 negativ positiv negativ positiv negativ 3/3 (100%) 4/5 (80%)
6 negativ negativ negativ positiv negativ 3/3 (100%) 3/5 (60%)
7 negativ positiv positiv positiv negativ 3/3 (100%) 5/5 (100%)
8 negativ positiv negativ positiv negativ 3/3 (100%) 4/5 (80%)
9 - - - - -
10 negativ positiv positiv positiv negativ 3/3 (100%) 5/5 (100%)
11 - - - - -
12 - - - - -
13 negativ negativ negativ positiv negativ 3/3 (100%) 3/5 (60%)
14 negativ negativ negativ positiv negativ 3/3 (100%) 3/5 (60%)
15 - - - - -
16 - - - - -
17 - - - - -
18 - - - - -
19 - - - - -
20 - - - - -
21 negativ negativ negativ positiv negativ 3/3 (100%) 3/5 (60%)
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 0 5 3 9 0
Anzahl negativ 10 5 7 1 10
Prozent positiv 0 50 30 a0 0
Prozent negativ 100 50 70 10 100
Konsenswert negativ keiner keiner positiv negativ
Dotierung negativ positiv positiv positiv negativ
Anmerkung:

Flir die Proben 1,

90%

negativer Ergebnisse erhalten.

positiven bzw.

4 und 5 wurden Konsenswerte von zweimal 100%

(Dotierungen) .

negativen Ergebnissen festgestellt.

und einmal

Die Konsenswerte
der Ergebnisse stehen in qualitativer Ubereinstimmung mit der Zugabe der
GVO-haltigen Zutaten
Fiir die Proben 2 und 3 wurden keine Konsenswerte von 275% positiver oder
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4.1.6 Ergebnisse: CrylAb/Ac-Screening-Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- | Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
Cry1Ab/Ac pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg U":“ K.ons'ensmerten Lmit I'Joﬁ'eru"gen
1 - - - - -
2 - - - - -
3 - - - - -
4 - - - - -
5 - - - - -
6 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
7 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
8 - - - - -
9 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 - - - - -
13 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 - - - - -
16 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
17 - - - - -
18 - - - - -
19 - - - - -
20 - - - - -
21 - - - - - nicht eindeutig
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 0 0 0 8 0
Anzahl negativ 8 8 8 0 8
Prozent positiv 0 0 0 100 0
Prozent negativ 100 100 100 0 100
Konsenswert negativ negativ negativ positiv negativ
Dotierung negativ negativ negativ positiv negativ
Anmerkung:

Fir alle Proben wurden Konsenswerte von 100% positiven bzw. negativen Er-
gebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse stehen in quali-
tativer Ubereinstimmung mit der Zugabe der GVO-haltigen Zutaten (Dotie-
rungen) .
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4.1.7 Ergebnisse: GVO-Mais Btll

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- | Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
GVO-Mais (1] UObereinsti

(Bt11) pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg mit Konsenswerten mit Dotierungen
1 - - - - -
2 negativ negativ negativ negativ negativ 4/4 (100%) 4/5 (80%)
3 - - - - -
4 - - - - -
5 - R - - -
6 - - - - -
7 negativ negativ negativ positiv negativ 4/4 (100%) 5/5 (100%)
8 - - - - -
9 - - - - -
10 negativ negativ negativ positiv negativ 4/4 (100%) 5/5 (100%)
11 - - - - -
12 - - - - -
13 negativ negativ negativ positiv negativ 4/4 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ negativ negativ positiv negativ 4/4 (100%) 5/5 (100%)
15 - - - - -
16 - - - - -
17 - - - - -
18 - - - - -
19 - - - - -
20 - - - - -
21 negativ negativ positiv negativ negativ 3/4 (75%) 3/5 (60%)
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 0 0 1 4 0
Anzahl negativ 6 6 5 2 6
Prozent positiv 0 0 17 67 0
Prozent negativ 100 100 83 33 100
Konsenswert negativ negativ negativ keiner negativ
Dotierung negativ negativ negativ positiv negativ
Anmerkung:

Fir die negativen Proben wurden Konsenswerte

83%

Zutaten

(Dotierungen) .

negativen Ergebnissen festgestellt.

von dreimal 100%
Die Konsenswerte der Ergebnisse
stehen in qualitativer Ubereinstimmung mit der Zugabe der GVO-haltigen

und einmal

Mit 67% positiven Ergebnissen fir die Probe 4 wurde knapp kein Konsens-
wert von 275% positiver Ergebnisse erhalten.
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4.1.8 Ergebnisse: GVO-Mais MIR604

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- | Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
GVO-Mais Ubereinsti
(MIR604) pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg mit Konsenswerten mit Dotierungen
1 - - - - -
2 - - - - -
3 - - - - -
4 - - - - -
5 - R - - -
6 - - - - -
7 negativ negativ positiv positiv negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
8 - - - - -
9 - - - - -
10 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11 - - - - -
12 - - - - -
13 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 - - - - -
16 - - - - -
17 - - - - -
18 - - - - -
19 - - - - -
20 - - - - -
21 - - - - - nicht eindeutig
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 0 0 1 4 0
Anzahl negativ 4 4 3 0 4
Prozent positiv 0 0 25 100 0
Prozent negativ 100 100 75 0 100
Konsenswert negativ negativ negativ positiv negativ
Dotierung negativ negativ negativ positiv negativ
Anmerkung:

Es wurden fir alle 5 Proben Konsenswerte mit viermal 100% und einmal 75%
positiven bzw. negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte ste-
hen in Ubereinstimmung mit der Zugabe der GVO-haltigen Zutaten (Dotierun-
gen) .




September 2019 DLA 33/2019 - GVO-Screening I (qualitativ)

4.1.9 Ergebnisse: Mais-DNA (Mais-spezifisch)

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
Mais spezi- Ubereinsti Ubereinsti
fische DNA poslneg poslneg poslneg pos/neg pos/neg mit Konsenswerten mit Dotierungen
1 - - - - -
2 negativ negativ positiv positiv positiv 5/5 (100%) 4/5 (80%)
3 - - - - -
4 - - - - -
5 - - - - -
6 - - - - -
7 negativ positiv positiv positiv positiv 4/5 (80%) 3/5 (60%)
8 negativ negativ positiv positiv positiv 5/5 (100%) 4/5 (80%)
9 negativ negativ positiv positiv positiv 5/5 (100%) 4/5 (80%)
10 negativ negativ negativ positiv positiv 4/5 (80%) 5/5 (100%)
11 - - - - -
12 - - - - -
13 negativ negativ positiv positiv positiv 5/5 (100%) 4/5 (80%)
14 negativ negativ negativ positiv positiv 4/5 (80%) 5/5 (100%)
15 - - - - -
16 negativ negativ positiv positiv positiv 5/5 (100%) 4/5 (80%)
17 - - - - -
18 - - - - -
19 - - - - -
20 - - - - -
21 - - - - - nicht eindeutig
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 0 1 6 8 8
Anzahl negativ 8 7 2 0 0
Prozent positiv 0 13 75 100 100
Prozent negativ 100 88 25 0 0
Konsenswert negativ negativ positiv positiv positiv
Dotierung negativ negativ negativ positiv positiv
Anmerkung:

Es wurden fir alle Proben Konsenswerte mit dreimal 100%, einmal 88% und
einmal 75% positiven bzw. negativen Ergebnissen festgestellt. Mit Ausnah-
me von Probe 3 stehen die Konsenswerte in Ubereinstimmung mit der Zugabe
der Mais-haltigen Zutaten (Dotierungen). Das Vorhandensein von Spuren von
Mais in Probe 3 kann nicht ausgeschlossen werden.
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4.1.10 Ergebnisse: GVO-Soja RR (GTS 40-3-2)

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- | Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
?g%i%{i_‘:? pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg posineg | Ubereistimmungen | Uber l':,oﬁ'emnggf"
1 - - - R -
2 - - - - -
3 - - - R -
4 - - - R -
5 - - - R -
6 - - - - -
7 negativ positiv positiv positiv negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
8 - - - - -
9 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11a negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11b negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 - - - - -
13 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 - - - - -
16 - - - - -
17 - - - - -
18 - - - - -
19 - - - - -
20 - - - - -
21 negativ negativ positiv negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 0 7 8 1 0
Anzahl negativ 8 1 0 7 8
Prozent positiv 0 88 100 13 0
Prozent negativ 100 13 0 88 100
Konsenswert negativ positiv positiv negativ negativ
Dotierung negativ positiv positiv negativ negativ
Anmerkung:

Es wurden fir alle 5 Proben Konsenswerte von je dreimal 100% und zweimal
88% positiven bzw. negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte
stehen in Ubereinstimmung mit der Zugabe der GVO-haltigen Zutaten (Dotie-
rungen) .
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4.1.11 Ergebnisse: GVO-Soja RR2 (MON89788)

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
GVO-Soja RR2 Ubereinsti Ubersinsti
(MON89788) pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg mit Konsenswerten mit Dotierungen
1 - - - - R
2 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
3 R - - - R
4 - - - - -
5 - - - - -
6 - - - - R
7 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
8 - - - - -
9 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11a negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11b negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 - - - - -
13 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 - - - - -
16 - positiv positiv - - 2/2 (100%) 2/2 (100%)
17 - - - - -
18 - - - - -
19 - - - - -
20 - - - - -
21 negativ positiv negativ negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 0 10 9 0 0
Anzahl negativ 9 0 1 9 9
Prozent positiv 0 100 90 0 0
Prozent negativ 100 0 10 100 100
Konsenswert negativ positiv positiv negativ negativ
Dotierung negativ positiv positiv negativ negativ

Anmerkung:
Fiur die Proben wurden Konsenswerte von viermal 100% und einmal 90% posi-

tiven bzw. negativen Ergebnissen festgestellt.
Die Konsenswerte der Ergebnisse stehen in qualitativer Ubereinstimmung
mit der Zugabe der GVO-haltigen Zutaten (Dotierungen).
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4.1.12 Ergebnisse: Lektin DNA (Soja-spezifisch)

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
LektinDNA | pos/neg posineg posineg posineg posineg | (merenstmmungen | oo emmr
1 - - - - -
2 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
3 R - - - R
4 - - - - -
5 - - - - -
6 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
7 negativ positiv positiv positiv positiv 4/5 (80%) 4/5 (80%)
8 negativ positiv positiv positiv positiv 4/5 (80%) 4/5 (80%)
9 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 - - - - -
13 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 - - - - -
16 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
17 - - - - -
18 - - - - -
19 - - - - -
20 - - - - -
21 - - - - -
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 0 10 10 2 10
Anzahl negativ 10 0 0 8 0
Prozent positiv 0 100 100 20 100
Prozent negativ 100 0 0 80 0
Konsenswert negativ positiv positiv negativ positiv
Dotierung negativ positiv positiv negativ positiv
Anmerkung:

Es wurden fiir alle 5 Proben Konsenswerte von je viermal 100% und einmal
80% positiven bzw. negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte
der Ergebnisse stehen in qualitativer Ubereinstimmung mit der Zugabe der
Soja-haltigen Zutaten (Dotierungen).
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4.1.13 Ergebnisse: Weitere Parameter (DNA)

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- | Parameter| Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Hinweis
nummer
weitere DNA| pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg
3 ABII negativ positiv positiv positiv negativ
4 bar negativ negativ negativ negativ negativ
5a bar negativ negativ negativ negativ negativ
6a bar negativ negativ negativ negativ negativ
8 bar negativ negativ negativ negativ negativ
9a CaMV/BMV - negativ negativ negativ -
-Wildtyp
6b P-nos nptll negativ negativ negativ negativ negativ
9b iiﬁ:zen— positiv positiv positiv positiv positiv
1 Zgigxz; positiv positiv positiv positiv positiv
14a Mon88017 - - - positiv -
14b NK603 - - - positiv -
5b NPTII negativ negativ negativ positiv negativ
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5. Dokumentation

5.1 Angaben der Teilnehmer

Hinweis:
libersetzt

5.1.1 p-35S-Screening-Sequenz

Angaben in englischer Sprache wurden von DLA nach bestem Wissen ins Deutsche
(ohne Gewahr der Richtigkeit).

Auswerte- | Datum der |[Ergebnisan-| Nachweis- . . Hinweise zur Hinweise zur PCR- . " .
Test-Kit oder Literatur i N Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze Extraktion Reaktion
Target- Kopien / % | ct- z.B. Extraktion / Enzyme / | z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / P W to Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA er DNA-Menge lange / Referenzmaterial
Microbiologique, Inc.; R-
1 19.06.19 DNA Biopharm, S2026:2017- Extraktion Real Time PCR
04
2 04.07.19
3 13.06.19 GeneScan
DIN EN ISO 21569:2013-| mod. Wizard®-DNA-
_ o,
4 28.06.19 p-35S 0.1 % 08 Clean-UP System Real Time PCR/ 83 Bp
Target-
5 08.06.19 | Sequenz/ | 0.1% wiw |SureFood GMO Screen 1| Surefood Plr(e;f Advanced | oo Time PCR / 45 Zyklen
-DNA
ISO realtime PCR / 40 Zyklen / ISO
6 06.06.19 0,0004 21569:2005/Amd1:2013 CTAB CRM Bt11 21569:2(())(32/Amd1:2
7 04.07.19 L-00.00-122(06/2008) Nucleospin(R)Food Real Time PCR
8 02.07.19 0.1% BVL L 00.00-122:2008 Nucleospin Food Real Time PCR / 45 Zyklen
9 25.06. 5 Kopien §64 LFGB L00.00-122 |DNeasy Mericon Food 2g| Real Time PCR, 45 Zyklen
10 4.6. Genial FFS-Kit, Promega Real Time PCR
Nachweisgrenze:
11a 29.05.19 DNA 0.02% |ASU 364 Methode 00.00 Haus\erfahren Real Time PCR Angabe von
122 Nachkommastellen
mit "Punkt’
) Nachweisgrenze:
genControl® RT-Triplex- .
11b 07.06.19 DNA 0.01% | 35S/NOS/EPSPS Kit, | Genomic DNA from food, Real Time PCR Angabe von
Macherey-Nagel Nachkommastellen
GEN-IAL GmbH o W
mit "Punkt
355 <5DNA SureFood® GMO .
12 01.07.19 Promotor Kobien SCREEN 4plex SureFood® PREP Basic |Real Time PCR, 45 Cyclen -
P 35S/NOS/FMV/IAC
13 gPCR
14 29.05.2019 0,01% CTAB RealTime PCR
15 19.06.19 |p-355 CaMV biotecon biotecon real time PCR 50 Zyklen ,
ligeth cycler 96
SureFood® GMO .
16 12'03(')/ 115"06 Sza@:;' 5 Kopien SCREEN 4plex S“re';?d’f?oP;EOF;zBas'C real Time PCR, It. Manual
' quenz 35S/NOS/FMV+IAC - No.
17 29.05.19 GEN-IAL Real Time PCR
GEN-IAL genControl RT- Real Time PCR, 45
18 28/05 35S <01% | Triplex IV p35S / NOS / | COp9en SureFood PREP| ¢ cien, Referenzmaterial | *Spuren (< 0,1 %)
pFMV, incl. IC ERM-BF 410dp
Extraktionskontrolle
5 DNA- | r-biopharm / L00.00-118, durch Nachweis
19 31.05.19 . Kopien 119, -121und -148 | pfanzlicher DNA mittels Real Time PCR -
PCR
20 28.05.19 | P35S/DNA | 0,00025 Imegen CTAB Real time PCR
35S/NOS/F . . .
21 27.05.19 MV 50 zyklen |CVO 5 Target Screening| - DNA Extratkion mit | ooy 00 pCR 50 Zyklen
fund 2 kommerziellen Kit

Screening
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5.1.2 t-NOS-Screening-Sequenz

Auswerte- | Datum der |[Ergebnisan- Nachweis- . . Hinweise zur Hinweise zur PCR- . . .
Test-Kit oder Literatur . R Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze Extraktion Reaktion
Target- Kopien / % / ot- z.B. Extraktion / Enzyme / | z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / P W tn Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA er DNA-Menge lange / Referenzmaterial
Microbiologique, Inc.; R-
1 19.06.19 DNA Biopharm, S2026:2017- Extraktion Real Time PCR
04
2 04.07.19
3 13.06.19 GeneScan
4 28.06.19 NOS 01 % DIN EN ISO 21569:2013-| mod. Wizard®-DNA- Real Time PCR / 95 Bp
08 Clean-UP System
Target-
5 08.06.19 | Sequenz/ | 0.1% wiw |SureFood GMO Screen 1| Surefood Prep Advanced | peal-Time PCR / 45 Zyklen
-DNA
ISO realtime PCR / 40 Zyklen / ISO
6 06.06.19 0,0004 21569:2005/Amd1:2013 CTAB CRM Bt11 21569:2%?2/Amd1:2
7 04.07.19 L-00.00-122(06/2008) Nucleospin(R)Food Real Time PCR
8 05.07.19 0.1 % BVL L 00.00-122:2008
9 25.06. 10 Kopien | §64 LFGB L00.00-122 |DNeasy Mericon Food 2g| Real Time PCR, 45 Zyklen
10 4.6. Genial FFS-Kit, Promega Real Time PCR
. Nachweisgrenze:
genControl® RT-Triplex- .
11a 07.06.19 DNA 0.01% | 35S/NOS/EPSPS Kit, | Senomic DNA from food, Real Time PCR Angabe von
Macherey-Nagel Nachkommastellen
GEN-IAL GmbH o "
mit "Punkt
Nachweisgrenze:
11b 29.05.19 DNA 0.039 |ASY 864 Methode 00.00 Hausverfahren Real Time PCR Angabe von
122 Nachkommastellen
mit "Punkt”
NOS <5DNA SureFood® GMO .
12 01.07.19 Terminator Kooien SCREEN 4plex SureFood® PREP Basic | Real Time PCR, 45 Zyklen -
s 35S/NOS/FMV/IAC
13 gPCR
14 29.05.2019 0,01% CTAB RealTime PCR
15 19.06.19 | tNOS biotecon biotecon Real Time PCR 50 Zyklen ,
ligeth cycler 96
SureFood® GMO .
16 12'026/213'06 S?'Sz:;z 5 Kopien SCREEN 4plex S“'e';‘;fd,i PSRFOZZE’aS'C real Time PCR, It. Manual
) q 35S/NOS/FMV+IAC T
17 29.05.19 GEN-IAL Real Time PCR
GEN-IAL genControl RT- Real Time PCR, 45 Zyklen,
18 28/05 nos <0,1% | Triplex IV p35s / NOS / | ©0n9en SureFood PREP o ro s material ERM-BF | *Spuren (< 0,1 %)
! Basic Extraktionskit
pFMV, incl. IC 410dp
Extraktionskontrolle
5DNA- | r-biopharm / L00.00-118, durch Nachweis
19 31.05.19 : Kopien | -119, -121und-148 | pfanzlicher DNA mittels Real Time PCR )
PCR
20 28.05.19 | TNOS/DNA | 0,00025 Imegen CTAB Real time PCR
35S/NOS/F . . .
21 27.05.19 MV 50 zyklen |CMO 5 Target Screening| - DNA Extratkion mit | o\ w0 pCR 50 Zyklen
1und 3 kommerziellen Kit

Screening
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5.1.3 p-FMV-Screening-Sequenz

Auswerte- | Datum der |Ergebnisan-| Nachweis- Test-Kit oder Literatur H|nwe|se_ zur Hinweise zur PCR- Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze Extraktion Reaktion
Target- Kopien / % / ct- z.B. Extraktion / Enzyme / | z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / P W : Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA er DNA-Menge lange / Referenzmaterial
Microbiologique, Inc.; R-
1 19.06.19 DNA Biopharm, S$2026:2017- Extraktion Real Time PCR
04
2 04.07.19
3
DIN EN ISO 21569:2013-| mod. Wizard®-DNA-
| o,
4 28.06.19 p-FMV 0.1 % 08 Clean-UP System Real Time PCR/ 82 Bp
Target-
5 08.06.19 | Sequenz/ | 0.1% w/w |SureFood GMO Screen 1 Surefood Plrfif Advanced Real-Time PCR / 45 Zyklen
-DNA
. Real Time PCR/ 40 .
6 06.06.19 0,0004 ISO 21569-5:2016 CTAB Zycklen /| CRM H7-1 ISO 21569-5:2016
7 04.07.19 L-00.00-148(02/2014) Nucleospin(R)Food Real Time PCR
8 -
9 25.06. 5 Kopien §64 LFGB L00.00-124 |DNeasy Mericon Food 2g| Real Time PCR, 45 Zyklen
10 4.6. Genial FFS-Kit, Promega Real Time PCR
Nachweisgrenze:
ASU $64 Methode 00.00 Angabe von
0,
11 29.05.19 DNA 0.003 % 148 Hausverfahren Real Time PCR Nachkommastellen
mit "Punkt"
EMV <5DNA SureFood® GMO _
12 01.07.19 Promotor Kopien SCREEN 4plex SureFood® PREP Basic | Real Time PCR, 45 Zyklen -
P 35S/NOS/FMV/IAC
13 gPCR
14 29.05.2019 0,01% CTAB RealTime PCR
15 19.06.19 | p-FMV biotecon biotecon Real Time PCR 50 Zyklen ,
ligeth cycler 96
SureFood® GMO .
16 12'02(')/2119'06 STarge:]-z 5 Kopien SCREEN 4plex Surel;?TodN® PSRFOZZB asic real Time PCR, It. Manual
: eque 35S/NOS/FMV+IAC o
17 29.05.19 GEN-IAL Real Time PCR
GEN-IAL genControl RT- Real Time PCR, 45 Zyklen,
18 28/05 FMV <01% | Triplex IV p358 / NOS / | Congen SureFood PREP o o material ERM-BF | *Spuren (< 0,1 %)
} Basic Extraktionskit
pFMV, incl. IC 410dp
Extraktionskontrolle
5 DNA- | r-biopharm / L00.00-118, durch Nachweis
19 31.05.19 - Kopien 119, -121und -148 | pfanzlicher DNA mittels Real Time PCR .
PCR
20 28.05.19 | PFMV/DNA | 0,00025 Imegen CTAB Real time PCR
35S/NOS/F . . .
21 27.05.19 MV 50 zyklen |GMO 5 Target Screening|  DNA Extratkion mit | o\ 0 bR 50 Zyklen

Screening

1und 4

kommerziellen Kit
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5.1.4 CTP2-CP4 EPSPS-Screening Sequenz

Auswerte- | Datum der |Ergebnisan-| Nachweis- . . Hinweise zur Hinweise zur PCR- . . .
Test-Kit oder Literatur . R Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze Extraktion Reaktion
Target- Kopien / % / ct- z.B. Extraktion / Enzyme / | z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / P W : Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA er DNA-Menge lange / Referenzmaterial
1
2 04.07.19
3
,genControl® RT .
. . Probe 02 war positiv
CTP2-CP4- o Triplex V mod. Wizard®-DNA- 0.
4 28.06.19 EPSPS 0.1 % bar/pat/EPSPS" ; FA. Clean-UP System Real Time PCR / 88 Bp abe.r. < 0.1 %; 04
positivan der LOD
GEN-IAL
Target-
5 08.06.19 | Sequenz/ | 0.1% wiw |SureFood GMO Screen 2 Sureood Plrgf Advanced o1 Time PCR / 45 Zyklen
-DNA
ISO Real Time PCR / 40 Zyklen ISO
6 06.06.19 0,0004 21569:2005/Amd1:2013 CTAB / CRM H7-1 21569:2%22/Amd1:2
7 04.07.19 L-00.00-125(12/2008) Nucleospin(R)Food Real Time PCR
8 02.07.19 0.1% BVL L 00.00-125:2008 Probe 5 Ct > 40
9 25.06. 5 Kopien §64 LFGB L00.00-125 |DNeasy Mericon Food 2g| Real Time PCR, 45 Zyklen
10 5.6. Genial FFS-Kit, Promega Real Time PCR
) Nachweisgrenze:
genControl® RT-Triplex- .
11 07.06.19 DNA 0.01% | 35S/NOS/EPSPS Kit, | >enomic DNA from food, Real Time PCR Angabe von
Macherey-Nagel Nachkommastellen
GEN-IAL GmbH o N
mit "Punkt
12 -
13
14 29.05.2019 0,01% CTAB RealTime PCR
15
16
17
18
19 -
20
35S/NOS/F . . .
21 27.05.19 MV 50 Zyklen |CMO 5 Target Screening|  DNA Extratkion mit | o\ 100 pCR 50 Zyklen

Screening

1und 5

kommerziellen Kit
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5.1.5 35S-Pat- Screening Sequenz

Auswerte- | Datum der |[Ergebnisan-| Nachweis- . . Hinweise zur Hinweise zur PCR- . . .
Test-Kit oder Literatur : " Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze Extraktion Reaktion
Target- Kopien / % / ct- z.B. Extraktion / Enzyme / | z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / P Werto Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phorese / Cyclen / Amplifikat-

-DNA DNA-Menge lange / Referenzmaterial
1 19.06.19 DNA Microbiologique, Inc. Extraktion Real Time PCR
2
3

,genControl® RT ) g )
4 28.06.19 pat 01% Triplex V bar/pat mc‘iigx.vbzﬁrsdigx Real Time PCR/ 108 Bp oSirt?\?:b?ezr! 236 (1)40/
/[EPSPS"; FA. GEN-IAL Y p e

Target-
5 08.06.19 | Sequenz/ | 0.1% wiw |SureFood GMO Screen 2 Surefood P{gtp Advanced | o o Time PCR / 45 Zyklen

-DNA

. Real Time PCR / 40 Zyklen .
6 06.06.19 0,0004 ISO 21569-3:2015 CTAB / CRM TC1507 ISO 21569-3:2015
7 05.07.19 QL-ELE-00-025 Nucleospin(R)Food Real Time PCR
8 03.07.19 0.1 % BVL G 30.40-1:2012 Probe 2 Ct > 40
9
10 5.6. Genial FFS-Kit, Promega Real Time PCR
11
12 -
13 gPCR
14 29.05.2019 0,01% CTAB RealTime PCR
15
16
17
18
19 -
20
35S/NOS/F . . .

21 27.05.19 MV 50 Zyklen |GMO 5 Target Screening|  DNA Extratkion mit | o\ 110 bR 50 Zyklen

Screening

1und 6

kommerziellen Kit
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5.1.6 CrylAb/AC- Screening Sequenz

Auswerte- | Datum der |Ergebnisan- Nachweis- y . Hinweise zur Hinweise zur PCR- . . .
Test-Kit oder Literatur . R Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze Extraktion Reaktion
Target- Kopien / % / ct- z.B. Extraktion / Enzyme / | z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / P W to Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA er DNA-Menge lange / Referenzmaterial
1
2
3
4
5
6 06.06.19 0,0004 ISO 21569-6:2016 CTAB Real “T%ERCARBQ;‘? 2yKlen 150 21569-6:2016
7 04.07.19 QL-ELE-00-016 Nucleospin(R)Food Real Time PCR
8 -
9 25.06. 10 Kopien §64 LFGB L15.06-3 |DNeasy Mericon Food 2g| Real Time PCR, 45 Zyklen
10 5.6. Congen FFS-Kit, Promega Real Time PCR
11 200519 | DNA | 10Kopien |ASU 64 Mgtmde 15.06 Hausverfahren Real Time PCR
12 -
13 gPCR
14 29.05.2019 0,01% CTAB RealTime PCR
15
0,05% . real Time PCR, Biozxm
16 12'036/213'06 SZ“S;’EZ bezogen auf ASU L 15.06-3 S“re';‘r’fd,a PSRFOZZB‘"S'C Blue Probe gPCR Mix It.
: q MON87708 o Protokoll

17
18
19 -
20
21 nicht eindeutig

5.1.7 GVO-Mais (Btll)

Auswerte- | Datum der |Ergebnisan-| Nachweis- . . Hinweise zur Hinweise zur PCR- . . .
nummer | Analyse gabe als grenze Test-Kit oder Literatur Extraktion Reaktion Sonstige Hinweise
Target- Kopien / % / ct- i z.B. Extraktion / Enzy.n?le/ z.B. Real Time PCR/ Gele.le.ktro-
Tag/Monat Sequenz / Wert Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / pht?.rese / Cyclen /Ampllflkat-
-DNA DNA-Menge lange / Referenzmaterial
1
2 04.07.19
3
4
5
6
7 04.07.19 Nucleospin(R)Food Real Time PCR
8 -
9
10 5.6. Genial FFS-Kit, Promega Real Time PCR
11
12 -
13 gPCR
14 29.05.2019 0,01% CTAB RealTime PCR
15
16
17
18
19 -
20
35S/NOS/F . . .
21 27.05.19 MV 50 zyklen | CMO 5 Target Screening|  DNA Extratkion mit | o 100 peR 50 Zyklen

Screening

1und 6

kommerziellen Kit
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5.1.8 GVO-Mais (MIR604)

Auswerte- | Datum der |Ergebnisan-| Nachweis- ) . Hinweise zur Hinweise zur PCR- . . .
nummer | Analyse gabe als grenze TestKit oder Literatur Extraktion Reaktion Sonstige Hinweise
Target- Kopien / % / ct- . z.B. Extraktion / Enzy.rrle/ z.B. Real Time PCR/ Gelellgktro—
Tag/Monat Sequenz / Wert Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phq.rese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA DNA-Menge lange / Referenzmaterial
1
2
3
4
5
6
7 04.07.19 QT-EVE-ZM-013 Nucleospin(R)Food Real Time PCR
8 -
9
10 5.6. Genial FFS-Kit, Promega Real Time PCR
11
12 -
13 gPCR
14 29.05.2019 0,01% CTAB RealTime PCR
15
16
17
18
19 -
20
21 nicht eindeutig

5.1.9 Mais-DNA (Mais-spezifisch)

Auswerte- | Datum der |Ergebnisan-| Nachweis- TestKit oder Literatur Hinweist? zur Hinweise zur PCR- Sonstige Hinweise
nummer | Analyse | gabe als grenze Extraktion Reaktion
Target- Kopien / % / ct- . z.B. Extraktion / EnzyFrIe/ z.B. Real Time PCR/ Gelelléktro—
Tag/Monat Sequenz / Wert Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phc_)Irese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA DNA-Menge lange / Referenzmaterial
1
2 04.07.19
3
4
5
6
7 04.07.19 QT-EVE-ZM-013 Nucleospin(R)Food Real Time PCR
8 02.07.19
9 01.07. 5 Kopien §64 LFGB L00.00-105 |DNeasy Mericon Food 2g| Real Time PCR, 45 Zyklen
10 5.6. Congen FFS-Kit, Promega Real Time PCR
"
12 -
13 gPCR
14 29.05.2019 0,01% CTAB RealTime PCR
15
12.06./19.06|  Target- SureFood® PREP Basic| (62 Time PCR, Biozxm rakt. NG nicht
16 2020 SeqSenz - ASUL 00.00-105 Art. No. $1052 Blue Probe gPCR Mix It. | P2t e
Protokoll
17
18
19 -
20
21 nicht eindeutig




September 2019

DLA 33/2019 - GVO-Screening I (qualitativ)

5.1.10 GVO-Soja RR (GTS 40-3-2)

Auswerte- | Datum der |[Ergebnisan-| Nachweis- . . Hinweise zur Hinweise zur PCR- . . .
nummer | Analyse gabe als grenze Test-Kit oder Literatur Extraktion Reaktion Sonstige Hinweise
Target- Kopien / % / ct- . z.B. Extraktion / Enzy.n'.rle/ z.B. Real Time PCR/ Gelglgktro-
Tag/Monat Sequenz / Wert Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA DNA-Menge lange / Referenzmaterial

1

2

3

4

5

6

7 04.07.19 ISO/FDIS 21570:2004 Nucleospin(R)Food Real Time PCR

8 B

9 25.06. 5 Kopien EURL'GSM.F F MON40-3-2 DNeasy Mericon Food 2g| Real Time PCR, 45 Zyklen

ojabohne
10 5.6. Genial FFS-Kit, Promega Real Time PCR
Nachweisgrenze:
1a | 200519 | DNA 0.05% |ASU$64Methode 00.00) 1 eraren Real Time PCR Angabe von
105 Nachkommastellen
mit "Punkt"
enControl® RT RR- .
11b 21.06.19 DNA 8 Kopien gSoya Kit, GEN-IAL | ®enomic DNA from food, Real Time PCR
GmbH Macherey-Nagel

12 -

13 gPCR

14 29.05.2019 0,01% CTAB RealTime PCR

15

16

17

18

19 -

20

35S/NOS/F . . .
21 27.05.19 MV 50 zyklen | CMO 5 Target Screening|  DNA Extratkion mit | o) 100 pCR 50 Zyklen

Screening

1und 6

kommerziellen Kit
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5.1.11 GVO-Soja RR2 (MON89788)

Auswerte- | Datum der |Ergebnisan- Nachweis- Test-Kit oder Literatur Hinweisg zur Hinweise zur PCR- Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze Extraktion Reaktion
Target- Kopien / % / ct- . z.B. Extraktion / Enzy.rr:e/ z.B. Real Time PCR/ Gele}éktro—
Tag/Monat Sequenz / Wert Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA DNA-Menge lange / Referenzmaterial

1

2 04.07.19

3

4

5

6

7 04.07.19 QT-EVE-GM-006 Nucleospin(R)Food Real Time PCR

8 -

9 25.06. 20 Kopien EURL‘GM.FF MONg9788 DNeasy Mericon Food 2g| Real Time PCR, 45 Zyklen

Sojabohne
10 5.6. Genial FFS-Kit, Promega Real Time PCR
Nachweisgrenze:
11a 29.05.19 DNA 0.0015% | JRC (QT-EVE-GM-006) Hausverfahren Real Time PCR Angabe von
Nachkommastellen
mit "Punkt"
enControl® RT RR2- .
11b 21.06.19 DNA 2 Kopien gSoya Kit, GENJAL | Genomic DNA from food, Real Time PCR
GmbH Macherey-Nagel

12 -

13 gPCR

14 29.05.2019 0,01% CTAB RealTime PCR

15

12.06./19.06| Target- . SureFood® GMO SureFood® PREP Basic

16 2020 Squenz SKopien | qUANT RR2Y Soya Art. No. $1052 real Time PCR, It. Manual

17

18

19 -

20

35S/NOS/F . . .
21 27.05.19 MV 50 Zyklen | MO 5 Target Screening|  DNA Extratkion mit | p ) 16 pCR 50 Zyklen

Screening

1und 6

kommerziellen Kit




September 2019

DLA 33/2019 - GVO-Screening I (qualitativ)

5.1.12 Lektin-DNA (Soja-spezifisch)

Auswerte- | Datum der |Ergebnisan-| Nachweis- . . Hinweise zur Hinweise zur PCR- . . .
Test-Kit oder Literatur . A Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze Extraktion Reaktion
Target- Kopien / % / ot- . z.B. Extraktion / Enzy.rrle/ z.B. Real Time PCR/ Gelellgktro—
Tag/Monat Sequenz / Wert Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phc_)Irese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA DNA-Menge lange / Referenzmaterial
1
2 04.07.19
3
4
5
PD CEN/TS 15634- PD CEN/TS 15634-
6 06.06.19 5:2016 5:2016
7 04.07.19 QT-EVE-GM-006 Nucleospin(R)Food Real Time PCR
8 02.07.19
9 01.07. 5 Kopien §64 LFGB;:L200.OO-105 DNeasy Mericon Food 2g| Real Time PCR, 45 Zyklen
10 5.6. Congen FFS-Kit, Promega Real Time PCR
Nachweisgrenze:
11 03.06.19 DNA 0.0159% |ASU $64 Methode 00.00 Hausverfahren Real Time PCR Angabe von
105 Nachkommastellen
mit "Punkt"
12
13 gPCR
14 29.05.2019 0,01% CTAB RealTime PCR
15
12.06./19.06| Target- . SureFood® GMO SureFood® PREP Basic
16 2020 Sequenz 5Kopien | qUANT RR2Y Soya Art. No. S1052 real Time PCR, It. Manual
17
18
19 -
20
21
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5.1.13 Weitere Parameter (DNA)

Parameter Aus- |Datum der|Ergebnisan-| Nachweis- Test-Kit oder Hinweise zur Hinweise zur PCR- Sonstige
wertenr.| Analyse | gabe als grenze Literatur Extraktion Reaktion Hinweise
Target- Kopien / % / ct- z.B. Extraktion / Enzyme / |z.B. Real Time PCR / Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / P W rto Anbieter / ASU-Methode | Clean-Up / DNA-Qualitat/ | phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA e DNA-Menge lange / Referenzmaterial
ABII 3 13.06.19 GeneScan
,genControl® RT
Triplex V mod. Wizard®-DNA-
0,
bar 4 28.06.19 bar 0.1% bar/pat/EPSPS" ; FA. Clean-UP System Real Time PCR/ 60 Bp
GEN-IAL
Target- SureFood GMO Surefood Pre Real-Time PCR / 45
BAR 5a 08.06.19 | Sequenz/ | 0.1% w/w P
_DNA Screen 2 Advanced Kit Zyklen
ISO ISO
bar 6a | 06.06.19 0,0004 |21569:2005/Amd1:201 CTAB Real Time PCR /40 151 566.2005/Amd1
Zyklen / CRM Bt176 )
3 12013
bar 8 bar
. Wolf et al., Eur Food . .
CaM_V/BM 9a 02.07. keine Res Technol 210: 367- DNeasy Mericon Food | konventionelle PCR, 50
V-Wildtyp Angabe 372 2g Zyklen
. Real Time PCR / 40 .
P-nos nptll 6b 06.06.19 0,0004 ISO 21569-4:2016 CTAB Zyklen / CRM EH92 I1SO 21569-4:2016
Laube et al. Food -
Pﬂa_nzen- % 25.06. 1 Kopie Chemistry, 118: 979- DNeasy Mericon Food Real Time PCR, 45
Actin 986 29 Zyklen
Nachweisgrenze:
Planzen- | 41 | 290519 | DNA 0.02 % Hausverfahren Hauserfahren Real Time PCR ~ |/\ngabe von Nach-
Nachweis kommastellen mit
"Punkt"
Mon88017 14a |29.05.2019 0,01% CTAB RealTime PCR
NK603 14b  |29.05.2019 0,01% CTAB RealTime PCR
Target-
NPTII 56 08.06.19 | Sequence /| 0.1% wiw SureFood GMO Surefood F’rgp Real-Time PCR / 45
DNA Screen 2 Advanced Kit Cycles
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5.2 Homogenitiat

5.2.1 Mischungshomogenitdat vor der Abfillung

Microtracer Homogenitéatstest
DLA 33-2019 Probe 2

Gewicht Gesamtprobe 1,00 kg
Microtracer FSS-rot lake
TeilchengrolRe 75-300 pm
Gewicht pro Partikel 2,0 [¥le}
Tracerzugabe 29,3 mg/kg

Analysenergebnisse:

Probe Einwaage [g] IZ?]thg(ril E‘g/lllzge]l

1 5,05 76 30,1

2 5,02 88 35,1

3 5,03 95 37,8

4 4,99 70 28,1

5 4,99 83 33,3

6 5,07 69 27,2

7 5,03 80 31,8

8 5,00 78 31,2
Poisson-Verteilung Normalverteilung
Probenanzahl 8 Probenanzahl 8
Freiheitsgrad 7 Mittelwert 31,8 mg/kg
Mittelwert 79,9 Partikel Standardabweichung 3,562 mg/kg
Standardabweichung 8,84 Partikel rel. Standardabweichung 111 %
%2 (CHI-Quadrat) 6,85 Horwitz Standardabweichung 9,51 %
Wahrscheinlichkeit 45 % HorRat-Wert 1,2
Wiederfindungsrate 109 % Wiederfindungsrate 109 %

Microtracer Homogenitéatstest
DLA 33-2019 Probe 3

Gewicht Gesamtprobe 1,00 kg
Microtracer FSS-rot lake
TeilchengroéRe 75-300 pm
Gewicht pro Partikel 2,0 Hg
Tracerzugabe 23,9 mg/kg
Analysenergebnisse:
Probe Einwaage [g] ';?]rztg(ﬁll ﬁ;t/lllzge]l

1 5,07 74 29,2

2 5,06 67 26,5

3 5,02 70 27,9

4 5,00 66 26,4

5 5,10 68 26,7

6 5,00 68 27,2

7 5,03 68 27,0

8 5,04 65 25,8
Poisson-Verteilung Normalverteilung
Probenanzahl 8 Probenanzahl 8
Freiheitsgrad 7 Mittelwert 271 mg/kg
Mittelwert 68,2 Partikel Standardabweichung 1,05 mg/kg
Standardabweichung 2,66 Partikel rel. Standardabweichung 3,9 %
%2 (CHI-Quadrat) 0,72 Horwitz Standardabweichung 9,74 %
Wahrscheinlichkeit 100 % HorRat-Wert 0,40
Wiederfindungsrate 113 % Wiederfindungsrate 113 %
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Microtracer Homogenitéatstest
DLA 33-2019 Probe 4

Gewicht Gesamtprobe 1,00 kg
Microtracer FSS-rot lake
Teilchengrofle 75-300 pum
Gewicht pro Partikel 2,0 Hg
Tracerzugabe 23,3 mg/kg

Analysenergebnisse:

Probe Einwaage [g] iirztl:ﬁll r::g/'::gll

1 5,04 79 31,3

2 5,02 79 31,5

3 5,00 67 26,8

4 5,05 84 33,3

5 5,01 69 27,5

6 5,07 84 33,1

7 5,04 75 29,8

8 5,09 70 27,5
Poisson-Verteilung Normalverteilung
Probenanzahl 8 Probenanzahl 8
Freiheitsgrad 7 Mittelwert 30,1 mgl/kg
Mittelwert 75,9 Partikel Standardabweichung 2,59 mg/kg
Standardabweichung 6,53 Partikel rel. Standardabweichung 8,60 %
%2 (CHI-Quadrat) 3,93 Horwitz Standardabweichung 9,58 %
Wahrscheinlichkeit 79 % HorRat-Wert 0,90
Wiederfindungsrate 129 % Wiederfindungsrate 129 %
Microtracer Homogenitéatstest
DLA 33-2019 Probe 5
Gewicht Gesamtprobe 1,00 kg
Microtracer FSS-rot lake
Teilchengrole 75-300 pm
Gewicht pro Partikel 2,0 [¥le}
Tracerzugabe 28,7 mg/kg
Analysenergebnisse:

Probe Einwaage [g] IZ?]thl:ﬁl E‘g/lllzge]l

1 5,00 84 33,6

2 5,03 75 29,8

3 5,03 75 29,8

4 4,96 82 33,1

5 5,03 80 31,8

6 5,05 84 33,3

7 5,05 75 29,7

8 5,04 88 34,9
Poisson-Verteilung Normalverteilung
Probenanzahl 8 Probenanzahl 8
Freiheitsgrad 7 Mittelwert 32,0 mg/kg
Mittelwert 80,4 Partikel Standardabweichung 2,02 mg/kg
Standardabweichung 5,08 Partikel rel. Standardabweichung 6,32 %
x? (CHI-Quadrat) 2,25 Horwitz Standardabweichung 9,50 %
Wahrscheinlichkeit 94 % HorRat-Wert 0,67
Wiederfindungsrate 112 % Wiederfindungsrate 112 %
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5.3 Informationen zur Eignungspriifung (EP)

Vor der LVU wurden den Teilnehmern im Proben-Anschreiben folgende
Informationen mitgeteilt:

EP-Nummer DLA 33-2019

EP-Name GVO-Screening I (qualitativ): 5 Proben mit positiv/inegativ Gehalten an
p-35S, t-NOS, p-FMV, CP4 EPSPS, 35S-Pat, Cry1Ab/Ac / GVO-Mais
(Bt11, MIR604) und GVO-Soja (RR GTS 40-3-2, RR2 MON89788)

Probenmatrix* Proben 1-5: mégliche Zutaten: Produkte aus Soja-, Mais- und

Weizenmehlen und -griel3en

Probenzahl und

5 unterschiedliche Proben: je 10 g

Probenmenge

Lagerungsinformation Proben 1-5: trocken und dunkel, Raumtemperatur (Langzeit gekihit 2 - 10
OC)

Verwendungszweck AusschlieBSlich fiir Laboruntersuchungen (Qualitétskontrollproben)

Parameter qualitativ: p-35S, t-NOS, p-FMV, CP4 EPSPS, 35S-Pat, Cry1Ab/Ac /

GVO-Mais (Bt11, MIR604) und GVO-Soja (RR GTS 40-3-2, RR2
MONB89788)

Untersuchungsmethoden

Methode ist freigestellt

Hinweise zur Analyse

Die Untersuchung der Eignungspriifung soll entsprechend einer
laboriiblichen Routineanalyse vorgenommen werden.

Generell empfehlen wir vor der Analyse, insbesondere bei kleinen
Analyseeinwaagen, eine reprdsentative Probenmenge entsprechend guter
Laborpraxis zu homogenisieren.

Ergebnisangabe Es kann fiir jede Probe 1 - 5 je ein Ergebnis pro Parameter ermittelt und in
die Ergebnisabgabe-Datei eingetragen werden

Einheiten positiv / negativ (Nachweisgrenze: Kopienzahl oder Prozent)

Anzahl von nur qualitative Angabe

signifikanten Stellen

Weitere Angaben:

Zur Information kénnen weitere Angaben in der Ergebnisabgabedatei
gemacht werden.

Ergebnisabgabe Die Ergebnisabgabe-Datei wird per eMail iibermittelt an:
pt@dla-lvu.de
Abgabetermin Spatestens 05. Juli 2019.
Auswertebericht Der Auswertebericht wird voraussichtlich 6 Wochen nach Abgabetermin der
Ergebnisse fertiggestellt und per eMail als PDF-Datei zugesandt.
Koordinator und Dr. Matthias Besler-Scharf
Ansprechpartner der EP

* Die Kontrolle der Mischungshomogentitdt wird von DLA durchgefiihrt. Ggf. werden die Priifung der Gehalte, Homogenitdt und

Stabilitdt von EP-Parametern von DLA im Unterauftrag vergeben.
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6. Verzeichnis der Teilnehmer in alphabetischer
Reihenfolge

Teilnehmer / Participant Ort / Town Land / Country
SPANIEN
Deutschland
Deutschland
OSTERREICH
Deutschland
Deutschland
Deutschland
Deutschland
Deutschland
BELGIEN
Deutschland
Deutschland
Deutschland
Deutschland
Deutschland
Deutschland
GROSSBRITANNIEN
Deutschland
Deutschland
VIETNAM
Deutschland

[Die Adressdaten der Teilnehmer wurden fiir die allgemeine Verdffentlichung des Auswerte-
Berichts nicht angegeben.]

[The address data of the participants were deleted for publication of the evaluation
report.]
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Von 21 Teilnehmern haben alle mindestens ein Ergebnis eingereicht. Es
wurden 5 Proben mit moéglichen Gehalten an GVO-Soja und/oder GVO-Mais un-
tersucht. Die Auswertung erfolgte qualitativ hinsichtlich der Screening-
Sequenzen p-35S, t-NOS, p-FMV, CTP2-CP4 EPSPS, 35S-Pat, CrylAb/Ac sowie
GVO-Mais (Btll, MIR604), Mais-DNA und GVO-Soja (RR GTS 40-3-2, RR2
MON89788) und Lektin-DNA. Details zu den einzelnen Parametern sind dem
Auswertebericht zu entnehmen.

4 Teilnehmer hatten ihren Sitz im Europaischen Ausland (Belgien, GrofR-
britannien, Osterreich, Spanien) und ein Teilnehmer in Vietnam.



