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1. Einleitung

Die Teilnahme an Laborvergleichsuntersuchungen (LVU) bzw. Eignungspriifun-
gen (PT) ist ein wunverzichtbares Element flir das Qualitats-Manage-
ment-System eines jeden, mit der Untersuchung von Lebensmitteln, Futter-
mitteln, kosmetischen Mitteln und Bedarfsgegenstanden befassten Labors.
Die Durchfihrung wvon Laborvergleichsuntersuchungen ermdglicht den teil-
nehmenden Laboren die eigene analytische Kompetenz unter realen Bedingun-
gen nachzuweisen. Gleichzeitig erhalten sie wertvolle Daten flir die er-
forderliche Verifizierung oder Validierung der durchgefiihrten Untersu-
chungsmethode [1, 5].

Das Ziel wvon DLA 1ist es, LVU fir ausgesuchte Parameter 1in praxis-
relevanten Konzentrationen und Matrices anzubieten.

Durchfiihrung und Auswertung der vorliegenden Laborvergleichsuntersuchung
erfolgten nach den technischen Anforderungen der DIN EN ISO/IEC 17043
(2010) und DIN ISO 13528-2009 bzw. ISO 13528-2015 [2, 3].

2. Durchfihrung

2.1 Untersuchungsmaterial

Bei dem Untersuchungsmaterial handelt es sich um 5 verschiedene Mischun-
gen handelsiiblicher Lebensmittel- und Futtermittelproben Europdischer und
/ oder US-Amerikanischer Anbieter (s. Tabelle 1). Die Rohstoffe wurden
zerkleinert, gesiebt (mesh <400 pm, <600 pm bzw. <1,5 mm), gemischt und
homogenisiert. Die Zusammensetzung ist Tabelle 1 zu entnehmen.

Vor dem Homogenisieren wurden Microtracer-Partikel fiir die Uberpriifung
der Mischungshomogenitdt zugegeben. Nach dem Homogenisieren wurden wah-
rend der Abfillung Aliquote flr die Microtracer-Analyse entnommen (s.
2.1.1).

Die Proben wurden nach dem Homogenisieren zu Portionen von ca. 10 g in
metallisierte PET-Folienbeutel abgefillt.



Oktober 2020

DLA ptGMS1 (2020)

— GVO-Screening I

(qualitativ)

Tabelle 1:

DLA-
Probe

Zusammensetzung der DLA-Proben

Zutaten (pro 100 g)

GVO-Anteil
Mais

GVO-Anteil
Soja

Alleinfuttermittel fir Legehennen (100 g)
Zutaten: Weizen, Mais, Sojaextraktionsschrot, Cal-
ciumcarbonat, Sonnenblumenextraktionsschrot, Raffi-
nationsfettsduren, Luzernengriinmehl, Monocalcium-
phosphat, Natriumchlorid, Natriumcarbonat und wei-
tere Zusatzstoffe
Nahrwertangaben pro 100 g:
Rohprotein 17 g, Rohfaser 4,8 g,
hasche 13 g

Rohfett 5,0 g, Ro-

positiv
(GVO-Soja
experimentell)

Weizenmehl Typ 405 (79 qg)
Zutaten: Weizen
Nahrwertangaben pro 100 g:
EiweiRl 11 g, Kohlenhydrate 72 g,
Maismehl, US-Anbieter (11 qg)
Zutaten: Maismehl
Nahrwertangaben pro 100 g:
Eiweil 9 g, Kohlenhydrate 79 g, Fett 0 g
Maismehl, Europaischer Anbieter (10 g)
Zutaten: Maismehl
Nahrwertangaben pro 100 g:

Fett 1,0 g

Fett 1 g

positiv
(GVO-Mais
experimentell)

EiweiBl 7,5 g, Kohlenhydrate 77 g,
Weizenmehl Typ 405 (90 g)
Zutaten: Weizen
Nahrwertangaben pro 100 g:
EiweiBl 11 g, Kohlenhydrate 72 g, Fett 1,0 g
Sojamehl, Europaischer Anbieter (5,9 g)
Zutaten: Sojamehl getoastet
Nahrwertangaben pro 100 g:
EiweiB 37 g
Soya Chunks, USA-Anbieter
Zutaten: Sojamehl
Nahrwertangaben pro 100 g:

(4,5 g)

Fett 0,8 g

positiv
(GVO-Soja
experimentell)

EiweiR 47 g, Kohlenhydrate 17 g,
Weizenmehl Typ 405 (80 g)
Zutaten: Weizen
Néahrwertangaben pro 100 g:
Fett 1,0 g

EiweiR 11 g, Kohlenhydrate 72 g,
Weizenmehl Typ 405 (79 qg)

Zutaten: Weizen

Nahrwertangaben pro 100 g:

EiweiBl 11 g, Kohlenhydrate 72 g, Fett 1,0 g
Maismehl, Europadischer Anbieter (10 qg)

Zutaten: Maismehl

Nahrwertangaben pro 100 g:

EiweiBl 7,5 g, Kohlenhydrate 77 g, Fett 1 g
Sojamehl, Europaischer Anbieter (11 g)

Zutaten: Sojamehl getoastet

Nahrwertangaben pro 100 g:

EiweiRl 37 g

Hinweis:

Die metrologische Riickfithrung von Temperatur,

LVU-Proben wird mittels DAkkS-kalibrierter Referenzmaterialien gewdhrleistet.

Masse und Volumen bei der Herstellung der
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2.1.1 Homogenitdt

Die Mischungshomogenitdt wvor der Abfillung wurde in 8-fach Bestimmung
mittels Microtracer-Analyse untersucht. Es handelt sich um eine normierte
Methode, die Bestandteil des internationalen GMP-Zertifizierungssystems
flir Futtermittel ist [14]. Vor der Mischung werden mit Farbstoff be-
schichtete Eisenpartikel in pm-GroRe zur Probe gegeben und die Partikel-
zahl wird nach der Homogenisierung in entnommenen Aliquoten bestimmt. Die
Bewertung der Mischungshomogenitat erfolgt auf Grundlage der Poissonver-
teilung anhand des chi-Quadrat-Tests und auf Grundlage der Normalvertei-
lung anhand des HorRat-Wertes. Fir die Beurteilung nach Poisson: Eine
Wahrscheinlichkeit von 2 5% ist gleichzusetzen mit einer guten homogenen
Mischung und von 2 25% mit einer exzellenten Mischung [14, 15]. Fur die
Beurteilung nach der Normalverteilung: Nach [17] sind die HorRat-Werte
zwischen 0,3 und 1,3 unter Wiederholbedingungen (Messungen innerhalb des
Labors) zu akzeptieren. Die Microtracer-Analyse der vorliegenden LVU-Pro-
ben 1 - 3 und 5 hat eine Wahrscheinlichkeit wvon 96%, 78%, 99% bzw. 93%
ergeben. Die Partikel-Ergebnisse wurden zusatzlich in Konzentrationen um-
gerechnet, statistisch als Normalverteilung ausgewertet und mit der Stan-
dardabweichung nach Horwitz verglichen. Es wurden HorRat-Werte von 0,6,
0,9, 0,5 bzw. 0,7 erhalten. Die Ergebnisse der Microtracer-Analyse sind
in der Dokumentation angegeben.

2.1.2 Stabilitdt

Eine Wasseraktivitat (ay) von < 0,5 ist ein wichtiger Faktor um die Sta-
bilitat von trockenen und getrockneten Produkten wadhrend der Lagerung zu
gewadhrleisten, optimale Bedingungen fiir die Lagerung ist der ay-Wert-Be-
reich von 0,15 - 0,3, in diesem Bereich ist die geringstmogliche Degrada-
tionsrate zu erwarten [16].

Die Erfahrungen mit diversen DLA-Referenzmaterialien =zeigen bei ver-
gleichbarer Matrix und Wasseraktivitat (ay-Wert < 0,5) eine gute Haltbar-
keit der Probe und Lagerstabilitadt gegeniiber mikrobiellem Verderb und be-
ziglich des Gehalts an den EP-Parametern.

Der ay-Wert der EP-Proben lag bei 0,45 - 0,48 (18°C). Die Stabilitit des
Probenmaterials war somit wahrend des Untersuchungszeitraums unter den
angegebenen Lagerbedingungen gewahrleistet.
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2.2 Probenversand und Informationen zur Untersuchung

An jeden Teilnehmer wurden in der 20. Kalenderwoche 2020 je eine Portion
der Untersuchungsmaterialien Proben 1 bis 5 verschickt. Die Untersu-
chungsverfahren wurden freigestellt. Die Untersuchungen waren durchzufih-
ren bis spatestens 24. Juli 2020 (verlangert).

Mit dem Proben-Anschreiben wurden den Teilnehmern u.a. nachstehende In-
formationen mitgeteilt:

DLA ptGMS1 - GVO-Screening I (qualitativ): 5 Proben mit positiv/negativ
Gehalten an p-35S, t-NOS, p-FMV, CP4 EPSPS, 35S-Pat, CrylAb/Ac / GVO-
Mais (Btll, MIR604) und GVO-Soja (RR GTS 40-3-2, RR2 MON89788)

Es handelt sich um finf unterschiedliche Proben mit mdglichen Gehalten
an den genannten Parametern. Die Ergebnisangabe und Auswertung erfolgt
rein qualitativ (positiv/negativ). Es kénnen die Ergebnisse der
spezifischen Sequenzen, der Screening-Sequenzen sowle weltere angegeben
werden.

Bitte beachten Sie die beiliegenden Informationen zur Eignungsprifung.
(siehe Dokumentation unter Punkt 5.3 EP-Informationen)

2.3 Ergebnisibermittlung

Die Ergebnisabgabe erfolgte einheitlich auf, an die Teilnehmer versandten
Ubermittlungsbdgen bzw. -dateien. Zur Auswertung kamen die Ergebnisse als
positiv/negativ Angaben fir die Analyten.

Abgefragt und dokumentiert wurden die o.g. Ergebnisse sowie Angaben zu
den Testmethoden wie Spezifitaten, Testkit-Hersteller und Stichpunkte zur
Durchfihrung der Methoden.

Falls Teilnehmer mehrere Ergebnisse fiir denselben Parameter abgegeben ha-
ben, die mit unterschiedlichen Methoden erhalten wurden, wurden diese Er-
gebnisse mit derselben Auswertenummer mit einem Buchstaben als Suffix un-
ter Angabe der jeweiligen Methode ausgewertet.

Alle 22 Teilnehmer haben fristgerecht Ergebnisse abgegeben.



Oktober 2020 DLA ptGMS1l (2020) - GVO-Screening I (qualitatiwv)

3. Qualitative Auswertung

Die Auswertung der GVO-Screening Laborvergleichsuntersuchung erfolgte
ausschlieBlich gqualitativ.

Im Ergebnisteil werden die Ergebnisse getrennt nach den jeweiligen Para-
metern p-35S, t-NOS, p-FMV, CTP2-CP4 EPSPS, 35S-Pat, CrylAb/Ac sowie GVO-
Mais (Btll, MIR604), Mais-DNA und GVO-Soja (RR GTS 40-3-2, RR 2
MON89788), Lecithin-DNA und andere DNA fir die 5 LVU-Proben in einer Ta-
belle dargestellt.

3.1 Ubereinstimmung mit Konsenswerten der Teilnehmer

Die qualitative Bewertung der Ergebnisse Jjedes Teilnehmers erfolgte
anhand der Ubereinstimmung der angegebenen Ergebnisse (positiv oder
negativ) mit dem Konsenswert der Teilnehmer. Ein Konsenswert wird
festgestellt sofern 2 75 % positive oder negative Ergebnisse fir einen
Parameter vorliegen.

Die Bewertung erfolgt in der Form, dass die Anzahl ibereinstimmender Er-
gebnisse gefolgt von der Anzahl an Proben, flir die ein Konsenswert erhal-
ten wurde, angegeben wird. Dahinter wird in Klammern die Ubereinstimmung
als Prozentsatz ausgedruckt.

3.2 Ubereinstimmung mit Dotierungen der Proben

Die qualitative Bewertung der Ergebnisse jedes Teilnehmers erfolgte an-
hand der Ubereinstimmung der angegebenen Ergebnisse (positiv oder nega-
tiv) mit den Dotierungen der finf LVU-Proben.

Hierzu wird die Anzahl ibereinstimmender Ergebnisse gefolgt wvon der An-
zahl an Proben angegeben. Dahinter wird in Klammern die Ubereinstimmung
als Prozentsatz ausgedruckt angegeben.
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4. Ergebnisse

Alle folgenden Tabellen sind anonymisiert. Den teilnehmenden Laboratorien

wird mit dem Versand dieser Auswertung ihre individuelle Auswertenummer
mitgeteilt.

Die Ergebnisse der Teilnehmer und die Bewertung sind tabellarisch folgen-
dermalen aufgefihrt:

Auswerte- | Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis

nummer Bewertung | Bewertung
e T

mit K mit Dotis

pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg

Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5

/Anzahl positiv

Anzahl negativ

Prozent positiv

Prozent negativ

Konsenswert

Dotierung
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4.1 Vergleichsuntersuchung GVO

4.1.1 Frgebnisse: p—-35S-Screening-Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
p-35S pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg r:“ K'ons'enmne" e'mn Daiearaen
1 positiv positiv positiv negativ positiv 4/5 (80%) 4/5 (80%)
2 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
3 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
4 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
5 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%) po::?\tl)i f oD
6 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
7 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
8 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
9 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
13 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
16 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
17 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
18 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
19 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
20 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
21 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
22 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5

Anzahl positiv 22 22 22 0 1

Anzahl negativ 0 0 0 22 21

Prozent positiv 100 100 100 0 5

Prozent negativ 0 0 0 100 95

Konsenswert positiv positiv positiv negativ negativ

Dotierung positiv positiv positiv negativ negativ

Anmerkung:

Es wurden Konsenswerte mit je viermal 100% und einmal 95% positiven bzw.
negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse ste-
hen in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen Zutaten (Dotie-
rungen) der Proben.
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4.1.2 Ergebnisse:

t-NOS-Screening-Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- | Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Qualitative Qualitative Hinweis
nummer Bewertung Bewertung
t-NOS pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg ';n e — U;it g
1 positiv positiv positiv negativ positiv 4/5 (80%) 4/5 (80%) posPi;?:/bgpiren
2 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
3 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
4 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
5 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%) poZirE\t/)i E oo
6 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
7 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
8 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
9 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
13 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ positiv positiv negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
15 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
16 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
17 negativ positiv positiv negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
18 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
19 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
20 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
21 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
22 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5§

Anzahl positiv 20 22 22 0 1

Anzahl negativ 2 0 0 22 21

Prozent positiv 91 100 100 0 5

Prozent negativ 9 0 0 100 95

Konsenswert positiv positiv positiv negativ negativ

Dotierung positiv positiv positiv negativ negativ

Anmerkung:

Es wurden Konsenswerte mit je dreimal 100%, einmal 95% und einmal 91%
positiven bzw. negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der
Ergebnisse stehen 1in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen
Zutaten (Dotierungen) der Proben.
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4.1.3 Ergebnisse: p-FMV-Screening-Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- | Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
p-FMV pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg (:it K'ons'enswmen G‘L,':i't ,;oﬁerungen
1 - - - - -
2 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
3 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
4 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
5 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
6 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
7 positiv positiv positiv negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
8 positiv negativ negativ negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
9 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 positiv negativ negativ negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
1" positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 - - - - -
13 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ negativ negativ negativ negativ 3/5 (60%) 3/5 (60%) kemiz;c;;:t;i/;zobe
15 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
16 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
17 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
18 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
19 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
20 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
21 positiv negativ negativ negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
22 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 19 1 16 0 0
Anzahl negativ 1 19 4 20 20
Prozent positiv 95 5 80 0 0
Prozent negativ 5 95 20 100 100
Konsenswert positiv negativ positiv negativ negativ
Dotierung positiv negativ positiv negativ negativ
Anmerkung:

Es wurden Konsenswerte mit je zweimal 100%, zweimal 95% und einmal 80%
positiven bzw. negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der
Ergebnisse stehen in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen
Zutaten (Dotierungen) der Proben.
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4.1.4 Ergebnisse: CTP2-CP4 EPSPS-Screening Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
CTP2- CP4 Ubereinsti 0
EPSPS pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg e - mit Dotierung
1 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
2 - - - - B
3 - - - - -
4 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
- . " . . Probe 5
5 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%) positiv< LOD
6 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
7 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
8 - - - - -
9 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 - - - - -
11 - - - - -
12 - - - - -
13 positiv negativ positiv negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
14 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 - - - - -
16 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
17 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
18 - - - - -
19 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
20 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
21 - - - - -
22 positiv positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 13 12 13 0 0
Anzahl negativ 0 1 0 13 13
Prozent positiv 100 92 100 0 0
Prozent negativ 0 8 0 100 100
Konsenswert positiv positiv positiv negativ negativ
Dotierung positiv positiv positiv negativ negativ
Anmerkung:

Es wurden Konsenswerte mit je viermal 100% und einmal 92% positiven bzw.
negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse ste-
hen in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen Zutaten (Dotie-
rungen) der Proben.
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4.1.5 Ergebnisse:

35S-Pat-Screening-Sequenz

Qualitative Auswertung

der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Qualitative Qualitative Hinweis
nummer Bewertung Bewertung
35S-Pat pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg r:it Konsenswerten I‘Lmn Dotierungen

1 - - - - -
2 - - - - -
3 - - - - -
4 - - - - -
5 positiv positiv positiv negativ negativ 3/3 (100%) 5/5(100%) |Probe 1 an LOD
6 negativ positiv negativ negativ negativ 3/3 (100%) 3/5 (60%)
7 negativ positiv negativ negativ negativ 3/3 (100%) 3/5 (60%)
8 - - - - -
9 R - - - -
10 - - - - -
1" - - - - -
12 - - - - -
13 - - - - -
14 negativ positiv negativ negativ negativ 3/3 (100%) 3/5 (60%)
15 - - - - -
16 positiv positiv negativ negativ negativ 3/3 (100%) 4/5 (80%)
17 - - - - -
18 - - - - -
19 positiv positiv positiv negativ negativ 3/3 (100%) 5/5 (100%)
20 negativ positiv negativ negativ negativ 3/3 (100%) 3/5 (60%)
21 - - - - -
22 negativ positiv positiv negativ negativ 3/3 (100%) 4/5 (80%)
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5

Anzahl positiv 3 8 3 0 0

Anzahl negativ 5 0 5 8 8

Prozent positiv 38 100 38 0 0

Prozent negativ 63 0 63 100 100

Konsenswert keiner positiv keiner negativ negativ

Dotierung positiv positiv positiv negativ negativ

Anmerkung:

Fiir die Proben 2,
negativen Ergebnissen festgestellt.

4 und 5 wurden Konsenswerte mit je 100% positiven bzw.

Die Konsenswerte der Ergebnisse ste-

hen in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen Zutaten (Dotie-
rungen) der Proben.
Fiir die Proben 1 und 3 wurde keine Konsenswerte von =275% positiven oder

negativen Ergebnissen erhalten.
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4.1.6 Ergebnisse: CrylAb/Ac-Screening-Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
Cry1Ab/Ac posineg pos/neg posineg pos/neg Posineg | ‘meconummercer | imn Dotierungen
1 - - - - R
2 - - - - -
3 - - - - -
4 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 4/5 (80%)
5 - - - - R
6 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 4/5 (80%)
7 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 4/5 (80%)
8 - - - - -
9 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 4/5 (80%)
10 - - - - -
11 - - - - -
12 - - - - -
13 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 4/5 (80%)
14 negativ positiv negativ negativ negativ 4/5 (80%) 5/5 (100%)
15 - - - - -
16 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 4/5 (80%)
17 - positiv negativ - - 2/2 (100%) 2/2 (100%)
18 - - - - -
19 - - - - -
20 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 4/5 (80%)
21 - - - - -
22 - - - - -
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 7 9 0 0 0
Anzahl negativ 1 0 9 8 8
Prozent positiv 88 100 0 0 0
Prozent negativ 13 0 100 100 100
Konsenswert positiv positiv negativ negativ negativ
Dotierung positiv positiv negativ negativ negativ
Anmerkung:

Es wurden Konsenswerte mit je viermal 100% und einmal 88% positiven bzw.
negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse ste-
hen in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen Zutaten (Dotie-
rungen) der Proben.
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4.1.7 Ergebnisse: GVO-Mais Btll

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
GVO-Mais Ub —

(Bt11) pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg POS/Ned | itkonsensverten |  mit Dotierungen
1 - - - - -
2 - - - - R
3 - - - - R
4 - - - - -
5 - - - - -
6 negativ positiv positiv negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
7 - - - - R
8 - - - - -
9 - - - - R
10 - - - - -
11 - - - - -
12 - - - - -
13 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 - - - - -
16 - - - - -
17 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
18 - - - - -
19 positiv positiv negativ negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
20 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
21 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
22 - - - - -
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 1 7 1 0 0
Anzahl negativ 6 0 ) 7 7
Prozent positiv 14 100 14 0 0
Prozent negativ 86 0 86 100 100
Konsenswert negativ positiv negativ negativ negativ
Dotierung negativ positiv negativ negativ negativ
Anmerkung:

Es wurden Konsenswerte mit je dreimal 100% und zweimal 86% positiven
bzw. negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse
stehen in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen Zutaten (Do-
tierungen) der Proben.
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4.1.8 Ergebnisse:

GVO-Mais MIR604

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
GVO-Mais Ub Ub
(MIR604) pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg POS/N€Y | itkonsenswerten | mit Dotierungen

1 - - - - -
2 - R - - R
3 - - - - -
4 - R - - R
5 - R - - R
6 - R - - R
7 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
8 - - - - -
9 - - - - -
10 - - - - -
1" - - - - -
12 - - - - -
13 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ negativ negativ negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%) kemizep:t?itz“ilepr?be
15 - - - - -
16 - - - - -
17 - positiv negativ - - 2/2 (100%) 2/2 (100%)
18 - - - - -
19 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
20 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
21 - - - - -
22 - - - - -
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5§
Anzahl positiv 0 5 0 0 0
/Anzahl negativ 5 1 6 5 5
Prozent positiv 0 83 0 0 0
Prozent negativ 100 17 100 100 100
Konsenswert negativ positiv negativ negativ negativ
Dotierung negativ positiv negativ negativ negativ
Anmerkung:

Es wurden Konsenswerte mit je viermal 100% und einmal 83% positiven bzw.

negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse ste-
hen in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen Zutaten (Dotie-
rungen) der Proben.
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4.1.9 Ergebnisse: Mais—-DNA (Mais-spezifisch)

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
Mais spezifi- Ubereinsti 0
sche DNA pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg POS/N€d | it konsensverten | mit Dotierungen
1 - - - - -
2 - - - - -
3 - - - - -
4 positiv positiv positiv negativ positiv 4/5 (80%) 4/5 (80%)
5 - - - - -
6 positiv positiv negativ negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
7 - - - - -
8 - - - - -
9 - - - - -
10 - - - - -
11 - - - - -
12 - - - - -
13 negativ positiv negativ negativ positiv 4/5 (80%) 4/5 (80%)
14 - - - - -
15 - - - - -
16 positiv positiv negativ negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
17 - positiv - - - 1/1 (100%) 1/1 (100%)
18 - - - - -
19 positiv positiv negativ negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
20 positiv positiv negativ negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
21 - - - - -
22 - - - - -
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5

Anzahl positiv 5 7 1 0 5

Anzahl negativ 1 0 5 6 1

Prozent positiv 83 100 17 0 83

Prozent negativ 17 0 83 100 17

Konsenswert positiv positiv negativ negativ positiv

Dotierung positiv positiv negativ negativ positiv

Anmerkung:

Es wurden Konsenswerte mit je zweimal 100% und dreimal 83% positiven
bzw. negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse
stehen 1in qualitativer Ubereinstimmung mit den Mais-haltigen Zutaten
(Dotierungen) der Proben.
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4.1.10 Ergebnisse:

GVO-Soja RR (GTS 40-3-2)

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
GVO-Soja RR b b
(GTS 40-3-2) pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg POS/NeY | itkonsenswerten | mit Dotierungen
1 - R - - R
2 - R - - R
3 - - - - -
4 - - - - -
5 - R - - R
6 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
7 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
8 - - - - -
9 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 - - - - -
1" - - - - -
12 - - - - -
13 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ negativ positiv negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
15 - - - - -
16 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
17 negativ negativ positiv negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
18 - - - - -
19 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
20 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
21 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
22 - - - - -
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 8 0 10 0 0
Anzahl negativ 2 10 0 10 10
Prozent positiv 80 0 100 0 0
Prozent negativ 20 100 0 100 100
Konsenswert positiv negativ positiv negativ negativ
Dotierung positiv negativ positiv negativ negativ
Anmerkung:

Es wurden Konsenswerte mit je viermal 100% und einmal 80% positiven bzw.
negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse ste-
hen in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen Zutaten (Dotie-
rungen) der Proben.
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4.1.11 Ergebnisse:

GVO-Soja RR2 (MON89788)

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
GVO-Soja RR2 Ub Ub
(MON89788) pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg POS/N€Y | it Konsensverten | mit Dotierungen
1 - - - - -
2 - - - - -
3 - - - - -
4 - - - - -
5 - - - - -
6 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
7 positiv negativ negativ negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
8 - - - - -
9 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 - - - - -
11 - - - - -
12 - - - - -
13 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 - - - - -
16 - - - - -
17 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
18 - - - - -
19 positiv negativ positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
20 positiv negativ negativ negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
21 - - - - -
22 - - - - -
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 8 0 6 0 0
Anzahl negativ 0 8 2 8 8
Prozent positiv 100 0 75 0 0
Prozent negativ 0 100 25 100 100
Konsenswert positiv negativ positiv negativ negativ
Dotierung positiv negativ positiv negativ negativ
Anmerkung:

Es wurden Konsenswerte mit je viermal 100% und einmal 75% positiven bzw.
negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse ste-
hen in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen Zutaten (Dotie-
rungen) der Proben.
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4.1.12 Ergebnisse:

Lektin DNA (Soja-spezifisch)

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
Lektin-DNA poslneg pos,neg poslneg pos,neg poslneg l;:it Konsenswerten I“";nit Dotierungen
1 - - - R -
2 - - - - -
3 - - - R -
4 positiv positiv positiv positiv positiv 3/3 (100%) 3/5 (60%)
5 - - - R -
6 positiv negativ positiv negativ positiv 3/3 (100%) 5/5 (100%)
7 - - - - -
8 - - - R -
9 positiv positiv positiv positiv positiv 3/3 (100%) 3/5 (60%)
10 - - - - -
11 - - - - -
12 - - - - -
13 positiv negativ positiv negativ positiv 3/3 (100%) 5/5 (100%)
14 - - - - -
15 - - - - -
Probe 2 und 4
16 positiv positiv positiv positiv positiv 3/3 (100%) 3/5 (60%) sehr geringe
Gehalte
17 positiv - positiv - - 2/2 (100%) 2/2 (100%)
18 - - - - -
19 positiv negativ positiv negativ positiv 3/3 (100%) 5/5 (100%)
20 positiv negativ positiv negativ positiv 3/3 (100%) 5/5 (100%)
21 positiv negativ positiv positiv positiv 3/3 (100%) 4/5 (80%)
22 - - - - -
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 9 3 9 4 8
Anzahl negativ 0 5 0 4 0
Prozent positiv 100 38 100 50 100
Prozent negativ 0 63 0 50 0
Konsenswert positiv keiner positiv keiner positiv
Dotierung positiv negativ positiv negativ positiv
Anmerkung:

Fiir die Proben 1,
negativen Ergebnissen festgestellt.
hen 1in qualitativer Ubereinstimmung mit den Soja-haltigen Zutaten

3 und 5 wurden Konsenswerte mit je 100% positiven bzw.

tierungen) der Proben.

Fiir die Proben 2 und 4 wurden keine Konsenswerte von =275% positiven
negativen Ergebnissen erhalten.

Die Konsenswerte der Ergebnisse

ste-
(Do -

oder
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4.1.13 Ergebnisse:

Weitere Prarameter (DNA)

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Parameter Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Hinweis
nummer

weitere DNA pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg
12 ABII positiv positiv positiv negativ negativ
5 bar negativ negativ negativ negativ negativ
13 bar negativ negativ negativ negativ negativ
17 bar negativ negativ negativ negativ negativ
16 CaMV positiv negativ negativ negativ negativ
6 NK603-Mais negativ positiv negativ negativ negativ
17 NPTII negativ positiv positiv positiv negativ
22 NPTII negativ positiv negativ negativ negativ
9 pat positiv positiv positiv negativ negativ
13 pat positiv positiv positiv negativ negativ

Probe 1 und 3
16 pat negativ positiv negativ negativ negativ  |schwach positiv
unter LOD

17 pat negativ positiv negativ negativ negativ
9 Pflanzen-Nachweis positiv positiv positiv positiv positiv
13 pnos-nptll negativ negativ negativ negativ negativ
13 Raps spezifische DNA positiv negativ negativ negativ negativ
6 Raps spezifische DNA positiv negativ negativ negativ negativ
3 Soja A2704-12 positiv negativ positiv negativ negativ
9 GVO-Soja LL (A2704-12) negativ negativ positiv negativ negativ
3 Soja A5547-127 negativ negativ negativ negativ negativ
3 Soja CV127-9 negativ negativ negativ negativ negativ
3 Soja DP305423-1 negativ negativ negativ negativ negativ
3 Soja DP356043-5 negativ negativ negativ negativ negativ
3 Soja MON87701-2 positiv negativ negativ negativ negativ




Oktober 2020

DLA ptGMS1 (2020)

— GVO-Screening I (qualitativ)

5. Dokumentation

5.1 Angaben der Teilnehmer

Hinweis:
Ubersetzt

5.1.1 p=-355-Screening-Sequenz

Angaben in englischer Sprache wurden von DLA nach bestem Wissen ins Deutsche
(ohne Gewahr der Richtigkeit).

Auswerte- Datum der| Ergebnisan-| Nachweis- | Test-Kit oder Literatur Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reakti- | Sonstige Hin-
nummer | Analyse gabe als grenze on weise
G L . J z.B. Real Time PCR/ Gelelek-
Tag / Monat TEIEGED Kopion e Anbieter / ASU-Methode ZEIExaRtonl) Enzyr_n.t.a Cleaniy trophorese/ Cyclen/ Ampilifi-
quenz / -DNA ct-Wert DNA-Qualitat " 5
katlange/ Referenzmaterial
<10 Kopien/ Real Time PCR (GEN-IAL:
1 20.5.20 DNA PCR-ReZktion GEN-IAL /EN ISO 21570 Machery-Nagel: NucleoSpin Food genControl RT Triplex
35SHNOS/EPSPS Kit)
2 25.5.20 P35S/DNA 0,025% Imegen Screening kit CTAB Real time PCR
GEN-IAL genControl RT- . Real Time PCR, 45 Cyclen,
3 02.06. 355 10 Kopien | Triplex IV p35S / NOS / pFMV, men%mwaEP%mc Referenzmaterial ERM-BF
X xtraktionskit
incl. IC 410dp
Real Time PCR, TagMan
4 04.06. 5 Kopien §64 L.FG:B - 00.00-122 DNeasy Mericon Food Kit,Qiagen Universal-AB/ThermoFisher,
(modifiziert) (2008-06) 457
yklen
Probe -05:
5 18.6.20 p-35S 0.1% DIN EN I1SO 21569:2013-08 mod. Wizard®-DNA-Clean-UP Real Time PCR /83 bp nachweisbar
aber<0,1%
82 bp i CTAB, Prot. K, RNase A; Dneasy Mericon | Real Time PCR (Tagman), 45
6 03.06. Amplikon 0,01 DIN EN ISO 21569: 2013-08 Food Kit; 100 ngfixn. Zyklen
35S8-CaMVv o SureFood® GMO SCREEN ® .
7 9.6.20 Promotor 0,01% 35S/NOS/FMV (S2026) SureFood® Add-on (S1055) real-ime PCR K00
SUREFOOD® GMO SCREEN .
9
8 28.5.20 1% 4PLEX 35S/NOS/FMV + IAC omega E.Z.N.A. food DNAKkit
genControl® RT-Triplex- Na;:well)sgrenze:
9 28.5.20 DNA 0.01% 35S/NOS/EPSPS Kit, GEN- |Genomic DNA from food, Macherey-Nagel Real Time PCR gabe von
| Nachkommastel-
AL GmbH i "
len mit "Punkt’
10 2.6.20 biotecon GMO Screening Kit mericon food Kit real time per
R-Biopharm, S2026:2017-04
" & QMAA-P-19:2018-08
(Multiplex-PCR)
12 5 KOPIDZn’ 0.05| Gene Scan TESSS/NOS/AB" Sure Food Prep Advancded, r-Biopharm | Real-Time PCR, 45 Cyclen
13 13.6.20 Gen-ial CTAB, Proteinase K, FFS-Kit Promega real time PCR, 45 Cyclen
Extraktion mit foodproof Sample Prepara-
tion Kit Ill, Biotecon Diagnostics Verfah-
ren: 1.Die Zellen werden durch Inkubation
in dem foodproof Sample Preparation Kit
Il Extraktionspuffer lysiert. Programm fiir Light Cycler 96,
2.Extrahierte DNA wird in Proteinase K Roche-Pre-incubation (1
verdaut, um endogene Nukleasen und Zyklus) Schritt 1: 37°C fiir 4
14 23.6.20 Target- 0.01% foodproof GMO Screening 1 andere Proteine zu zerstéren. min Schritt 2: 95°C fir 10min &
o Sequenz 35S e LyoKit, Biotecon Diagnostics | 3.Die DNAwird auf den mitgelieferten  |Amplifikation (50 Zyklen) Schritt
Glassfaserfilter aufgetragen und mitdem 1:95°C for 5sec Schritt 2
foodproof Sample Preparation Kit Il (Fluoreszenzdetektion) 60°C
Was chpuffer gereinigt. fir 60 sec
4. Gereinigte DNA wird dann unter Ver-
wendung des foodproof Sample Prepara-
tion Kit Il Elutionspuffers eluiertund ist
gebrauchsfertig.
2020-06-09/| Target-Se- o Bioside / ISO Machery Nagel FOOD/PLANT "
15 20200717 | quenz/-DNA 0.1% 21569:2005/Amd 1:2013 Extraktionskit Real ime PCR
Promotor des
16 19.6.20 | Cauliflower 0.1% ASU L 00.00-122 mod Maxwell FFS Kit, 200 mg Einwaage
Mosaic Virus
(CaMV35S)
17 8.7.20 0,05% TagMan GMO Screening Kit Qiagen Dneasy Plant Kit RT PCR
18 14.7.20 Target: 5 Kopien R-Biopharm S2126 R-Biopharm $1052 Real-Time PCR
Sequenz 5 mg/kg
19 28.5.20 L 00.00122 Ausgabe 06/2008
. Real Time
L - -
20 0,1% ASU L00.00-122 CTAB-Methode Real Time PCR PCR/50 Zyklen
21 2.7.20 0,10% Hausmethode Magnetic Bead Extraktion Gelelektrophorese
22 9.7.20 DNA 0,1% SureFood Congen S2026 Gemal Kit-Anweisungen GemaR Kit-Anweisungen
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— GVO-Screening I (qualitativ)

5.1.2 t-NOS-Screening-Segquenz

Auswerte- Datum der| Ergebnisan-| Nachweis- | Test-Kit oder Literatur Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reakti- | Sonstige Hin-
nummer | Analyse gabe als grenze on weise
o . o . J z.B. Real Time PCR/ Gelelek-
Tag / Monat TETEREED Kopienlyel Anbieter / ASU-Methode gk ExtraktlonIEnzyr_n:e Ceanlel trophorese/ Cyclen/ Ampilifi-
quenz / -DNA ct-Wert DNA-Qualitat " o
katlange/ Referenzmaterial
<10 Kopien/ Real Time PCR (GEN-IAL: Pf:jé}lifw
1 20.5.20 DNA pler GEN-IAL /EN ISO 21570 Machery-Nagel: NucleoSpin Food genControl RT Triplex .
PCR-Reaktion : Nachweisgrenze
35SKNOS/EPSPS Kit) .
des Testkits)
2 25.5.20 TNOS/DNA 0,025% Imegen Screening kit CTAB Real time PCR
GEN-IAL genControl RT- . Real Time PCR, 45 Cyclen,
3 02.06. nos 10 Kopien | TriplexVp35S/NOS /pFMy,|  Congen SureFood PREP Basic Referenzmaterial ERM-BF
: Extraktionskit
incl. IC 410dp
. §64 LFGB L 00.00-122 . o Real Time PCR, QuantiTect
4 04.06. 10 Kopien (modifiziert) (2008-06) DNeasy Mericon Food Kit;,Qiagen Multiplex - Qiagen, 45 Zyklen
Probe -05:
5 18.6.20 t-Nos 0.1% DIN EN ISO 21569:2013-08 mod. Wizard®-DNA-Clean-UP Real Time PCR /95 bp nachweisbar
aber <0,1%
87 bp . CTAB, Prot. K, RNase A; Dneasy Mericon | Real Time PCR (Tagman), 45
6 03.06. Amplikon 0,01 DIN EN ISO 21569: 2013-08 Food Kit; 100 ng/n. Zyklen
NOS o SureFood® GMO SCREEN ® "
7 9.6.20 Terminator 0,01% 35SINOSIFMV (S2026) SureFood® Add-on (S1055) real-ime PCR K00
SUREFOOD® GMO SCREEN .
9
8 28.5.20 1% 4PLEX 35S/NOS/EMV + IAC omega E.Z.N.A food DNAKkit
genControl® RT-Triplex Naz:wztl)seg\lz:ze:
9 28.5.20 DNA 0.01% 35S/NOS/EPSPS Kit, GEN- |Genomic DNA from food, Macherey-Nagel Real Time PCR 9
Nachkommastel-
IAL GmbH o "
len mit "Punk
10 2.6.20 biotecon GMO Screening Kit mericon food Kit Real Time PCR
R-Biopharm, S2026:2017-04
1 & QMAA-P-19:2018-08
(Multiplex-PCR)
12 Sé(gglozn, Gene Scan TlFFESSS/NOS/AB" Sure Food Prep Advancded r-Biopharm | Real-Time PCR, 45 Cyclen
13 13.6.20 Gen-ial CTAB, Proteinase K, FFS-Kit Promega real time PCR, 45 Cyclen
Extraktion mit foodproof Sample Prepara-
tion Kit Ill, Biotecon Diagnostics Verfah-
ren: 1.Die Zellen werden durch Inkubation
in dem foodproof Sample Preparation Kit
Il Extraktionspuffer lysiert. Programm fiir Light Cycler 96,
2.Extrahierte DNA wird in Proteinase K Roche-Pre-incubation (1
Target- verdaut, um endogene Nukleasen und Zyklus) Schritt 1: 37°C fir 4
14 23.6.20 Se ugnzT— 0.01% foodproof GMO Screening 1 andere Proteine zu zerstéren. min Schritt 2: 95°C fiir 10min &
o qNOS e LyoKit, Biotecon Diagnostics | 3.Die DNAwird auf den mitgelieferten |Amplifikation (50 Zyklen) Schritt]
Glassfaserfilter aufgetragen und mit dem 1:95°C for 5sec Schritt 2
foodproof Sample Preparation Kit lll (Fluoreszenzdetektion) 60°C
Waschpuffer gereinigt. fur 60 sec
4. Gereinigte DNA wird dann unter Ver-
wendung des foodproof Sample Prepara-
tion Kit Il Elutionspuffers eluiert und ist
gebrauchsfertig.
2020-06-09/| Target-Se- o Bioside /ISO Machery Nagel FOOD/PLANT .
15 12020-07-17| quenz/-DNA 0.1% 21569:2005/Amd 1:2013 Extraktionskit Real ime PCR
Terminator
des Agrobacte-| o ] )
16 19.6.20 rium tumefa- 0.1% ASU L 00.00-122 mod Maxwell FFS Kit, 200 mg Einwaage
ciens (nos)
17 08.07.2020. 0,05% TagMan GMO Screening Kit Qiagen Dneasy Plant Kit RTPCR
18 14.7.20 Target S Kopien R-Biopharm S2126 R-Biopharm $1052 Real-Time PCR
Sequenz 5 mg/kg
19 28.5.20 L 00.00122 Ausgabe 06/2008
) Real Time
0, - -
20 0,1% ASU L00.00-122 CTAB-Methode Real Time PCR PCRI50 Zyklen
21 02.07.20 0,10% Hausmethod Magnetic Bead Extraktion Gelelektrophorese
22 9.7.20 DNA 0,1% sureFood Congen S2026 GemaR Kit-Anweisungen GemaR Kit-Anweisungen
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DLA ptGMS1 (2020)

— GVO-Screening I (qualitativ)

5.1.3 p-FMV-Screening-Sequenz

Auswerte- Datum der| Ergebnisan-| Nachweis- | Test-Kit oder Literatur Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reakti- | Sonstige Hin-
nummer | Analyse gabe als grenze on weise
Se. . o . g z.B. Real Time PCR/ Gelelek-
Tag / Monat agstss Soplaniel Anbieter /| ASU-Methode ZE ExtrakuonlEnzyr_nf clean el trophorese / Cyclen / Amplifi-
quenz / -DNA ct-Wert DNA-Qualitat e .
katldnge / Referenzmaterial
1
2 25.5.20 PFMV/DNA 0,025% Imegen Screening Kit CTAB Real time PCR
GEN-IAL genControl RT- .
3 02.06. FMV 10 Kopien | Triplex IV p35S / NOS / pFMV, Congen SureFood PREP Basic Real Time PCR, 45 Cyclen
incl. IC Extraktionskit
Real Time PCR, TagMan
4 04.06. 5 Kopien §e4 L.FG.B L 00.00-148 DNeasy Mericon Food Kit;Qiagen Universal-AB/ThermoFisher,
(modifiziert) (2014-02)
45 Zyklen
5 18.6.20 p-FMV 0.1 % DIN EN ISO 21569:2013-08 mod. Wizard®-DNA-Clean-UP Real Time PCR /82 bp
6 03.06 78 bp 0.01 ASU §64 L 00.00-148:2014-| CTAB, Prot. K, RNase A; Dneasy Mericon | Real Time PCR (Tagman), 45
e Amplikon ’ 02 Food Kit; 100 ng/mn. Zyklen
34S-FMV o SureFood® GMO SCREEN ® )
7 9.6.20 Promotor 0,01% 35S/NOS/FMV (S2026) SureFood® Add-on (S1055) real-time PCR K00
SUREFOOD® GMO SCREEN .
0,
8 28.5.20 1% 4PLEX 355/NOS/EMV + IAC omega E.Z.N.A. food DNA kit
Nachweisgrenze:
. y Angabe von
9 16.6.20 DNA 0.003% Hausverfahren Genomic DNA from food, Macherey-Nagel Real Time PCR
Nachkommastel-
len mit "Punkt"
10 2.6.20 Biotecon GMO Screening Kit Mericon food Kit Real Time PCR
R-Biopharm, S2026:2017-04
1 & QMAA-P-19:2018-08
(Multiplex-PCR)
12
13 13.6.20 Gen-ial CTAB, Proteinase K, FFS-Kit Promega real time PCR, 45 Cyclen
Extraktion mit foodproof Sample Prepara-
tion Kit Ill, Biotecon Diagnostics Verfah-
ren: 1.Die Zellen werden durch Inkubation
in dem foodproof Sample Preparation Kit
IIl Extraktionspuffer lysiert. Programm fiir Light Cycler 96,
2.Extrahierte DNAwird in Proteinase K Roche-Pre-incubation (1
Target- verdaut, um endogene Nukleasen und Zyklus ) Schritt 1: 37°C fiir 4
14 23.6.20 Se ugnz p. 0.01% foodproof GMO Screening 1 andere Proteine zu zerstoren. min Schritt 2: 95°C fiir 10min &
e qFMV s LyoKit, Biotecon Diagnostics | 3.Die DNAwird auf den mitgelieferten  |Amplifikation (50 Zyklen) Schritt|
Glassfaserfilter aufgetragen und mitdem 1:95°C for 5sec Schritt 2
foodproof Sample Preparation Kit Il (Fluoreszenzdetektion) 60°C
Waschpuffer gereinigt. fiir 60 sec
4. Gereinigte DNAwird dann unter Ver-
wendung des foodproof Sample Prepara-
tion Kit Il Elutionspuffers eluiert und ist
gebrauchsfertig.
2020-06-09/| Target-Se- o Bioside /ISO Machery Nagel FOOD/PLANT "
15 12020-07-17| quenz/-DNA 0.1% 21569:2005/Amd 1:2013 Extraktionskit Real ime PCR
Promotor des
16 24620 | Feigenwurz 0.1% ASU L 00.00-148 mod. Maxwell FFS Kit, 200 mg Einwaage
Mosaik Virus
(PFMV)
17 8.7.20 0,05% TagMan GMO Screening Kit Qiagen Dneasy Plant Kit RTPCR
18 14.7.20 Target- 5 Kopien R-Biopharm $2126 R-Biopharm $1052 Real-Time PCR
Sequenz 5 mg/kg
L 00.00-148 Ausgabe
19 28.5.20 02/2014
) Real Time
o R N
20 0,1% L00.00-148 CTAB-Methode Real Time PCR PCRI50 Zyklen
21 03.07.20 0,10% Hausmethode Magnetic Bead Extraktion Gelelektrophorese
22 9.7.20 DNA 0,1% sureFood Congen S2026 GemaR Kit-Anweisungen GemaR Kit-Anweisungen
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DLA ptGMS1 (2020)

— GVO-Screening I (qualitativ)

5.1.4 CTP2-CP4-Screening-Sequenz

Auswerte- Datum der| Ergebnisan-| Nachweis- | Test-Kit oder Literatur Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reakti- | Sonstige Hin-
nummer | Analyse gabe als grenze on weise
q . z.B. Real Time PCR/ Gelelek-
Tag/Monat| 1arget-Se- | Kopien/%/ |\ i o | ASU-Methode | 2B:Extraktion/Enzyme/Clean-Up/ |\ "\ oo/ cyclens Amplifi-
quenz / -DNA ct-Wert DNA-Qualitat u .
katlange/ Referenzmaterial
<10 Kopien/ Real Time PCR (GEN-IAL:
1 20.5.20 DNA PCR-Reaktion GEN-IAL /EN ISO 21570 Machery-Nagel: NucleoSpin Food genControl RT Triplex
35SANOS/EPSPS Kit)
2
3
Real Time PCR, TagMan Probe 3 schwach
4 04.06. 5 Kopien ?g\tz;jirb ((32()0%%:1()25) DNeasy Mericon Food Kit;,Qiagen Universal-AB/ThermoFisher, | positiv(<LOQ;
45 Zyklen LOQ=100Kopen)
® . Probe -05:
5 18620 | CTPZCP4 01% genControl "R Triplex V, mod. Wizard®-DNA-Clean-UP Real Time PCR /88 bp nachweisbar
EPSPS GEN-IAL
aber <0,1%
6 03.06 88 bp 01 ASU §64 L 00.00-154:2014- | CTAB, Prot. K, RNase A; Dneasy Mericon | Real Time PCR (Tagman), 45
T Amplikon ! 08 Food Kit; 100 ng/rxn. Zyklen
Ubergang vom
CTP2 zum SureFood® GMO SCREEN
7 10.6.20 | Herbizid Tole- 0,01% 4plex BAR/PAT/CrylAb/lac/ SureFood® Add-on (S1055) real-ime PCR K01
ranz-Gen CP4 CTP2:CP4 EPSPS (S2128)
EPSPS
8
. Nachweisgrenze:
genControl® RT-Triplex- Angabe von
9 28.5.20 DNA 0.01% 35S/NOS/EPSPS Kit, GEN- |Genomic DNAfrom food, Macherey-Nagel Real Time PCR
IAL GmbH Nachkoln?lmastfl-
len mit "Punkt’
10
11
12
13 17.6. Gen-ial CTAB, Proteinase K, FFS-Kit Promega real time PCR, 45 Cyclen
Extraktion mit foodproof Sample Prepara-
tion Kit lll, Biotecon Diagnostics Verfah-
ren: 1.Die Zellen werden durch Inkubation
in dem foodproof Sample Preparation Kit
Il Extraktions puffer lysiert. Programm fiir Light Cycler 96,
2.Extrahierte DNA wird in Proteinase K Roche-Pre-incubation (1
Target- verdaut, um endogene Nukleasen und Zyklus) Schritt 1: 37°C fir 4
14 23.6.20 Sequenz 0.01% foodproof GMO Screening 2 andere Proteine zu zerstéren. min Schritt 2: 95°C fiir 10min &
e CTP2-CP4- ’ LyoKit, Biotecon Diagnostics | 3.Die DNA wird auf den mitgelieferten |Amplifikation (50 Zyklen) Schritt
EPSPS Glassfaserfilter aufgetragen und mitdem 1:95°C for 5sec Schritt 2
foodproof Sample Preparation Kit Il (Fluoreszenzdetektion) 60°C
Waschpuffer gereinigt. fiir 60 sec
4. Gereinigte DNAwird dann unter Ver-
wendung des foodproof Sample Prepara-
tion Kit Ill Elutionspuffers eluiert und ist
gebrauchsfertig.
15
Ubergang von
16 24.6.20 |CTP2zu CP4- 0.1% ASU L 00.00-125 mod. Maxwell FFS Kit, 200 mg Einwaage
EPSPS-Gen
GMO Screen 4 plex(BAR,
17 10.07.2020. 0,05% NPTIIL,PAT,CTP2:CP4 Qiagen Dneasy Plant Kit RTPCR
EPSPS)
18
L 00.00-125 Ausgabe
19 28.5.20 12/2008
20 0,1% ASU L00.00-125 CTAB-Methode Real Time PCR PCR;/?'OT'Z")}KT%
21
22 9.7.20 DNA 0,1% sureFood Congen S2127 GemaR Kit-Anweisungen GemaR Kit-Anweisungen
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— GVO-Screening I (qualitativ)

5.1.5 355-Pat-Screening-Sequenz

Auswerte- Datum der| Ergebnisan-| Nachweis- | Test-Kit oder Literatur Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reakti- | Sonstige Hin-
nummer | Analyse gabe als grenze on weise
" 9 z.B. Real Time PCR/ Gelelek-
Tag/Monat| 1argetSe- | Kopien/%/ | ) i | ASU-Methode A e S (Gl | o G v i
quenz / -DNA ct-Wert DNA-Qualitat o q
katlange / Referenzmaterial
1
2
3
4 -
5 18.6.20 | 355-Pat 049  (9enConteIRTIRlexY, GENY g, Wizarde-DNA-Ciean-UP Real Tme PCR/108bp |00 00 an der
6 03.06 111_bp 01 ASU §64 L 00.00-154:2014- | CTAB, Prot. K, RNase A Dneasy Mericon | Real Time PCR (Tagman), 45
T Amplikon ’ 09 Food Kit; 100 ng/mn. Zyklen
SureFood® GMO SCREEN
7 10.6.20 PAT Gen 0,01% 4plex BAR/PAT /CrylAb/lac/ SureFood® Add-on (S1055) real-ime PCR K01
CTP2:CP4 EPSPS (S2128)
8
9
10
1"
12
13
Extraktion mit foodproof Sample Prepara-
tion Kit lll, Biotecon Diagnostics Verfah-
ren: 1.Die Zellen werden durch Inkubation
in dem foodproof Sample Preparation Kit
IIl Extraktionspuffer lysiert. Programm fiir Light Cycler 96,
2.Extrahierte DNAwird in Proteinase K Roche-Pre-incubation (1
Target- ) verdaut, um endogene Nukle_gsen und lZykIus).Schritt 1: 37°C fUr.4
14 23.6.20 Sequenz P- 001% foodproqf GMO Sc_reenlng 2 Iandere Rrotelne u zer_stor_en. min SchrlﬂZ: 95°C fiir 10min &
355-pat : LyoKit, Biotecon Diagnostics | 3.Die DNAwird aufden mngellefe_rten Amplifikation (50 Zyklen)_Schntt
Glassfaserfilter aufgetragen und mitdem 1:95°C for 5sec Schritt 2
foodproof Sample Preparation Kit IlI (Fluoreszenzdetektion) 60°C
Waschpuffer gereinigt. fiir60 sec
4. Gereinigte DNAwird dann unter Ver-
wendung des foodproof Sample Prepara-
tion Kit Ill Elutionspuffers eluiert und ist
gebrauchsfertig.
15
Ubergang von Probe 1 und 3
16 25.6.20 | CaMVv35Szu 0.1% ASU G 30.40-1 mod. Maxwell FFS Kit, 200 mg Einwaage hohe Ct-Werte -->
pat-Gen Gehalte ~ 0,1 %
17 -
18
19 9.6.20 QL-ELE-00-025
20 0,1% G 30.40-14 CTAB-Methode Real Time PCR P;f/:'og’;‘kfen
21
22 9.7.20 DNA 0,1% sureFood Congen S2127 GemaR Kit-Anweisungen GemaR Kit-Anweisungen
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— GVO-Screening I (qualitativ)

5.1.6 CrylAb/Ac-Screening-Squenz

Auswerte- Datum der| Ergebnisan-| Nachweis- | Test-Kit oder Literatur Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reakti- | Sonstige Hin-
nummer | Analyse gabe als grenze on weise
. . z.B. Real Time PCR/ Gelelek-
Tag / Monat Target-Se- | Kopien/%/ | 5 \icior ASU-Methode ZEiBaktion/EnzvmeliCleanliny trophorese / Cyclen / Amplifi-
quenz / -DNA ct-Wert DNA-Qualitat " .
katldnge / Referenzmaterial
1
2
3
Real Time PCR, TagMan
4 04.06. 10 Kopien §64 .LF.GB L 15.06-3 DNeasy Mericon Food Kit;Qiagen Universal-AB/ThermoFisher,
(modifiziert) (2013-08)
45 Zyklen
5
74 bp . CTAB, Prot. K, RNase A; Dneasy Mericon | Real Time PCR (Tagman), 45
6 03.06. Amplikon 0.1 ASUL 15.06-3:2013 Food Kit; 100 ng/rxn. Zyklen
CrylAb/CrylAG SureFood® GMO SCREEN
7 10.6.20 Element 0,01% 4plex BAR/PAT/CrylAb/lac/ SureFood® Add-on (S1055) real-ime PCR K01
CTP2:CP4 EPSPS (S2128)
8
Nachweisgrenze:
9 16.6.20 DNA 10 Kopien Hausverfahren Genomic DNA from food, Macherey-Nagel Real Time PCR Angabe von
e ’ Nachkommastel-
len mit "Punkt"
10
11
12
13 17.6. r-biopharm (Congen) CTAB, Proteinase K, FFS-Kit Promega real time PCR, 45 Cyclen
Extraktion mit foodproof Sample Prepara-
tion Kit lll, Biotecon Diagnostics Verfah-
ren: 1.Die Zellen werden durch Inkubation
in dem foodproof Sample Preparation Kit
Ill Extraktionspuffer lysiert. Programm fiir Light Cycler 96,
2.Extrahierte DNA wird in Proteinase K Roche-Pre-incubation (1
Target- verdaut, um endogene Nukleasen und Zyklus) Schritt 1: 37°C fiir 4
14 23.6.20 Sequenz 0.01% foodproof GMO Screening 2 andere Proteine zu zerstéren. min Schritt 2: 95°C fiir 10min &
e CrylAb/AC ’ LyoKit, Biotecon Diagnostics | 3.Die DNAwird auf den mitgelieferten |Amplifikation (50 Zyklen) Schritt|
Glassfaserfilter aufgetragen und mitdem 1:95°C for 5sec Schritt 2
foodproof Sample Preparation Kit Il (Fluoreszenzdetektion) 60°C
Waschpuffer gereinigt. fiir 60 sec
4. Gereinigte DNA wird dann unter Ver-
wendung des foodproof Sample Prepara-
tion Kit lll Elutionspuffers eluiert und ist
gebrauchsfertig.
15
erylAblerylAC | g bioide
16 24.6.20 DNA- N ASU L 15.06-3 mod. Maxwell FFS Kit, 200 mg Einwaage
Genomkopien
Sequenzen
GMO Screen 4
17 10.07.2020. 0,05% plex(BAR,PAT,CrylAb/|Ac,CTP Qiagen Dneasy Plant Kit RTPCR
2:CP4 EPSPS)
18
19
20 0.1% G3040-14 CTAB-Methode Real Time PCR Real Time
! PCR/50 Zyklen
21
22
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— GVO-Screening I (qualitativ)

5.1.7 GVO-Mais Btll

Auswerte- Datum der| Ergebnisan-| Nachweis- | Test-Kit oder Literatur Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reakti- | Sonstige Hin-
nummer | Analyse gabe als grenze on weise
0 . z.B. Real Time PCR/ Gelelek-
Tag / Monat q.:-jirngze/t-snil-A K?t’.'mlr:ﬁ/ Anbieter / ASU-Methode ZE Extrakt:;)n Ag‘:ﬁ;’ cleantiel trophorese / Cyclen / Amplifi-
katlange / Referenzmaterial
1
2
3
4 - - -
5
110 b . CTAB, Prot. K, RNase A; Dneasy Mericon | Real Time PCR (Tagman), 45
6 04.06. Amplikgn 0.05 ASUL 15.06-3:2013 Food Kit; 100 ng/mn. g Zykle(n ¢ )
7 -
8
9
10
1
12
13 17.6. Gen-ial CTAB, Proteinase K, FFS-Kit Promega real time PCR, 45 Cyclen
Extraktion mit foodproof Sample Prepara-
tion Kit lll, Biotecon Diagnostics Verfah-
ren: 1.Die Zellen werden durch Inkubation
in dem foodproof Sample Preparation Kit
Il Extraktionspuffer lysiert. Programm fiir Light Cycler 96,
2.Extrahierte DNA wird in Proteinase K Roche-Pre-incubation (1
. verdaut, um endogene Nukleasen und Zyklus) Schritt 1: 37°C fiir 4
14 23.6.20 Target- 01% foo%);?ef‘i; i!\:l%ilil"lelxalze Aandere Rrote%e u zerlstérfan. miny;f:hzijttZ: 95°C fiir 10min &
Sequenz ’ Diagno’stics 3.Die DNAwird aufden mltgellefgrten Amplifikation (50 Zyr(len)lSchrltt
Glassfaserfilter aufgetragen und mitdem 1:95°C for 5sec Schritt 2
foodproof Sample Preparation Kit Il (Fluoreszenzdetektion) 60°C
Waschpuffer gereinigt. fir 60 sec
4. Gereinigte DNAwird dann unter Ver-
wendung des foodproof Sample Prepara-
tion Kit lll Elutionspuffers eluiert und ist
gebrauchsfertig.
15
nicht durch-
16 gefihrt
17 10.07.2020. 0,1% QT/ZM/015 Qiagen Dneasy Plant Kit RTPCR
18
19 28.5.20 QT-EVE--ZM-006
JRC 2008 Event specific ) Real Time
20 0,1% Vethod QT_EVE_Z,’?/FO 15 CTAB-Methode Real Time PCR PCRIS0 Zykien
21 20.07.20 0,10% Hausmethode Magnetic Bead Extraktion Gelelektrophorese

22
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— GVO-Screening I (qualitativ)

5.1.8 GVO-Mais MIR604

Auswerte- Datum der| Ergebnisan-| Nachweis- | Test-Kit oder Literatur Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reakti- | Sonstige Hin-
nummer | Analyse gabe als grenze on weise
n . 2.B. Real Time PCR/ Gelelek-
Tag / Monat Target-Se- | Kopien/%/ |\ ioter | ASU-Methode ZBiExtakton]/EnzymeliCleantn trophorese / Cyclen / Amplifi-
quenz / -DNA ct-Wert DNA-Qualitat " .
katldnge / Referenzmaterial
1
2
3
4 - - -
5
6 -
7 10.6.20 (gﬂxio;(;gi._ss) 0,01% in-house Methode SureFood® Add-on (S1055) real-ime PCR
8
9
10
11
12
13 17.6. Gen-ial CTAB, Proteinase K, FFS-Kit Promega real ime PCR, 45 Cyclen
Extraktion mit foodproof Sample Prepara-
tion Kit lll, Biotecon Diagnostics Verfah-
ren: 1.Die Zellen werden durch Inkubation
in dem foodproof Sample Preparation Kit
Ill Extraktionspuffer lysiert. Programm fiir Light Cycler 96,
2.Extrahierte DNA wird in Proteinase K Roche-Pre-incubation (1
verdaut, um endogene Nukleasen und Zyklus) Schritt 1: 37°C flr 4
14 23.6.20 Target- 01% l\/flgioziplgﬁéft:_os“}gi(t) glilor\’tg(c)ﬁn Iandere Erote%e u zer_stbr_en. mirz,ksz.:hgi.ttZ: 95°C fir 10min &
Sequenz ’ Diagnosti(;s 3.Die DNA wird auf den mltgellefejrten Amplifikation (50 Zyklen)lSchrm
Glassfaserfilter aufgetragen und mitdem 1:95°C for 5sec Schritt 2
foodproof Sample Preparation Kit Il (Fluoreszenzdetektion) 60°C
Waschpuffer gereinigt. fir 60 sec
4. Gereinigte DNA wird dann unter Ver-
wendung des foodproof Sample Prepara-
tion Kit lll Elutionspuffers eluiert und ist
gebrauchsfertig.
15
nichtdurch-
16 gefiihrt
17 20.07.2020. 0,1% QT/ZM/013 Qiagen Dneasy Plant Kit RTPCR
18
19 28.5.20 QT-EVE--ZM-013
JRC 2007 Event spezfische y Real Time
0 0.1% Methode QT-EVE 214013 CTAB-Methode Real Time PCR PCRI50 Zyklen
21

22
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— GVO-Screening I (qualitativ)

5.1.9 Mais—-DNA (Mais-spezifisch)

Auswerte- Datum der| Ergebnisan-| Nachweis- | Test-Kit oder Literatur Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reakti- | Sonstige Hin-
nummer | Analyse gabe als grenze on weise
Tag / Monat Target-Se- Koricn. Anbieter / ASU-Methode ZEiE akuon/ Enzyl.nf c=anSn tzlf;)szra(::e"?g;c?:\lﬁ::;;:
quenz / -DNA ct-Wert DNA-Qualitat . .
katlange / Referenzmaterial
1
2
3
Real Time PCR, TagMan | "700¢ 3 schwach
4 03.06. 5 Kopien %r?\ila;(jgrlt_) ?20023'_2)3? DNeasy Mericon Food Kit;Qiagen Universal;tAng:lirnmo(l‘:isher, poI_S(I)tI(\)I=(<1L0(())Q;
Kopien)
5
134 b CTAB, Prot. K, RNase A; Dneasy Mericon | Real Time PCR (Tagman), 45
6 04.06. Amp“kgn 0,01 DIN EN ISO 21569: 2013-08 Food Kit. 100Ang/rxn_ y Zykle(n gman)
7
8
9
10
11
12
13 17.6. r-biopharm (Congen) CTAB, Proteinase K, FFS-Kit Promega real time PCR, 30 Cyclen
14
15
16 18.6.20 | hmg-Gen Giig;’?('g';gn ASU '('Aiﬁ'gr?;gg)m"d' Maxwell FFS Kit, 200 mg Einwaage
17 20.07.2020. 0,1% QT/ZM/013 /015 Qiagen Dneasy Plant Kit RTPCR
18
19 28.5.20 QT-EVE--ZM-006
20 0,1% L.00.00-105 CTAB-Methode Real Time PCR b CR;/g'OT'Z’;(Ten
21
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5.1.10 GVO-Soja RR (GTS 40-3-2)

Auswerte- Datum der| Ergebnisan-| Nachweis- | Test-Kit oder Literatur Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reakti- | Sonstige Hin-
nummer | Analyse gabe als grenze on weise
. 0 . z.B. Real Time PCR/ Gelelek-
Tag / Monat q-:-;?zelb-sbilk K‘;‘:_'s\;‘el n/"l Anbieter / ASU-Methode z= Extraktg)n A-Ec;‘::lli‘t]:tl Cleantel tropfjorese I Cyclen/ Amp!ifi-
katldnge / Referenzmaterial
1
2
3
4 - R R
5
84 bp . CTAB, Prot. K, RNase A; Dneasy Mericon | Real Time PCR (Tagman), 45
6 04.06. Amplikon 0,01 DIN EN ISO 21569: 2013-09 Food Kit; 100 ng/mn. Zyklen
GTS 40-3-2
7 10620 | Soja(MON- | 001% | SUreF20d® GO B dplex SureFood® Add-on (S1055) real-time PCR Kot
oya Il (S2162)
D4D32-6)
8
Probe 1: 17% und
Probe 3: 24%;
9 29.6.20 DNA 0.05% Hausverfahren Hausverfahren Real Time PCR Nachweisgrenze:
Angabe von
Nachkommastel-
len mit "Punkt"
10
11
12
13 16.6. Gen-ial CTAB, Proteinase K, FFS-Kit Promega real time PCR, 45 Cyclen
Extraktion mit foodproof Sample Prepara-
tion Kit Ill, Biotecon Diagnostics Verfah-
ren: 1.Die Zellen werden durch Inkubation
in dem foodproof Sample Preparation Kit
Il Extraktionspuffer lysiert. Programm fiir Light Cycler 96,
2.Extrahierte DNA wird in Proteinase K Roche-Pre-incubation (1
foodproof SL GMO GTS40-3- verdaut, um endogene Nukle_gsen und lZykIus)lSchritt°1:3?°C f[]rv4
14 23.6.20 Target- 01% 2 Soya Detection Kit Iandere Erotelne u zer_storfen. min SchrlﬂZ: 95°C fiir 10min &
Sequenz ! Biotecon Diagnosticé 3.Die DNAwird auf den mitgelieferten  |Amplifikation (50 Zyklen)_Schrltt
Glassfaserfilter aufgetragen und mitdem 1:95°C for 5sec Schritt 2
foodproof Sample Preparation Kit Il (Fluoreszenzdetektion) 60°C
Waschpuffer gereinigt. fur 60 sec
4. Gereinigte DNA wird dann unter Ver-
wendung des foodproof Sample Prepara-
tion Kit Ill Elutionspuffers eluiert und ist
gebrauchsfertig.
15
Ubergangs-
16 19.6.20 | KONSUUKICT-| 4 40, ASU L 00.00-105 mod. Maxwell FFS Kit, 200 mg Einwaage
PGen zu 35S- ’
Promotor
17 13.07.2020. 0,1% QT-EVE-GM-005 Qiagen Dneasy Plant Kit RTPCR
18
19 28.5.20 QT-CON-00-003
20 0,1% L.00.00-105 CTAB-Methode Real Time PCR PCR;/asloler;kTen
21 02.07.20 0,10% Hausmethode Magnetic Bead Extraktion Gelelektrophorese
22
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5.1.11 GVO-Soja RRZ (MON89788)

Auswerte- Datum der| Ergebnisan-| Nachweis- | Test-Kit oder Literatur Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reakti- | Sonstige Hin-
nummer | Analyse gabe als grenze on weise
. . z.B. Real Time PCR/ Gelelek-
Tag / Monat Target-Se- | Kopien/%/ |\ ioor ASU-Methode ZEiEstakton/Enzvmeliciean S trophorese / Cyclen / Amplifi-
quenz / -DNA ct-Wert DNA-Qualitat " .
katlénge / Referenzmaterial
1
2
3
4 - - -
5
139 bp . CTAB, Prot. K, RNase A; Dneasy Mericon | Real Time PCR (Tagman), 45
6 04.06. Amplikon 0,01 DIN EN ISO 21569: 2013-10 Food Kit; 100 ng/r, Zyklen
MON89788
7 10.6.20 | Soja(MON- |  001% Surefood® GO0 plex SureFood® Add-on (S1055) real-ime PCR KO1
oya Il (52162)
89788-1)
8
Probe 1:7,5%
und Probe 3:
0,09%; Nach-
9 29.6.20 DNA 0.0015% Hausverfahren Hausverfahren Real Time PCR weisgrenze: An-
gabe von Nach-
kommastellen
mit "Punkt"
10
1
12
13 16.6. Gen-ial CTAB, Proteinase K, FFS-Kit Promega real ime PCR, 45 Cyclen
Extraktion mit foodproof Sample Prepara-
tion Kit lll, Biotecon Diagnostics Verfah-
ren: 1.Die Zellen werden durch Inkubation
in dem foodproof Sample Preparation Kit
Il Extraktionspuffer lysiert. Programm fiir Light Cycler 96,
2 .Extrahierte DNAwird in Proteinase K Roche-Pre-incubation (1
verdaut, um endogene Nukleasen und Zyklus) Schritt 1: 37°C fir 4
14 23.6.20 Target- 0.05% foggsaro&f]g\ﬁciﬁoi E:ld _andere P_roteine u zerstér_en. min $9hri_tt2: 95°C fiir 10min &
e Sequenz ’ Biotecon Diagnosticsy 3.Die DNA wird auf den mitgelieferten  |Amplifikation (50 Zyklen) Schritt
Glassfaserfilter aufgetragen und mitdem 1:95°C for 5sec Schritt 2
foodproof Sample Preparation Kit Il (Fluoreszenzdetektion) 60°C
Waschpuffer gereinigt. fur 60 sec
4. Gereinigte DNA wird dann unter Ver-
wendung des foodproof Sample Prepara-
tion Kit Il Elutionspuffers eluiert und ist
gebrauchsfertig.
15
nicht durch-
16 gefihrt
17 13.07.2020. 0,1% QT/GM/006 Qiagen Dneasy Plant Kit RTPCR
18
19 28.5.20 QT-EVE-GM-006
JRC 2013 Event specific ) Real Time
20 0,1% Method QT-EVE—G?A-OOG CTAB-Methode Real Time PCR PCRI50 Zyklen
21

22
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5.1.12 Lektin-DNA (Soja-spezifisch)

Auswerte- Datum der| Ergebnisan-| Nachweis- | Test-Kit oder Literatur Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reakti- | Sonstige Hin-
nummer | Analyse gabe als grenze on weise
n q z.B. Real Time PCR lelek-
Tag/Monat| arget-Se- | Kopien/%/ | oo/ ASU-Methode | 2B Extraktion/Enzyme /Clean-Up/ troph:raese Igyccl:enlﬁ:r:ptleifi-
quenz / -DNA ct-Wert DNA-Qualitat o .
katlange / Referenzmaterial
1
2
3
4 03.06. 5 Kopien §64. LFGB L 00.00-105 DNeasy Mericon Food Kit,Qiagen Uiﬁiszréiii};iiﬁigr,
(modifiziert) C.2 (2014-02)
45 Zyklen
5
81b i CTAB, Prot. K, RNase A; Dneasy Mericon | Real Time PCR (Tagman), 45
6 04.06. Amp”k";n 0,01 DIN EN ISO 21569: 2013-09 Food Kit. 100 g/, Y Zykle(n gman)
7
8
Nachweisgrenze:
9 28.5.20 DNA 0.015% Hausverfahren Hausverfahren Real Time PCR Angabe von Nach_-
kommastellen mit
"Punkt"
10
11
12
13 17.6. r-biopharm (Congen) CTAB, Proteinase K, FFS-Kit Promega real time PCR, 30 Cyclen
14
15
Probe 2 und 4
sehr schlechte Ct-
! 5 haploide ASU L 00.00-105 mod. ) ! Werte, sehr wenig
16 18.6.20 lectin-Gen N Maxwell FFS Kit, 200 mg Einwaage Soja enthalten.
Genomkopien (Anhang B1) X B .
Nicht geeignet fiir
eine Analyse auf
gvSoja.
17 |13.07.2020. 0,1% QT'Eéﬁ_;gm'ggg und Qiagen Dneasy Plant Kit RTPCR
18
19 9.6.20 QT-EVE-GM-006
20 0,1%
21 09.07.20 0,10% Hausmethode Magnetic Bead Extraktion Gelelektrophorese

22
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5.1.13 Weitere Parameter (DNA)

Parameter |Auswerte-Datum der| Ergebnisan-| Nachweis- | Test-Kit oder Literatur Hinweise zur DNA-Ex- | Hinweise zur PCR-Re- | Sonstige Hin-
nummer | Analyse gabe als grenze traktion aktion weise
z.B. Real Time PCR/ Gele-
. Target-Se- Kopien/ %/ N T z.B. Extraktion/Enzyme / | lektrophorese / Cyclen/
weitere DNA Tag/Monat|  cnz/-DNA |  ct-Wert Anbieter / ASU-Methode | "o\ . \jo/ DNA-Qualitit | Amoplifikatidnge / Refe-
renzmaterial
5 Kopien, |Gene Scan TR 35S/NOS/ABII [Sure Food Prep Advancded X
ABII 12 0.05% PC r-Biopharm Real-Time PCR, 45 Cyclen
o genControl®RT Triplex V, | mod. Wizard®-DNA-Clean- )
bar 5 18.6.20 bar 0.1 % GEN-IAL upP Real Time PCR /60 bp
bar 13 17.6. Gen-ial CTAB, Proteinase K, FFSKit| o, 56 pCR, 45 Cyclen
Promega
GMO Screen 4
bar 17 10.07.2020. 0,05% plex(BAR,NPTII,PAT,CTP2:CP| Qiagen Dneasy Plant Kit RT PCR
4 EPSPS)
Cauliflower
Mosaik Virus- ]
CaMv 16 24.6.20 | spezfische ASU G 30.40-17 Mewell FFS Kit, 200 mg
Einwaage
DNA-Sequen-
zen
CTAB, Prot. K, RNase A; )
Ty GMOMETHODS database; § L - |Real Time PCR (Tagman),
NK603-Mais 6 04.06. 0,05 QT-EVE-ZM-008: 2005 Dneasy Mericon Food Kit; 45 Zyklen
100 ng/rxn.
GMO Screen 4
NPTIl 17 10.07.2020. 0,05% plex(BAR,NPTII,PAT,CTP2:CP| Qiagen Dneasy Plant Kit RTPCR
4 EPSPS)
NPTII 22 9.7.20 0,1% sureFood Congen S2127 | GemaB Kit-Anweisungen | GemaR Kit-Anweisungen
Nachweisgrenze:
pat 9 16.6.20 DNA 10 Kopien Hausverfahren EzmemBOIAE iHee, Real Time PCR Gl
Macherey-Nagel Nachkommastel-
len mit "Punkt”
pat 13 17.6. Gen-ial SS) Pro;emase K FESKItl oal time PCR, 45 Cyclen
romega
Probe 1 und 3
pat 16 25620 | pat-Gen 0.1% ASU G 30.40-14 zpRct] (7S (N 20w schwach|positive
Einwaage Signale mit Ge-
halten <0,1 %
GMO Screen 4
pat 17 10.07.2020. 0,05% plex(BAR,NPTII,PAT,CTP2:CP| Qiagen Dneasy Plant Kit RTPCR
4 EPSPS)
Nachweisgrenze:
Pfianzen- 9 28.5.20 DNA 01% Haus verfahren Genomic DNAfrom food, Real Time PCR Angabe von
Nachweis Macherey-Nagel Nachkommastel-
len mit "Punkt"
pnos-nptll 13 17.6. Gen-ial CTAB, Proteinase K, FFS-Kit| ., i pCR, 45 Cyclen
Promega
Raps spezifi- . CTAB, Proteinase K, FFS-Kit "
sche DNA 13 17.6. r-biopharm (Congen) Promega real time PCR, 30 Cyclen
Raps spezifi- GMOMETHODS database: | C /o Prot-KiRNase A o) 6 poR (Tagman),
he DNA 6 04.06. 2011 Dneasy Mericon Food Kit; 45 Zyklen
sche 100 ng/rxn.
A B . GEN-IAL genControl RT Congen SureFood PREP .
Soja A2704-12 3 05.06. 5 Kopien Triplex Soya | Basic Extraktionskit Real Time PCR, 45 Cyclen
Nachweisgrenze:
GVO-Soja LL 3 ) Angabe von
(A2704-12) 9 29.6.20 DNA 0.02% Hausverfahren Hausverfahren Real Time PCR Nachkommastell
en mit "Punkt"
Soja A5547- . GEN-IAL genControl RT Congen SureFood PREP )
127 3 05.06. 15 Kopien Triplex Soya | Basic Extraktionskit Real Time PCR, 45 Cyclen
. X GEN-IAL genControl RT Congen SureFood PREP )
Soja CV127-9 3 05.06. 30 Kopien Triplex Soya Il Basic Extraktionskit Real Time PCR, 45 Cyclen
Soja . GEN-IAL genControl RT Congen SureFood PREP )
DP305423-1 3 05.06. 30 Kopien Triplex Soya I Basic Exraktionskit | (62! 1ime PCR, 45 Cyclen
Soja . GEN-IAL genControl RT Congen SureFood PREP )
DP356043-5 3 05.06. o Reper Triplex Soya | Basic Extraktionskit IReell e PR, 48 Ereen
Soja . GEN-IAL genControl RT Congen SureFood PREP )
MON87701-2 3 05.06. 5 Kopien TriplexSoya Il Basic Extraktionskit Real Time PCR, 45 Cyclen
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5.2 Homogenitiat

5.2.1 Mischungshomogenitdt vor der Abfillung

Microtracer Homogenitéatstest
DLA -ptGM S1 Probe 1

Gewicht Gesamtprobe 1,08 kg
Microtracer FSS-rot lake
TeilchengroRe 75-300 pm
Gewicht pro Partikel 2,0 Hg
Tracerzugabe 34,4 mg/kg

Analysenergebnisse:

Probe Einwaage [g] l;irztgﬁl rr:;t/”l:g]l

1 5,02 75 29,9

2 5,01 83 33,1

3 4,98 82 32,9

4 4,97 73 29,4

5 5,01 78 31,1

6 5,01 82 32,7

7 4,98 84 33,7

8 4,97 87 35,0
Poisson-Verteilung Normalverteilung
Probenanzahl 8 Probenanzahl 8
Freiheitsgrad 7 Mittelwert 32,2 mg/kg
Mittelwert 80,5 Partikel Standardabweichung 1,94 mg/kg
Standardabweichung 4,85 Partikel rel. Standardabweichung 6,0 %
x? (CHI-Quadrat) 2,05 Horwitz Standardabweichung 9,5 %
Wahrscheinlichkeit 96 % HorRat-Wert 0,6
Wiederfindungsrate 94 % Wiederfindungsrate 94 %
Microtracer Homogenitéatstest
DLA -ptGMS1 Probe 2
Gewicht Gesamtprobe 1,00 kg
Microtracer FSS-rot lake
Teilchengrofle 75-300 pum
Gewicht pro Partikel 2,0 Hg
Tracerzugabe 24,0 mg/kg
Analysenergebnisse:

Probe Einwaage [g] iirztl:ﬁll r::g/'::gll

1 5,05 67 26,5

2 5,00 81 324

3 5,03 70 27,8

4 4,97 67 27,0

5 5,02 75 29,9

6 4,96 77 31,0

7 5,03 75 29,8

8 5,02 85 33,9
Poisson-Verteilung Normalverteilung
Probenanzahl 8 Probenanzahl 8
Freiheitsgrad 7 Mittelwert 29,8 mgl/kg
Mittelwert 74,6 Partikel Standardabweichung 2,60 mg/kg
Standardabweichung 6,52 Partikel rel. Standardabweichung 8,7 %
x? (CHI-Quadrat) 3,99 Horwitz Standardabweichung 9,6 %
Wahrscheinlichkeit 78 % HorRat-Wert 0,9
Wiederfindungsrate 124 % Wiederfindungsrate 124 %
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Microtracer Homogenitéatstest
DLA -ptGMS1 Probe 3

Gewicht Gesamtprobe 0,89 kg
Microtracer FSS-rot lake
Teilchengrofle 75-300 pum
Gewicht pro Partikel 2,0 ug
Tracerzugabe 27,2 mg/kg

Analysenergebnisse:

Probe Einwaage [g] F/_)\?]rzt:ril F::g/'::gll

1 4,97 79 31,8

2 5,03 75 29,8

3 5,03 75 29,8

4 4,97 75 30,2

5 5,00 79 31,6

6 5,03 84 334

7 4,99 81 325

8 5,01 73 29,1
Poisson-Verteilung Normalverteilung
Probenanzahl 8 Probenanzahl 8
Freiheitsgrad 7 Mittelwert 31,0 mg/kg
Mittelwert 77,6 Partikel Standardabweichung 1,50 mg/kg
Standardabweichung 3,76 Partikel rel. Standardabweichung 4,8 %
x? (CHI-Quadrat) 1,27 Horwitz Standardabweichung 9,5 %
Wahrscheinlichkeit 99 % HorRat-Wert 0,5
Wiederfindungsrate 114 % Wiederfindungsrate 114 %
Microtracer Homogenitatstest
DLA -ptGMS1 Probe 5
Gewicht Gesamtprobe 0,99 kg
Microtracer FSS-rot lake
TeilchengrolRe 75-300 pm
Gewicht pro Partikel 2,0 ug
Tracerzugabe 28,4 mg/kg
Analysenergebnisse:

Probe Einwaage [g] Z?]rzt:ril ﬁg;::gell

1 5,01 67 26,7

2 4,96 66 26,6

3 5,01 60 24,0

4 4,97 69 27,8

5 5,03 65 25,8

6 5,03 63 25,0

7 5,02 73 291

8 5,00 74 29,6
Poisson-Verteilung Normalverteilung
Probenanzahl 8 Probenanzahl 8
Freiheitsgrad 7 Mittelwert 26,8 mg/kg
Mittelwert 67,1 Partikel Standardabweichung 1,93 mgl/kg
Standardabweichung 4,83 Partikel rel. Standardabweichung 7,2 %
%2 (CHI-Quadrat) 2,43 Horwitz Standardabweichung 9,8 %
Wahrscheinlichkeit 93 % HorRat-Wert 0,7
Wiederfindungsrate 94 % Wiederfindungsrate 94 %
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5.3 Informationen zur Eignungsprifung (EP)

Vor der LVU wurden den Teilnehmern im Proben-Anschreiben folgende
Informationen mitgeteilt:

EP-Nummer DLA ptGMS1

EP-Name GVO-Screening I (qualitativ): 5 Proben mit positiv/negativ Gehalten an
p-35S, t-NOS, p-FMV, CP4 EPSPS, 35S-Pat, Cry1Ab/Ac/ GVO-Mais
(Bt11, MIR604) und GVO-Soja (RR GTS 40-3-2, RR2 MON89788)

Probenmatrix* Proben 1-5: mégliche Zutaten: Produkte aus Soja-, Mais- und
Weizenmehlen und -grieBen

Probenzahl und 5 unterschiedliche Proben: je 10 g

Probenmenge

Lagerungsinformation Proben 1-5: trocken und dunkel, Raumtemperatur (Langzeit gekihit 2 - 10
OC)

Verwendungszweck AusschlieBlich fiir Laboruntersuchungen (Qualitdtskontrollproben)

Parameter qualitativ: p-35S, t-NOS, p-FMV, CP4 EPSPS, 35S-Pat, Cry1Ab/Ac /
GVO-Mais (Bt11, MIR604) und GVO-Soja (RR GTS 40-3-2, RR2
MON89788)

Untersuchungsmethoden Methode ist freigestellt

Hinweise zur Analyse Die Untersuchung der Eignungspriifung soll entsprechend einer

laboriiblichen Routineanalyse vorgenommen werden.

Generell empfehlen wir vor der Analyse, insbesondere bei kleinen
Analyseeinwaagen, eine représentative Probenmenge entsprechend guter
Laborpraxis zu homogenisieren.

Ergebnisangabe Es kann fiir jede Probe 1 - 5 je ein Ergebnis pro Parameter ermittelt und in
die Ergebnisabgabe-Datei eingetragen werden

Einheiten positiv / negativ (Nachweisgrenze: Kopienzahl oder Prozent)

Anzahl von nur qualitative Angabe

signifikanten Stellen

Weitere Angaben: Zur Information kénnen weitere Angaben in der Ergebnisabgabedatei
gemacht werden.

Ergebnisabgabe Die Ergebnisabgabe-Datei wird per eMail iibermittelt an:
pt@dla-lvu.de

Abgabetermin Spétestens 24. Juli 2020

Auswertebericht Der Auswertebericht wird voraussichtlich 6 Wochen nach Abgabetermin der
Ergebnisse fertiggestellt und per eMail als PDF-Datei zugesandt.

Koordinator und Alexandra Scharf MSc.

Ansprechpartner der EP

* Die Kontrolle der Mischungshomogentitdt wird von DLA durchgefiihrt. Ggf. werden die Priifung der Gehalte, Homogenitét und
Stabilitédt von EP-Parametern von DLA im Unterauftrag vergeben.
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6. Verzeichnis der Teilnehmer in alphabetischer

Reihenfolge

Teilnehmer / Participant

Ort / Town

Land / Country

SPANIEN

Deutschland

Deutschland

Deutschland

Deutschland

Deutschland

Deutschland

Deutschland

Deutschland

Deutschland

Deutschland

Deutschland

ITALIEN

BELGIEN

Deutschland

GROSSBRITANNIEN

Deutschland

GRIECHENLAND

GROSSBRITANNIEN

SERBIEN

Deutschland

Deutschland

[Die Adressdaten der Teilnehmer wurden filir die allgemeine Verdffentlichung des Auswerte-

Berichts nicht angegeben. ]

[The address data of the participants were deleted for publication of the evaluation

report.]
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5.

6.

7.

8.
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DIN EN ISO/IEC 17025:2005; Allgemeine Anforderungen an die Kompetenz von Pruf- und
Kalibrierlaboratorien / General requirements for the competence of testing and ca-
libration laboratories

DIN EN ISO/IEC 17043:2010; Konformitatsbewertung - Allgemeine Anforderungen an
Eignungsprifungen / Conformity assessment - General requirements for proficiency
testing

ISO 13528:2015 & DIN ISO 13528:2009; Statistische Verfahren fiir Eignungspriifungen
durch Ringversuche / Statistical methods for use in proficiency testing by inter-
laboratory comparisons

ASU §64 LFGB: Planung und statistische Auswertung von Ringversuchen zur Methoden-
validierung / DIN ISO 5725 series part 1, 2 and 6 Accuracy (trueness and precisi-
on) of measurement methods and results

Verordnung / Regulation 882/2004/EU; Verordnung iber {ber amtliche Kontrollen zur
Uberpriifung der Einhaltung des Lebensmittel- und Futtermittelrechts sowie der Be-
stimmungen f{iber Tiergesundheit und Tierschutz / Regulation on official controls
performed to ensure the verification of compliance with feed and food law, animal
health and animal welfare rules

Evaluation of analytical methods used for regulation of food and drugs; W. Hor-
witz; Analytical Chemistry, 54, 67-76 (1982)

The International Harmonised Protocol for the Proficiency Testing of Ananlytical
Laboratories ; J.AOAC Int., 76(4), 926 — 940 (1993)

A Horwitz-like funktion describes precision in proficiency test; M. Thompson, P.J.
Lowthian; Analyst, 120, 271-272 (1995)

Protocol for the design, conduct and interpretation of method performance studies;
W. Horwitz; Pure & Applied Chemistry, 67, 331-343 (1995)

10.Recent trends in inter-laboratory precision at ppb and sub-ppb concentrations in

relation to fitness for purpose criteria in proficiency testing; M. Thompson; Ana-
lyst, 125, 385-386 (2000)

11.The International Harmonised Protocol for the Proficiency Testing of Analytical

Chemistry Laboratories; Pure Appl Chem, 78, 145 - 196 (2006)

12.AMC Kernel Density - Representing data distributions with kernel density estima-

tes, amc technical brief, Editor M Thompson, Analytical Methods Committee, AMCTB
No 4, Revised March 2006 and Excel Add-in Kernel.xla 1.0e by Royal Society of Che-
mistry

13.EURACHEM/CITAC Leitfaden, Ermittlung der Messunsicherheit bei analytischen Messun-

gen (2003); Quantifying Uncertainty in Analytical Measurement (1999)

14 .GMP+ Feed Certification scheme, Module: Feed Safety Assurance, chapter 5.7 Che-

cking procedure for the process accuracy of compound feed with micro tracers in
GMP+ BA2 Control of residues, Version: 1lst of January 2015 GMP+ International B.V.

15.MTSE SOP No. 010.01 (2014): Quantitative measurement of mixing uniformity and car-

ry-over in powder mixtures with the rotary detector technique, MTSE Micro Tracers
Services Europe GmbH

16.Homogeneity and stability of reference materials; Linsinger et al.; Accred Qual

Assur, 6, 20-25 (2001)

17.A0AC Official Methods of Analysis: Guidelines for Standard Method Performance Re-

quirements, Appendix F, p. 2, AOAC Int (2016)

18.European Network of GMO Laboratories, Definition of Minimum Performance

Requirements for Analytical Methods of GMO Testing, Version 20-10-2015

19.JRC Technical Report, European technical guidance document for the flexible scope

accreditation of laboratories quantifying GMOs, Trapmann et al. (2014, 2" Version)
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DLA ptGMS1l (2020) - GVO-Screening I (qualitativ)

Von 22 Teilnehmern haben alle mindestens ein Ergebnis eingereicht. Es
wurden 5 Proben mit moéglichen Gehalten an GVO-Soja und/oder GVO-Mais un-
tersucht. Die Auswertung erfolgte qualitativ hinsichtlich der Screening-
Sequenzen p-35S, t-NOS, p-FMV, CTP2-CP4 EPSPS, 35S-Pat, CrylAb/Ac sowie
GVO-Mais (Btll, MIR604), Mais-DNA und GVO-Soja (RR GTS 40-3-2, RR2
MON89788) und Lektin-DNA. Details zu den einzelnen Parametern sind dem
Auswertebericht zu entnehmen.

7 Teilnehmer hatten ihren Sitz im Europdischen Ausland (Belgien, Grie-
chenland, GroBbritannien, Italien, Serbien, Spanien).



