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1. Einleitung

Die Teilnahme an Laborvergleichsuntersuchungen (LVU) bzw. Eignungsprifun-
gen (PT) ist ein wunverzichtbares Element flir das Qualitats-Manage-
ment-System eines jeden, mit der Untersuchung von Lebensmitteln, Futter-
mitteln, kosmetischen Mitteln und Bedarfsgegenstanden befassten Labors.
Die Durchfiithrung von Laborvergleichsuntersuchungen erméglicht den teil-
nehmenden Laboren die eigene analytische Kompetenz unter realen Bedingun-
gen nachzuweisen. Gleichzeitig erhalten sie wertvolle Daten flir die er-
forderliche Verifizierung oder Validierung der durchgefihrten Untersu-
chungsmethode [1, 5].

Das Ziel wvon DLA 1st es, LVU fir ausgesuchte Parameter 1in praxis-
relevanten Konzentrationen und Matrices anzubieten.

Durchfiihrung und Auswertung der vorliegenden Laborvergleichsuntersuchung
erfolgten nach den technischen Anforderungen der DIN EN ISO/IEC 17043
(2010) und DIN ISO 13528-2009 bzw. ISO 13528-2015 [2, 3].

2. Durchfihrung

2.1 Untersuchungsmaterial

Bei dem Untersuchungsmaterial handelt es sich um 5 verschiedene Mischun-
gen handelsiiblicher Lebensmittel- und Futtermittelproben Europdischer und
/ oder US-Amerikanischer Anbieter (s. Tabelle 1). Die Rohstoffe wurden
zerkleinert, gesiebt (mesh <400 pm, <600 pm bzw. <1,5 mm), gemischt und
homogenisiert. Die Zusammensetzung ist Tabelle 1 zu entnehmen.

Vor dem Homogenisieren wurden Microtracer-Partikel fiir die Uberpriifung
der Mischungshomogenitdt zugegeben. Nach dem Homogenisieren wurden wah-
rend der Abfillung Aliquote fir die Microtracer-Analyse entnommen (s.
2.1.1).

Die Proben wurden nach dem Homogenisieren zu Portionen von ca. 10 g in
metallisierte PET-Folienbeutel abgeftllt.
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Tabelle 1: Zusammensetzung der DLA-Proben

Zutaten (pro 100 g)

GVO-Anteil
Mais

GVO-Anteil
Soja

1 Weizenmehl Typ 550
Zutaten: Weizen
Nahrwertangaben pro 100 g:
EiweiR 11 g, Kohlenhydrate 72 g,

(100 g9)

Fett 1,1 g

2 Weizenmehl Typ 550
Zutaten: Weizen
Nahrwertangaben pro 100 g:
EiweiBl 11 g, Kohlenhydrate 72 g,

Sojamehl, Europdischer Anbieter
Zutaten: Sojamehl getoastet
Nahrwertangaben pro 100 g:
EiweiBl 37 g

Soya Chunks, USA-Anbieter
Zutaten: Sojamehl
Nahrwertangaben pro 100 g:
EiweiBl 47 g, Kohlenhydrate 17 g,

(90 g9)

(3,0 9)

Fett 1,1 g
(7,0 9)

Fett 0,8 g

positiv
(GVO-Soja
experimentell)

3 Legekorn fur Legehennen (25 g)
Zutaten: Mais,
nat, Weizen,
zenklebefutter,
umchlorid,
stoffe
Nahrwertangaben pro 100 g:
Rohprotein 19 g, Rohfaser 3,9 g,
Rohasche 17 g

Weizenmehl Typ 550 (75 g)
Zutaten: Weizen
Nahrwertangaben pro 100 g:
Eiweil 11 g, Kohlenhydrate 72 g,

Weizenkleie,

Sojaextraktionsschrot, Calciumcarbo-
Sonnenblumenextraktionsschrot,

Ca-Na-Phosphat,
Pflanzenfettsduren und weitere Zusatz-

Rohfett 3,0 g,

Fett 1,1 g

< 0,9%
(GVO-Mais
Wei- experimentell)

Natri-

positiv
(GVO-Soja
experimentell)

4 Weizenmehl Typ 550
Zutaten: Weizen
Néhrwertangaben pro 100 g:
EiweiR 11 g, Kohlenhydrate 72 g,

Sojamehl, Europaischer Anbieter
Zutaten: Sojamehl getoastet
Néhrwertangaben pro 100 g:

EiweiBl 37 g

Maismehl, Europdischer Anbieter
Zutaten: Maismehl
Néhrwertangaben pro 100 g:

(80 qg)

Fett 1

Fett 1,1 g
(10 9) -

(10 9)

g

EiweiBl 7,5 g, Kohlenhydrate 77 g,

5 Weizenmehl Typ 550 (80 g)

Zutaten: Weizen

Nahrwertangaben pro 100 g:

EiweiR 11 g, Kohlenhydrate 72 g,
Maismehl, Europdischer Anbieter

Zutaten: Maismehl

Nahrwertangaben pro 100 g:

EiweiRl 7,5 g, Kohlenhydrate 77 g,
Maismehl, US-Anbieter (7,0 qg)

Zutaten: Maismehl

Nahrwertangaben pro 100 g:

Eiweis 9 g, Kohlenhydrate 79 g,

Fett 1

Fett 0 g

Fett 1,1 g
(13 9g) -

g
positiv
(GVO-Mais

experimentell)

Hinweis: Die metrologische Riickfithrung von Temperatur,

Masse und Volumen bei der Herstellung der
LVU-Proben wird mittels DAkkS-kalibrierter Referenzmaterialien gewdhrleistet.
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2.1.1 Homogenitit

Die Mischungshomogenitdt vor der Abfillung wurde in 8-fach Bestimmung
mittels Microtracer-Analyse untersucht. Es handelt sich um eine normierte
Methode, die Bestandteil des internationalen GMP-Zertifizierungssystems
flir Futtermittel ist [14]. Vor der Mischung werden mit Farbstoff be-
schichtete Eisenpartikel in pm-GroRe zur Probe gegeben und die Partikel-
zahl wird nach der Homogenisierung in entnommenen Aliquoten bestimmt. Die
Bewertung der Mischungshomogenitat erfolgt auf Grundlage der Poissonver-—
teilung anhand des chi-Quadrat-Tests und auf Grundlage der Normalvertei-
lung anhand des HorRat-Wertes. Fir die Beurteilung nach Poisson: Eine
Wahrscheinlichkeit von 2 5% ist gleichzusetzen mit einer guten homogenen
Mischung und von 2 25% mit einer exzellenten Mischung [14, 15]. Fiur die
Beurteilung nach der Normalverteilung: Nach [17] sind die HorRat-Werte
zwischen 0,3 und 1,3 unter Wiederholbedingungen (Messungen innerhalb des
Labors) zu akzeptieren. Die Microtracer-Analyse der vorliegenden LVU-Pro-
ben 1 - 3 und 5 hat eine Wahrscheinlichkeit wvon 99%, 95%, 99% bzw. 98%
ergeben. Die Partikel-Ergebnisse wurden zusatzlich in Konzentrationen um-
gerechnet, statistisch als Normalverteilung ausgewertet und mit der Stan-
dardabweichung nach Horwitz wverglichen. Es wurden HorRat-Werte von 0,57,
1,0, 0,54 bzw. 0,62 erhalten. Die Ergebnisse der Microtracer-Analyse sind
in der Dokumentation angegeben.

2.1.2 Stabilitdt

Eine Wasseraktivitat (ay) von < 0,5 ist ein wichtiger Faktor um die Sta-
bilitat von trockenen und getrockneten Produkten wa&hrend der Lagerung zu
gewdhrleisten, optimale Bedingungen fiir die Lagerung ist der ay-Wert-Be-
reich von 0,15 - 0,3, in diesem Bereich ist die geringstmdgliche Degrada-
tionsrate zu erwarten [160].

Die Erfahrungen mit diversen DLA-Referenzmaterialien zeigen bei ver-
gleichbarer Matrix und Wasseraktivitat (ay—-Wert < 0,5) eine gute Haltbar-
keit der Probe und Lagerstabilitédt gegeniiber mikrobiellem Verderb und be-
ziiglich des Gehalts an den EP-Parametern.

Der ay-Wert der EP-Proben lag bei 0,47 - 0,49 (21°C). Die Stabilitidt des
Probenmaterials war somit wahrend des Untersuchungszeitraums unter den
angegebenen Lagerbedingungen gewahrleistet.
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2.2 Probenversand und Informationen zur Untersuchung

An jeden Teilnehmer wurden in der 19. Kalenderwoche 2021 je eine Portion
der Untersuchungsmaterialien Proben 1 bis 5 wverschickt. Die Untersu-
chungsverfahren wurden freigestellt. Die Untersuchungen waren durchzufih-
ren bis spatestens 09. Juli 2021.

Mit dem Proben-Anschreiben wurden den Teilnehmern u.a. nachstehende In-
formationen mitgeteilt:

DLA ptGMS1 (2021) - GVO-Screening I (qualitativ): 5 Proben mit positiv/
negativ Gehalten an p-35S, t-NOS, p-FMV, CP4 EPSPS, 35S-Pat, CrylAb/Ac /
GVO-Mais (Btll, MIR604) und GVO-Soja (RR GTS 40-3-2, RR2Z MON89788)

Es handelt sich um fiunf unterschiedliche Proben mit mdglichen Gehalten
an den genannten Parametern. Die Ergebnisangabe und Auswertung erfolgt
rein qualitativ (positiv/negativ) . Es kénnen die Ergebnisse der
spezifischen Sequenzen, der Screening-Sequenzen sowie weltere angegeben
werden.

Bitte beachten Sie die beiliegenden Informationen zur Eignungsprifung.
(siehe Dokumentation unter Punkt 5.3 EP-Informationen)

2.3 Ergebnisibermittlung

Die Ergebnisabgabe erfolgte einheitlich auf, an die Teilnehmer versandten
Ubermittlungsbdgen bzw. -dateien. Zur Auswertung kamen die Ergebnisse als
positiv/negativ Angaben fir die Analyten.

Abgefragt und dokumentiert wurden die o.g. Ergebnisse sowie Angaben zu
den Testmethoden wie Spezifitdten, Testkit-Hersteller und Stichpunkte zur
Durchfihrung der Methoden.

Falls Teilnehmer mehrere Ergebnisse fiir denselben Parameter abgegeben ha-
ben, die mit unterschiedlichen Methoden erhalten wurden, wurden diese Er-
gebnisse mit derselben Auswertenummer mit einem Buchstaben als Suffix un-
ter Angabe der jeweiligen Methode ausgewertet.

Von 25 Teilnehmern haben 23 Teilnehmer fristgerecht Ergebnisse abgegeben.
Zwei Teilnehmer haben keine Ergebnisse ibermittelt.
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3. Qualitative Auswertung

Die Auswertung der GVO-Screening Laborvergleichsuntersuchung erfolgte
ausschlieRlich qualitativ.

Im Ergebnisteil werden die Ergebnisse getrennt nach den jeweiligen Para-
metern p-35S, t-NOS, p-FMV, CTP2-CP4 EPSPS, 35S-Pat, CrylAb/Ac sowie GVO-
Mais (Btll, MIR604), Mais-DNA und GVO-Soja (RR GTS 40-3-2, RR 2
MON89788), Lecithin-DNA und andere DNA fir die 5 LVU-Proben in einer Ta-
belle dargestellt.

3.1 Ubereinstimmung mit Konsenswerten der Teilnehmer

Die qualitative Bewertung der Ergebnisse Jjedes Teilnehmers erfolgte
anhand der Ubereinstimmung der angegebenen Ergebnisse (positiv oder
negativ) mit dem Konsenswert der Teilnehmer. Ein Konsenswert wird
festgestellt sofern 2 75 % positive oder negative Ergebnisse fiir einen
Parameter vorliegen.

Die Bewertung erfolgt in der Form, dass die Anzahl ibereinstimmender Er-
gebnisse gefolgt von der Anzahl an Proben, fliur die ein Konsenswert erhal-
ten wurde, angegeben wird. Dahinter wird in Klammern die Ubereinstimmung
als Prozentsatz ausgedruckt.

3.2 Ubereinstimmung mit Dotierungen der Proben

Die qualitative Bewertung der Ergebnisse jedes Teilnehmers erfolgte an-
hand der Ubereinstimmung der angegebenen Ergebnisse (positiv oder nega-
tiv) mit den Dotierungen der finf LVU-Proben.

Hierzu wird die Anzahl ibereinstimmender Ergebnisse gefolgt wvon der An-
zahl an Proben angegeben. Dahinter wird in Klammern die Ubereinstimmung
als Prozentsatz ausgedrickt angegeben.



September 2021 DLA ptGMS1l (2021) - GVO-Screening I (qualitatiwv)

4. Ergebnisse

Alle folgenden Tabellen sind anonymisiert. Den teilnehmenden Laboratorien
wird mit dem Versand dieser Auswertung ihre individuelle Auswertenummer
mitgeteilt.

Die Ergebnisse der Teilnehmer und die Bewertung sind tabellarisch folgen-
dermalen aufgefihrt:

Auswerte- | Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg .;“iw U mit I-:Mi-emngen

Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5

Anzahl positiv

Anzahl negativ

Prozent positiv

Prozent negativ

Konsenswert

Dotierung
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4.1 Vergleichsuntersuchung GVO

4.1.1 Ergebnisse: p-35S5-Screening-Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- | Probe 1 Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
35S-Pat pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg L:m K;,n;ens“enen “b,;;:,‘;ot;m e
1 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
2 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
3 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
4 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
5 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
6 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
7 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
8 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
9 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
13 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
16 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
17 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
18 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
19 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
20 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
21 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
22 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
23 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
Probe 1 Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5

Anzahl positiv 0 23 23 0 23

Anzahl negativ 23 0 0 23 0

Prozent positiv 0 100 100 0 100

Prozent negativ 100 0 0 100 0

Konsenswert negativ positiv positiv negativ positiv

Dotierung negativ positiv positiv negativ positiv

Anmerkung:

Es wurden filir alle Proben Konsenswerte mit je 100% positiven bzw. nega-
tiven Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse stehen
in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen Zutaten (Dotierun-
gen) der Proben.
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4.1.2 Ergebnisse: t-NOS-Screening-Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- | Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5 | Qualitative Qualitative Hinweis
nummer Bewertung Bewertung
t-NOS pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg Un:“ K;ns;nsmnen "Lmn ,',ot;emnge?f"
1 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
2 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
3 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
4 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
5 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
6 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
7 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
8 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
9 negativ negativ positiv negativ positiv 4/5 (80%) 4/5 (80%)
10 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
13 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
16 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
17 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
18 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
19 positiv positiv positiv positiv positiv 3/5 (60%) 3/5 (60%)
20 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
21 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
22 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
23 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
Probe 1 Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5

Anzahl positiv 1 22 23 1 23

Anzahl negativ 22 1 0 22 0

Prozent positiv 4 96 100 4 100

Prozent negativ 96 4 0 96 0

Konsenswert negativ positiv positiv negativ positiv

Dotierung negativ positiv positiv negativ positiv

Anmerkung:
Es wurden Konsenswerte mit je zweimal 100% und dreimal 96% positiven

bzw. negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse
stehen 1in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen Zutaten (Do-
tierungen) der Proben.
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4.1.3 Ergebnisse:

p—FMV-Screening-Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- | Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
p-FMV pos/ineg | posineg | posineg | pos/neg | pos/neg lﬁf’,ﬁf:;’:;";’,‘f;" “b,:fg‘j:;;",;”g";'f"
1 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
2 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
3 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
4 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
5 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
6 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
7 negativ negativ positiv negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
8 negativ negativ positiv negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
10 negativ negativ positiv negativ negativ 4/5 (80%) 415 (80%)
11 negativ negativ positiv negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
12 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
13 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
16 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
17 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
18 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
19 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
20 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
21 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
22 negativ negativ positiv negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
23 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5

Anzahl positiv 0 17 22 0 0

Anzahl negativ 22 5 0 22 22

Prozent positiv 0 77 100 0 0

Prozent negativ 100 23 0 100 100

Konsenswert negativ positiv positiv negativ negativ

Dotierung negativ positiv positiv negativ negativ

Anmerkung:

Es wurden Konsenswerte mit je viermal 100% und einmal 77% positiven bzw.
negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse ste-
hen in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen Zutaten (Dotie-
rungen) der Proben.
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4.1.4 Ergebnisse:

CTP2-CP4 EPSPS-Screening Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- | Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
CE;ZS':: 4 posineg | posineg | posieg | posineg | posineg | cerenstimmungen “‘;:’f‘;‘jﬂ;",;’;,“g"jf"
5 negativ positiv positiv negativ negativ 4/5 (80%) 415 (80%)
6 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
7 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
8 negativ positiv positiv negativ negativ 4/5 (80%) 415 (80%)
9 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11 negativ negativ positiv negativ negativ 3/5 (60%) 3/5 (60%)
12 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
16 negativ negativ positiv negativ positiv 4/5 (80%) 4/5 (80%)
17 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
19 negativ negativ positiv negativ positiv 4/5 (80%) 4/5 (80%)
20 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
21 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
23 negativ positiv positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5

Anzahl positiv 0 1 14 0 11

Anzahl negativ 14 3 0 14 3

Prozent positiv 0 79 100 0 79

Prozent negativ 100 21 0 100 21

Konsenswert negativ positiv positiv negativ positiv

Dotierung negativ positiv positiv negativ positiv

Anmerkung:

Es wurden Konsenswerte mit je dreimal 100% und zweimal 79% positiven
bzw. negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse
stehen in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen Zutaten (Do-
tierungen) der Proben.
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4.1.5 Frgebnisse: 35S-Pat-Screening-Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- | Probe 1 Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5 | Qualitative Qualitative Hinweis
nummer Bewertung Bewertung
35S-Pat pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg ‘:;“ U T p'm“ Dotierungon
5 negativ positiv positiv negativ positiv 3/3 (100%) 5/5 (100%)
7 negativ negativ negativ negativ positiv 3/3 (100%) 3/5 (60%) Probe 3 < NWG
8 negativ negativ positiv negativ positiv 3/3 (100%) 4/5 (80%)
10 negativ negativ positiv negativ positiv 3/3 (100%) 4/5 (80%)
12 negativ negativ positiv negativ positiv 3/3 (100%) 4/5 (80%)
16 negativ negativ negativ negativ positiv 3/3 (100%) 3/5 (60%)
19 negativ negativ negativ negativ positiv 3/3 (100%) 3/5 (60%)
20 negativ positiv negativ negativ positiv 3/3 (100%) 4/5 (80%) Spur;r:ozgl\évG n
21 negativ negativ negativ negativ positiv 3/3 (100%) 3/5 (60%)
23 negativ positiv positiv negativ positiv 3/3 (100%) 5/5 (100%)

Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 | Probe 5

Anzahl positiv 0 3 5 0 10
Anzahl negativ 10 7 5 10 0
Prozent positiv 0 30 50 0 100
Prozent negativ 100 70 50 100 0
Konsenswert negativ keiner keiner negativ positiv
Dotierung negativ positiv positiv negativ positiv

Anmerkung:
Fiir die Proben 1, 4 und 5 wurden Konsenswerte mit je 100% positiven bzw.

negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse ste-
hen in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen Zutaten (Dotie-
rungen) der Proben.

Fiir die Proben 2 und 3 wurde keine Konsenswerte von =275% positiven oder
negativen Ergebnissen erhalten.
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4.1.6 Ergebnisse:

CrylAb/Ac-Screening-Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- | Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
CrylAb/Ac | posineg | posineg | posineg | posineg | pos/neg (;:,'L’it'K;ns;nm,;en u‘:’:;{;;;i'emnge;
6 negativ negativ positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
8 negativ negativ positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ negativ positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 negativ negativ positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ negativ positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
17 negativ negativ positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
18 negativ negativ positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
21 negativ negativ positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
23 negativ negativ positiv negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5

Anzahl positiv 0 0 9 0 9

Anzahl negativ 9 9 0 9 0

Prozent positiv 0 0 100 0 100

Prozent negativ 100 100 0 100 0

Konsenswert negativ negativ positiv negativ positiv

Dotierung negativ negativ positiv negativ positiv

Anmerkung:

Es wurden filir alle Proben Konsenswerte mit je 100% positiven bzw. nega-

tiven Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse stehen
in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen Zutaten (Dotierun-
gen) der Proben.
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4.1.7 Ergebnisse: GVO-Mais Btll

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- | Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
hummer Bewertung | Bewertung
G\(I(B)t-m? 'S | posineg | posiheg | posineg | posineg | posineg ‘fn",‘:’;':ni':,’,’;;;":;;" ”':;"g‘j:i‘:;:‘n“;;e"
5 negativ negativ positiv negativ positiv 4/4 (100%) 5/5 (100%)
8 negativ negativ negativ negativ positiv 4/4 (100%) 4/5 (80%)
9 negativ negativ negativ negativ positiv 4/4 (100%) 4/5 (80%)
10 negativ negativ negativ negativ positiv 4/4 (100%) 4/5 (80%)
12 negativ negativ positiv negativ positiv 4/4 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ negativ positiv negativ positiv 4/4 (100%) 5/5 (100%)
16 negativ negativ negativ negativ positiv 4/4 (100%) 4/5 (80%)
18 negativ negativ positiv negativ positiv 4/4 (100%) 5/5 (100%) Prob<e SV\FI)((;SI“V
23 negativ negativ negativ negativ positiv 4/4 (100%) 4/5 (80%)
Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5
Anzahl positiv 0 0 4 0 9
Anzahl negativ 9 9 5 9 0
Prozent positiv 0 0 44 0 100
Prozent negativ 100 100 56 100 0
Konsenswert negativ negativ keiner negativ positiv
Dotierung negativ negativ positiv negativ positiv

Anmerkung:

Es wurden Konsenswerte mit je viermal 100% positiven bzw. negativen Er-
gebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse stehen in quali-
tativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen Zutaten (Dotierungen) der
Proben. Fiir Probe 3 wurde kein Konsenswert von =275% positiven oder nega-
tiven Ergebnissen erhalten.
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4.1.8 Ergebnisse:

GVO-Mais MIR604

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
GVO-Mais Ub Ot
(M|R604) poslneg poslneg poslneg poslneg poslneg mit Konsenswerten mit Dotierungen
8 negativ negativ negativ negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ negativ negativ negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ negativ negativ negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
23 negativ negativ negativ negativ positiv 5/5 (100%) 5/5 (100%)
Probe 1 Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5
Anzahl positiv 0 0 0 0 4
Anzahl negativ 4 4 4 4 0
Prozent positiv 0 0 0 0 100
Prozent negativ 100 100 100 100 0
Konsenswert negativ negativ negativ negativ positiv
Dotierung negativ negativ negativ negativ positiv
Anmerkung:
Es wurden filir alle Proben Konsenswerte mit je 100% positiven bzw. nega-

tiven Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse stehen
in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen Zutaten (Dotierun-
gen) der Proben.
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4.1.9 Ergebnisse:

Mais-DNA (Mais-spezifisch)

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- | Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5 | Qualitative Qualitative Hinweis
nummer Bewertung Bewertung
Msa::sh: F::)eNZIAfI- poslneg poslneg pos/neg poslneg poslneg [:-nit Konsenswertenl Ubn:ilt Dotierungen
5 negativ negativ positiv positiv positiv 4/4 (100%) 5/5 (100%)
8 negativ negativ positiv positiv positiv 4/4 (100%) 5/5 (100%)
9 negativ negativ positiv positiv positiv 4/4 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ positiv positiv positiv positiv 4/4 (100%) 4/5 (80%)
12 negativ negativ positiv positiv positiv 4/4 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ positiv positiv positiv positiv 4/4 (100%) 4/5 (80%)
16 negativ positiv positiv positiv positiv 4/4 (100%) 4/5 (80%)
Probe 2:
17 negativ negativ positiv positiv positiv 4/4 (100%) 5/5 (100%) Arif)rl]i\t’":llf:t?:n
<NWG
23 negativ negativ positiv positiv positiv 4/4 (100%) 5/5 (100%)
Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5
Anzahl positiv 0 3 9 9 9
Anzahl negativ 9 6 0 0 0
Prozent positiv 0 33 100 100 100
Prozent negativ 100 67 0 0 0
Konsenswert negativ keiner positiv positiv positiv
Dotierung negativ negativ positiv positiv positiv
Anmerkung:

Es wurden Konsenswerte mit je viermal 100% positiven bzw.
gebnissen festgestellt.
tativer Ubereinstimmung mit den Mais-haltigen Zutaten

Proben.

negativen Er-

Die Konsenswerte der Ergebnisse stehen in quali-

(Dotierungen)

der

Fiir Probe 2 wurde kein Konsenswert von =275% positiven oder negativen FEr-
gebnissen erhalten.
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4.1.10 Ergebnisse:

GVO-Soja RR (GTS 40-3-2)

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
GVO-Soja RR Ubereinstimmungen | Ub
(GTS 40-3-2) pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg Pos/Neg | L ionsenswerten |  mit Dotierungen
5 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
6 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
8 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
9 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ | positiv | positiv | positiv | negativ | 4/5(80%) a5 (80%) | TOPS 4 AN der
16 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
18 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
23 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
Probe 1 Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5
Anzahl positiv 0 10 10 1 0
Anzahl negativ 10 0 0 9 10
Prozent positiv 0 100 100 10 0
Prozent negativ 100 0 0 90 100
Konsenswert negativ positiv positiv negativ negativ
Dotierung negativ positiv positiv negativ negativ

Anmerkung:

Es wurden Konsenswerte mit je viermal 100% und einmal 90% positiven bzw.
negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse ste-
hen in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen Zutaten (Dotie-
rungen) der Proben.
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4.1.11 Ergebnisse:

GVO-Soja RRZ2 (MON89788)

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5 | Qualitative Qualitative Hinweis
nummer Bewertung Bewertung
GVO-Soja RR2 Ubereir Ub
(MON89788) pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg mit Konsenswerten mit Dotierungen
5 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
6 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
8 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
16 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
23 negativ positiv positiv negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe §

Anzahl positiv 0 8 8 0 0

Anzahl negativ 8 0 0 8 8

Prozent positiv 0 100 100 0 0

Prozent negativ 100 0 0 100 100

Konsenswert negativ positiv positiv negativ negativ

Dotierung negativ positiv positiv negativ negativ

Anmerkung:

Es wurden filir alle Proben Konsenswerte mit je 100% positiven bzw. nega-
tiven Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse stehen
in qualitativer Ubereinstimmung mit den GVO-haltigen Zutaten (Dotierun-
gen) der Proben.
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4.1.12 Ergebnisse: Lektin DNA (Soja-spezifisch)

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5 | Qualitative Qualitative Hinweis
nummer Bewertung Bewertung
Lektin-DNA pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg [E;:'K;ns;nmnen e BT
5 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
6 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
8 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
9 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
16 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
17 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
23 negativ positiv positiv positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)

Probe 1 Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5

Anzahl positiv 0 10 10 10 0
Anzahl negativ 10 0 0 0 10
Prozent positiv 0 100 100 100 0
Prozent negativ 100 0 0 0 100
Konsenswert negativ positiv positiv positiv negativ
Dotierung negativ positiv positiv positiv negativ
Anmerkung:

Es wurden filir alle Proben Konsenswerte mit je 100% positiven bzw. nega-
tiven Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse stehen
in qualitativer Ubereinstimmung mit den Soja-haltigen Zutaten (Dotierun-
gen) der Proben.
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4.1.13 Ergebnisse: Weitere Parameter (DNA)

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Parameter Probe 1 Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Probe 5 Hinweis
nummer

weitere DNA pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg
3 AB I negativ positiv positiv negativ positiv
7 BAR negativ negativ negativ negativ negativ
14 BAR negativ negativ negativ negativ negativ
17 BAR negativ negativ negativ negativ negativ
18 BAR negativ negativ positiv negativ negativ
20 BAR negativ negativ positiv negativ negativ
21 BAR negativ negativ negativ negativ negativ
23 Baumwolle negativ negativ negativ negativ negativ
6 CaMV - negativ negativ - negativ
7 CaMVv negativ negativ negativ negativ negativ
23 GVO-Mais Events - negativ | negativ - positiv

DAS59122, T25
12 GVO-Mais Mon88017 negativ negativ negativ negativ positiv
23 GVO-Mais Mon88017 - - - - positiv
23 GVO-Mais Mon87411 - - - - negativ
12 GVO-Mais NK603 negativ negativ negativ negativ positiv
14 GVO-Mais (NK603) negativ positiv positiv negativ positiv
23 GVO-Mais NK603 - - - - positiv
23 GVO-Mais TC1507 - negativ negativ - negativ
6 GVO-Soja LL (A2704-12) negativ negativ negativ negativ negativ ms:ﬁi:tzh:vfg)%e
14 GVO-Soja (A2704-12) negativ positiv negativ negativ negativ
23 GVO-Soja A2704 - negativ negativ - negativ
14 GVO-Soja (A5547-127) negativ negativ negativ negativ negativ
23 GVO-Soja A5547 - negativ negativ - negativ
23 e L = negativ negativ 5 negativ
SyHTOH2

23 GVO-Soja Mon87701 negativ negativ positiv negativ -
23 GVO-Soja Mon87751 negativ negativ negativ negativ -
18 NPTII negativ negativ negativ negativ negativ
20 NPTII negativ negativ negativ negativ positiv
7 P-35S-nptll negativ negativ negativ negativ negativ
19 p-NOS positiv negativ negativ positiv negativ
7 p-NOS-nptll negativ negativ negativ negativ negativ
14 p-NOS-nptll negativ negativ negativ negativ negativ
6 PAT negativ negativ positiv negativ positiv
9 PAT negativ positiv positiv negativ positiv
14 PAT negativ positiv positiv negativ positiv
17 PAT negativ negativ negativ negativ positiv
18 PAT negativ positiv positiv negativ positiv
6 Pflanzen positiv positiv positiv positiv positiv
14 Raps spezifische DNA negativ negativ negativ negativ negativ
23 Reis negativ negativ negativ negativ negativ
9 tE9 negativ positiv positiv negativ negativ
12 TC1507 negativ negativ positiv negativ positiv
14 Weizen spezifische DNA positiv positiv positiv positiv positiv

23 Weizen positiv positiv positiv positiv positiv
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5. Dokumentation

5.1 Angaben der Teilnehmer

Hinweis:

libersetzt

(ohne Gewdahr der Richtigkeit).

5.1.1 p=-355-Screening-Sequenz

Angaben in englischer Sprache wurden von DLA nach bestem Wissen ins Deutsche

Auswerte- | Datum der | Ergebnisan- | Nachweis-| Test-Kit oder Literatur Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reaktion Sonstige Hinweise
nummer Analyse gabe als grenze
Target-Sequenz| Kopien/ %/ . u z.B. Extraktion / Enzyme / Clean-Up/ | z.B.Real Time PCR/ Gelelektrophorese/
Lagiiionat /-DNA ct-wort! |Iaaae=iliS N Hoge DNA-Qualitat Cyclen/ Amplifikatlinge/ Referenzmaterial
1 21.05.2021 p35S/DNA 0,03% Imegen Screening kit CTAB real ime PCR
Blumenkohlmo
2 18.05.21 saikvrus | < 5 Kopien | Sure Food ® GMO Screen | o\ 040 pREP Basic At Nr. $1052 Real Time PCR
Art.-Nr. S2126
(CaMV)
3 20.05.21 - Real Time PCR
4 09.06.21 35S Promotor | <5 DNA-  biooharm Extraktion mit SureFood®PREP real ime PCR mit SureFood®GMO Screen
o DNA Kopien -biop! Advanced 4plex 35S/NOS/FMV + IAC
Schweizerisches ) ! "
- 0 - -]
5 31.05.21 0,05% Lebensmittelhandbuch (2000) CTAB-Wizard Multiplex real-ime PCR, 45 Zyklen
Nachweisgrenze:
6 310521 | TargetDNA | 0.03% Hauserfahren Genomiscne DA aus Lebensmittel, real-time PCR Angabe von
lacherey-Nagel Nachkommastellen
mit "Punkt"
Target-Sequenz foodproof GMO Screening 1 | Probenaufarbeitungs-Kit ll, Biotecon ! .
7 15.06.21 P-358 0,10% |LyoKit, Biotecon Diagnostics Diagnostics real ime PCR, Light Cyoler 96, Roche
8 20.05.21 0.1% realtime PCR
9 0.05% offizielle Methode CTAB Methode /40 ng/uL real time PCR/82 pb
1SO 21569:2005.
EU Database of Reference
Methods for GMO Analysis -
10 220621 | P35S/DNA | 0,10% | (P-358) d-ele00-0041S0 CTAB koventionelle PCR-Gelelekirophorese
21569:2005.
EU Database of Reference
Methods for GMO Analysis -
(P-35S)- gl-ele-00-004
11 08.06.21 |Target-Sequenz| 0,01% Hersteller Aufreinigung real ime PCR
. CTAB, Prot. K; Qiagen DNeasy Mericon | Real Time PCR (Tagman); 45 Zyklen; ERM
12 09.06. Targetsequenz | 0.01 % L00.00-118:2014 Food Kit100 ng/ Reaktion BF 413
QMAA-P-19 (Multiplex
PCR):2018-08; R-Biopharm,
13 18.05.21 B S$2026:2017-04; R-Biopharm,
S$2126:2016-12
14 08.07.21 - 0.01% Gen-ial CTAB, Proteinase K, FFS-Kit Promega real time PCR, 45 Zyklen
15 29.06.21 - GEN-IAL Real Time PCR
Kit SureFood® GMO SCREEN 4plex "
16 28.06.21 - 0,01% Internal method 355/NOS/FMVIIAC - R-Biopharm 52126 Real-time PCR
SureFood® GMO SCREEN
4plex SureFood® GMO SCREEN 4plex )
0/ o
” 020721 | p358 (CaMV) | 0,10% | gaR/pATICIyIAL/IACICTP2: | BARIPATICrylAL/IACICTP2:CP4 EPSPS Real-Time PCR
CP4 EPSPS
May - 05
(Sample 1)
May - 31
(Sample 2) ! .
" N Lo Realtime duplex PCR (mitt-NOS) /40
June - 07 o 1ISO 21569:2005 / Mittels SureFood Perp Basic kit - Elute S
18 (Sample 3) 0,05% Amd1:2013 - Anex B9 to 100ul Zyklen /ReferenzBl\éIi:ezn)al istBt11 (ERM-
June - 28
(Sample 4)
July - 6
(Sample 5)
19
20 24.05.21 0,10% Congen S2126 Congen Surefood Prep Advanced Kit |Congen SureFood GMO Screen 1 Kit $2126
21 07.01.21 |Target-Sequenz| < 0.01% R-BIOPHARM Spin-Séulen-Extraktion REAL TIME PCR
22 07.06.21 positiv biotecon Mericon Food Kit , Quiagen real ime PCR
23 06.07. - MN-Food realtime PCR NWG: 0.01%
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5.1.2 t-NOS-Screening-Sequenz

Auswerte- Datum der | Ergebnisan- | Nachweis- | Test-Kit oder Literatur | Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reaktion Sonstige Hin-
nummer | Analyse gabe als grenze weise
Target-Se- | Kopien/%/ . " z.B. Extraktion / Enzyme / Clean-Up /| z.B. Real Time PCR/ Gelelektrophorese/
2o/Menat quenz / -DNA ct-Wert P A EEE R DNA-Qualitat Cyclen/ Amplifikatlange/ Referenzmaterial
1 21.05.2021 | tNOS/DNA 0,03% Imegen Screening kit CTAB real ime PCR
A. . Sure Food ® GMO Screen SureFood® PREP Basic Art. Nr. .
2 18.05.21 tumefaciens < 5 Kopien Art-Nr. S2126 S1052 Real Time PCR
3 20.05.21 - Real Time PCR
4 09.06.21 Terﬁ'l(')nsator < 5 DNA- r-biopharm Extraktion mit SureFood®PREP | real time PCR mit SureFood®GMO Screen
o DllJA Kopien P Advanced 4plex 35S/NOS/FMV + IAC
Gaudron et al, Eur. Food
5 31.05.21 - 0,05% Res. (2009) Technol. 229, CTAB-Wizard Multiplex real-time PCR, 45 Zyklen
295-305
Nachweisgrenze:
6 31.0521 | Target-DNA | 0.03% Hauswerfahren | Genomische DNAaus Lebensmittel real-time PCR Angabe von
Macherey-Nagel Nachkommastelle
n mit "Punkt”
Target- foodproof GMO Screening 1 . ) .
7 15.06.21 | sequenz T- LyoKit, Biotecon Proben-Aufalgti)aelt:zgt-ilé’lst Il Biotecon | o) ime PCR, Light Cycler 96, Roche
NOS 0,10% Diagnostics i
8 20.05.21 0.1% realtime PCR
9 0.05% offizielle Methode CTAB method /40 ng/uL real time PCR/84 pb
1ISO 21569:2005.
EU Database of Reference
Methods for GMO Analysis -
10 220621 |TNOS/DNA | 010% | (TMo%) drele 00009150 CTAB Konventionelle PCR-Gelelekirophorese
EU Database of Reference
Methods for GMO Analysis -
(T-nos)- ql-ele-00-009
1 08.06.21 S-I;;S::;Z 0,01% Hersteller Aufreinigung real ime PCR
Target- o . CTAB, Prot. K; Qiagen DNeasy Real Time PCR (Tagman); 45 Zyklen; ERM
12 09.06. sequenz 0.01% 100.00-118:2014 Mericon Food Kit/100 ng/ Reaktion BF 413
QMAA-P-19 (Multiplex
PCR):2018-08; R-Biopharm,
13 18.05.21 . $2026:2017-04; R-
Biopharm, S2126:2016-12
14 08.07.21 - 0.01% Gen-ial CTAB, Proteinase K, FFS-Kit real time PCR, 45 Zyklen
Promega
15 29.06.21 - GEN-IAL Real Time PCR
Kit SureFood® GMO SCREEN 4plex
16 28.06.21 - 0,01% Interne Methode 35S/NOS/FMV/IAC - R-Biopharm Real-time PCR
S2126
T.NOS (A SureF°°d@ig';"xo SCREEN | SureFood® GMO SCREEN 4plex
. o . T
17 02.07.21 tumefaciens) 0,10% BAR/PAT/CrylAb/IACICTP2:C BAR/PAT/Crélgglllﬁéc/CTPZ.CP4 Real-Time PCR
P4 EPSPS
May - 05
(Sample 1)
May - 31
(Sample 2) . )
18 | June-07 0.05% IS0 21569:2005 / Mitiels SureFood Perp Basic kit- Zr‘;;‘::’;‘se‘::fe'iz PR (mitp-35) (’E/s,a_
(Sample 3) o Amd1:2013 - AnexB9 Eluieren bis 100ul BF412
June - 28 )
(Sample 4)
July - 6
(Sample 5)
19
. Congen SureFood GMO Screen 1 Kit
20 24.05.21 0,10% Congen S2126 Congen Surefood Prep Advanced Kit S2126
21 07.01.21 Sgg:rt]z <0.01% RBIOPHARM Spin-Séulen Extraktion REAL TIME PCR
22 07.06.21 positiv biotecon Mericon Food Kit, Quiagen real ime PCR
23 06.07. - NWG: 0.01%
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5.1.3 p—-FMV-Screening-Sequenz

Auswerte- | Datum der | Ergebnisan- | Nachweis- | Test-Kit oder Literatur Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reaktion Sonstige Hinwei-
nummer Analyse gabe als grenze se
. . 2.B. Real Time PCR/ Gelelektropho-
Target-Se- Kopien/ %/ q . z.B. Extraktion / Enzyme / Clean-Up / 5 A
Tag / Monat quenz / -DNA ct-Wert Anbieter / ASU-Methode DNA-Qualitat rese / Cycler: / Ampllﬁkia::ange | Refe-
1 21.05.2021 | pFMV/DNA 0,03% Imegen Screening kit CTAB real time PCR
Figwort- . Sure Food ® GMO Screen . )
2 18.05.21 Mosaikvirus | < 5 Kopien Art-Nr. S2126 SureFood® PREP Basic Art. Nr. $1052 Real Time PCR
3 20.05.21 - Real Time PCR
4 09.06.21 34S FMV < 5 DNA- r-biopharm Extraktion mit SureFood®PREP real ime PCR mit SureFood®GMO
o Promotor DNA Kopien P Advanced Screen 4plex 35S/NOS/FMV + IAC
5 31.05.21 - 0,05% Hauserfahren CTAB-Wizard Multiplex real-ime PCR, 45 Zyklen
Nachweisgrenze:
6 280521 | TargetDNA | 0.003% Hausverfahren Hausverfahren real-ime PCR Angabe von
Nachkommastellen
mit "Punkt"
foodproof GMO Screening . . .
7 15.06.21 Targstlsz‘mv”enz 0,10% 1 LyoKit, Biotecon Proben-Aufarbeitungs Kitll BIotecon | real ime PCR, Light Cycler 96, Roche
- . X iagnostics
Diagnostics
8 20.05.21 0.1% realtime PCR
EU Database of Reference K tionelle PCR
10 28.06.21 |pFMV/DNA| 0,10% |Methods for GMO Analysis CTAB ZZYSZLTQ,E hirese‘
- (FMV)- gl-ele-00-010 P
11 08.06.21 | Targetsequenz 0,01% Hersteller Aufreinigung real ime PCR
o 148 CTAB, Prot. K; Qiagen DNeasy Mericon | Real Time PCR (Tagman); 45 Zyklen;
12 09.06. Targetsequenz| 0.01 % L00.00-148:2014 Food Kit/100 ng/ Reaklion AOCS
QMAA-P-19 (Multiplex
PCR):2018-08; R-
13 18.05.21 - Biopharm, S2026:2017-04;
R-Biopharm, S2126:2016-
12
14 08.07.21 - 0.01% Gen-ial CTAB, Proteinase K, FFS-Kit Promega real ime PCR, 45 Zyklen
15 29.06.21 - GEN-IAL Real Time PCR
_ o, : Kit SureFood® GMO SCREEN 4plex 4
16 28.06.21 0,01% inteme Methode 35S/NOS/FMVIIAC - R-Biopharm $2126 Real-time PCR
SureFood® GMO SCREEN
34S FMV o 4plex SureFood® GMO SCREEN 4plex )
7 020721 1 promoter | 010%  |BARIPATICIYIAD/IAC/CTP2| BARIPATICHIABIACICTP2:CP4 EPSPS Real-Time PCR
:CP4 EPSPS
May - 05
(Sample 1)
May - 31
(Sample 2)
June - 07 o, X Mittels SureFood Perp Basic kit - Elute to| Realtime PCR /40 Zyklen / Referenz
18 (Sample 3) 0,05% ISO /TS 21569-5: 2016 100ul Material ist Zuckerriibe (ERM-BF419)
June - 28
(Sample 4)
July - 6
(Sample 5)
19
20 24.05.21 0,10% Congen S2126 Congen Surefood Prep Advanced Kit Congen SureFoSoZd1 SBMO Screen 1 Kit
21 07.01.21 |Targetsequenz| < 0.01% RBIOPHARM Spin-S&ulen Extraktion REAL TIME PCR
22 07.06.21 positiv biotecon Mericon Food Kit, Quiagen real ime PCR
23 06.07. - NWG: 0.01%
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5.1.4 CTP2-CP4-Screening-Sequenz

Auswerte- Datum der |Ergebnisanga-| Nachweis- | Test-Kit oder Literatur Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reaktion Sonstige Hinweise
nummer Analyse be als grenze
Target-Sequenz /| Kopien/ %/ q 2.B. Extraktion / Enzyme / Clean-Up / 2.B. Real Time PCR/ Gelelektrophorese/
Tag/Monat | 297 08 Yiwert | Anbleter/ASU-Methode DNA-Gualitit ’ Cyclen/ Amplifikatlzinge/ Refer " ial
Zeitler et al, Eur. Food
5 03.06.21 - 0,05% Res. (2002) Technol. 214, CTAB-Wizard Multiplex real-time PCR, 45 Zyklen
346-351
Nachweisgrenze:
6 31.05.21 Target-DNA 0.03% Hausverfahren Genomic DNAzom food, Macherey- real-ime PCR Angabe von
agel Nachkommastellen
mit "Punkt"
Targetsequenz foodproof GMO Screenin, " X .
7 15.06.21 C;gTP24(§1P4— ZpLyoKit, Biotecon 9| sampie Preparation Kit l, Biotecon real time PCR, Light Cycler 96, Roche
EPSPS 0,10% Diagnostics Diagnostics
8 20.05.21 0.1% realtime PCR
9 0.05% offizielle Methode CTAB method /40 ng/uL real time PCR/88 pb
1 08.06.21 Targetsequenz 0,01% Herstell Aufreinigung real time PCR
12 15.06. Targetsequenz | 0.01 % L00.00-154:2014 CTAB~§£; *f(?iﬁ'ggi”g;’é“eeaa:ﬁme”c"” Real Time PCR (Tagman); 45 Zyklen; AOCS
14 08.07.21 - 0.01% Gen-ial CTAB, Proteinase K, FFS-Kit Promega real ime PCR, 45 Zyklen
Kit SureFood® GMO SCREEN 4plex
16 28.06.21 - 0,01% interne Methode BAR/NPTII/PAT/CTP2:CP4 EPSPS - R- Real-time PCR
Biopharm S2127
Shergang vom SusFoodd GMOSCREEN
. ex ureroo ex .
7 020721 |Hemizidtoleranz| ~ 0,10% BAR/PAT/Cr‘;/IAb/IAc/CTPZ BARIPATIONIABIIAGICTP2:CP4 EPSPS Real-Time PCR
“Gen CP4 :CP4 EPSPS
EPSPS .
19
20 24.05.21 0,10% Congen S2127 Congen Surefood Prep Advanced Kit | Congen SureFood GMO Screen 1 Kit $2127
21 07.01.21 Targetsequenz | < 0.01% RBIOPHARM Spin-Saulen Extraktion REAL TIME PCR
23 06.07. - NWG: 0.01%
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5.1.5 355-Pat-Screening-Sequenz

Auswerte- | Datum der | Ergebnisan- | Nachweis- | Test-Kit oder Literatur | Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR- Sonstige Hinweise
nummer Analyse gabe als grenze Reaktion
z.B. Real Time PCR/ Gelelek-
Target-Sequenz| Kopien/ %/ . z.B. Extraktion / Enzyme / Clean-Up / e
Tag / Monat /-DNA ct-Wert Anbieter / ASU-Methode DNA-Qualitit tropt_\_oreseleclenIAmp!lfl-
katldnge / Referenzmaterial
Zeitler et al, Eur. Food ! .
5 03.06.21 - 0,05% | Res. Technol. 214, 346- CTAB-Wizard Multiplex rezi'kr;"‘ne PCR, 45
351 (2002)
foodproof GMO " . . ! )
Targetsequenz o ! . Sample Preparation Kit Ill, Biotecon | real time PCR, Light Cycler
7 15.06.21 P-35S-pat 0,10% Spreenmg .2 LyoK_|t, Diagnostics 96, Roche Sample 3 <LOD
Biotecon Diagnostics
8 20.05.21 0.1% realtime PCR
pat gene - 35S
terminator o Conventional PCR-gel
10 01.07.21 (CaMV T-358) / 0,10% CTAB electrophoresis
DNA
. CTAB, Prot. K; Qiagen DNeasy Real Time PCR (Tagman); 45
o -
12 15.06. | Targetsequenz| 0.01% 100.00-154:2014 Mericon Food Kit'100 ng/ Reaktion Zyklen; AOCS
Kit SureFood® GMO SCREEN 4plex
16 28.06.21 - 0,01% inteme Methode BAR/NPTII/PAT/CTP2:CP4 EPSPS - Real-time PCR
R-Biopharm S2127
19
Spuren von 35S-pat
20 24.05.21 0,10% Congen S2127 Congen Surefood Prep Advanced Kit Congen Surefood GMo unterhalb der NWG in
Screen 1 KitS2127 Probe 3
21 07.01.21 | Targetsequenz | < 0.01% RBIOPHARM Spin-Saulen Extraktion REAL TIME PCR
23 06.07. - NWG: 0.01%
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5.1.6 CrylAb/Ac-Screening-Squenz

Auswerte- | Datum der | Ergebnisanga- | Nachweis- | Test-Kit oder Literatur| Hinweise zur DNA-Extraktion |Hinweise zur PCR-Reaktion |Sonstige Hinweise
nummer Analyse be als grenze
Tag/ Monat Target':::"e"z’ Kopien 1%/ | A pieter / ASU-Methode | - Extraktion/Enzyme [ Clean-Up/ tzrgp::f;:e"?gyi?;llier:f;:
E ct-Wert DNA-Qualitat - o
katldnge / Referenzmaterial
Nachweisgrenze:
6 310521 | TargetDNA | 0.03% Hausverfahren Genomic DNAE‘;’;‘;‘)“' Macherey- real-time PCR Nocongabe o
mit "Punkt"
8 20.05.21 0.1% realtime PCR
cry1A(b) EU Database of
synthetisches
Konstrukt aus Reference Methods for konventionellel PCR-
10 23.06.21 Baci 0,10% GMO Analysis - CTAB
acillus Gelelektrophorese
N (cry1A(b)/Ac)- gl-ele-00-
thuringiensis / 020
DNA
EU Database of ’ )
12 20.06.21 Targetsequenz 0.01 % Reference Methc_:ds for MgiTc/?)?{ Eggz l;’iﬁ'ggir;?gee:ksﬁﬁn Real Tmz‘;j;? /gzéqsman), 45
GMO Analysis. X §
14 08.07.21 - 0.01% Gen-ial © 178, TToeIase \, st real time PCR, 45 Zyklen
gentechnisch TS
erzeugte CrylAb- SureFood® GMO
1 02.07.21 DNA'geq“g‘ze” 0,10% SCREEN dplex AT A TP Real-Time PCR
7 07. und CrylAb/Ac- | O19% | BAR/PATICHYIAbIACIC fradondlics eal-Time
Fusionsgen- TP2:CP4 EPSPS
Sequenzen
May - 05
(Sample 1)
May - 31
(Sample 2) .
. s Realtime PCR /40 Zyklen /
18 June - 07 0,05% QL-ELE-00-016 Using SureFood Perp Basickit— o s8R PO ERITR
(Sample 3) Eluieren auf 100 pL BF412)
June - 28
(Sample 4)
July - 6
(Sample 5)
21 07.01.21 Targetsequenz | < 0.01% RBIOPHARM Spin-Saulen Extraktion REAL TIME PCR
23 06.07. - NWG: 0.01%
5.1.7 GVO-Mais Btl1l
Auswerte- Datum der |Ergebnisangabe| Nachweis- | Test-Kit oder Literatur | Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reaktion Sonstige Hin-
nummer Analyse als grenze weise
A o . z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag / Monat Target_'g;:"e“z’ K‘;';'f;;‘e’n/“’ Anbieter / ASU-Methode | 22" Ex"ak'g’ug'::l'i‘:;’ GREpY | Cyclen/ Amplifikatiange /
Referenzmaterial
5 10.06.21 - 0,1% B[&éggf‘&fg_gg;&ggc CTAB-Wizard real-Time PCR, 45 Zyklen
8 20.05.21 0.1% realtime PCR
9 0.05% offizielle Methode CTAB method /40 ng/uL real time PCR/70 pb
Intron 2 des adh1-| EU Database of
Gens aus Mais o Reference Methods for Konventionelle PCR-
10 23.08.21 | 4 das pat-Gen /| 0.10% oMo Analysis gl-con-00- cTAB Gelelektrophorese
DNA 003
CTAB, Prot. K; Qiagen DNeas Real Time PCR (Tagman); 45
12 20.06. Targetsequenz 0.01 % L00.00-118:2014 Mericon Food Kit/1 Og ng/ Reakﬁﬁn Zyklen; /iOCqS :
14 08.07.21 - 0.01% Gen-ial CTAB, Proteinase K, FFS-Kit Promega real time PCR, 45 Zyklen
Official method: UNI EN
ISO 21571: 2013 + UNI
ENISO
16 28.06.21 - 0,01% 21569:20130fficial - Real-time PCR
method: UNI EN ISO
21571: 2013 + UNI
EN ISO 21569:2013
May - 05
(Sample 1)
May - 31
(Sample 2) )
) June - 07 0 ISO 21570:2005 / Anex | Mittels SureFood Perp Basic kit- Elute| _ Realime PCR/40 Zyklen / Bt11 in Probe 3
8 0,05% Referenzmaterial ist Bt11 (ERM-
(Sample 3) c7 to 100ul BF412) < NWG
June - 28
(Sample 4)
July - 6
(Sample 5)
23 06.07. - NWG: 0.01%
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5.1.8 GVO-Mais MIR604

Auswerte- | Datum der | Ergebnisan-| Nachweis- | Test-Kit oder Literatur | Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reaktion [Sonstige Hinweise
nummer Analyse gabe als grenze
. /10 q ¥ z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat VI Koplanige Anbieter / ASU-Methode ZEiEaRHonl Enzyr_n__e dClsaint phorese / Cyclen / Amplifikatlange
quenz / -DNA ct-Wert DNA-Qualitét 0
| Referenzmaterial
8 20.05.21 0.1% realtime PCR
(IBR) des
Mais-Events EU Database of
MIR 604 - o Reference Methods for Konventionelle PCR-
10 23.06.21 Mais- 0,10% GMO Analysis - QT-EVE- CTAB Gelelektrphorese
Wirtsgenom / ZM-013
DNA
14 08.07.21 - 0.01% Gen-ial CTAB, Proteinase K, FFS-Kit Promega real time PCR, 45 Zyklen
23 06.07. -

5.1.9 Mais-DNA (Mais-spezifisch)

Auswerte- | Datum der | Ergebnisan- | Nachweis- | Test-Kit oder Literatur | Hinweise zur DNA-Extraktion | Hinweise zur PCR-Reaktion |Sonstige Hinweise
nummer Analyse gabe als grenze
. . z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag / Monat Squ::lth-DN A K‘;’:_'s\;‘elr:k/ Anbieter / ASU-Methode | %" Extrakt:;z:;_l;n::;;:tl CleanSel! phorese / Cyclen / Amplifikat-
lange / Referenzmaterial
Hernandez, M. et al; J. . .
5 25.05.21 - 1cplul  |Agric. Food Chem. (2004), CTAB-Wizard Multiplex r‘;a"f'me PCR, 45
52, 4632-4637. vklen
8 20.05.21 0.1% realtime PCR
9 0.1% offizielle Methode CTAB-Mathode/ 40 ng/uL real ime PCR/79 pb
I1SO 21569:2005.

EU Database of Reference

Methods for GMO Analysis

- (invertase)- QL-TAXZM- konventionelle PCR-
10 28.06.21 |Inwertase / DNA| 0,10% 003ISO 21569:2005. CTAB Gelelektronh

phorese

EU Database of Reference

Methods for GMO Analysis

- (Invertase)- QL-TAX-ZM-

003
CTAB, Prot. K; Qiagen DNeas Real Time PCR (Tagman); 45
12 20.06. | Targetsequenz |  0.01% L00.00-118:2014 Mericon Food Kit/1og ng/ Reaktion Zyklen; ERI\(/I Bg410 :
14 08.07.21 - 0.01% Genial CTAB, Proveinase K, FES-t real time PCR, 45 Zyklen
romega
Kit MODIfinder Zeine (Corn ENDO)
16 29.06.21 - 0,01% inteme Methode Assay - fornitore GENERON (cod. Real-time PCR
PGE10A-50)
SureFood® GMO SCREEN 4plex ) Probe 2: schwache
17 05.07.21 HMG-Gen 0,10% EURL QT-TAX-ZM-002 BAR/PAT/CrylAb/IAC/ICTP2:CP4 Real-Time PCR Amplifikation < NWG
EPSPS phinkation

23 06.07. - NWG: 0.1%
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5.1.10 GVO-Soja RR (GTS

40-3-2)

Auswerte- | Datum der | Ergebnisan- | Nachweis- | Test-Kit oder Literatur | Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reaktion |Sonstige Hinweise
nummer Analyse gabe als grenze
. . z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat | g 195t Al “oawers | Anbister/ ASU-Methode |*-EXrakiot Ehae [CIean-Ubllonorese / cyclen / Ampifikatiange
Referenzmaterial
5 08.06.21 - 0,05% AllSoy A, Microsynth CTAB-Wizard Multiplex real-time PCR, 45 Zyklen
Nachweisgrenze:
6 31.0521 | Target-DNA 0.05% Hausverfahren Hausverfahren real-time PCR N Angabe von
achkommastellen
mit "Punkt"
8 20.05.21 0.1% realtime PCR
9 0.05% offizielle Methode CTAB-Methode/ 40 ng/uL Gel-Elektrophorese/169 pb
ISO 21569:2005.
EU Database of Reference
P35 S-2 Methods for GMO Analysis
Petur1 / -QL-CON-00-001I1SO Konventionelle PCR-
10 24.06.21 DNAP35 S-f2 0.10% 21569:2005. cTAB Gelelektrophorese
Petu r1/ DNA EU Database of Reference
Methods for GMO Analysis
-QL-CON-00-001
CTAB, Prot. K; Qiagen DNeas Real Time PCR (Tagman); 45
12 25.06. | Targetsequenz|  0.01% L00.00-118:2014 Mericon Food Kit/1og ng/ Reakti)c/)n Zyklen; ERISA Bg413 :
14 08.07.21 - 0.01% Gen-ial e e real time PCR, 45 Zyklen Mooty
offizielle Methode: UNI EN
ISO 21571: 2013 + UNI
EN ISO 21569:2013 :
16 28.06.21 - 0,01% Ofiizielle Methode:UNI EN - Real-time PCR
ISO 21571: 2013 + UNI
EN ISO 21569:2013
May - 05
(Sample 1)
May - 31
(Sample 2) Realtime PCR /40 Zyklen/
18 June - 07 0.08% |ISO 21570:2008 / Anex 1| Using SureFood Perp Basickit— | ¢ eSEmE PR SOOI
(Sample 3) Eluieren auf 100ul Sojabohne (ERM-BF410)
June - 28
(Sample 4)
July - 6
(Sample 5)
23 06.07. - NWG: 0.01%
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5.1.11 GVO-Soja RRZ (MON89788)

Auswerte-| Datum der | Ergebnisan- | Nachweis- | Test-Kit oder Literatur| Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reaktion |Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze
. . z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Target-Sequenz| Kopien / %/ q z.B. Extraktion / Enzyme / Clean-Up / e m
Tag/Monat /-DNA ct-Wert Anbieter /| ASU-Methode DNA-Qualitit phorese / Cyclen/ Ampll_flkatlange
/ Referenzmaterial
5 08.06.21 - 0,05% AllSoy A, Microsynth CTAB-Wizard Multiplex real-time PCR, 45 Zyklen
Nachweisgrenze:
6 31.05.21 | TargetDNA | 0.0015% Hausverfahren Hausverfahren real-ime PCR N Angabe von
achkommastellen
mit "Punkt"
8 20.05.21 0.1% realtime PCR
(IBR) des

Sojabohnen- EU Database of

Events MON Reference Methods for konventionelle PCR
10 24.06.21 89788 - 0,10% X cTAB Coloiokim g

Sojabohnen- GMO Analysis -QT- elelektrophorese

N EVE-GM-006
Wirtsgenom /
DNA
EU Database of A ) |
12 25.06. Targetsequenz 0.01% Reference Methods for CTAB’ Prot K’. Qiagen DNeaS.y Real Time PCB (Tagman); 45
K Mericon Food Kit/100 ng/ Reaktion Zyklen; AOCS
GMO Analysis.
14 08.07.21 - 0.01% Gen-ial CTAB, Proteinase K, FFS-Kit Promega real time PCR, 45 Zyklen
_ o . Kit MODIfinder Soybean MON89788 "

16 29.06.21 0,01% interne Methode Assay - GENERON (cod. PGS04A-50) Real-time PCR
23 06.07. - NWG: 0.01%
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5.1.12 Lektin-DNA (Soja-spezifisch)

Auswerte-| Datum der | Ergebnisan- | Nachweis- | Test-Kit oder Literatur Hinweise zur DNA-Extraktion Hinweise zur PCR-Reaktion |Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze
. o " z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag / Monat qu::‘g:,'_“;ﬁ"A K‘;’:'s: e’ n/°’ Anbieter / ASU-Methode | 25 Ex"ak'g’&i“::;:t‘:t’ Cleanp /e Gyelen / Amplifikatizinge /
Referenzmaterial
5 08.06.21 - 0,05% AllSoy A, Microsynth CTAB-Wizard Multiplex real-time PCR, 45 Zyklen
Nachweisgrenze:
6 31.05.21 | TargetDNA | 0.015% Hausverfahren Hausverfahren real-ime PCR Nac:';g;brja":; o
mit "Punkt"
8 20.05.21 0.1% realtime PCR
9 0.1% offizielle Methode CTAB method / 40 ng/uL real time PCR/81 pb
ISO 21569:2005.

EU Database of Reference

Methods for GMO Analysis

~ (Soy lectin)- QL-TAXGM- konventionelle PCR-
10 28.06.21 Lectin / DNA 0,10% 008ISO 21569:2005. CTAB Gelelektroph

phorese

EU Database of Reference

Methods for GMO Analysis

— (Soy lectin)- QL-TAX-GM-

008
CTAB, Prot. K; Qiagen DNeas Real Time PCR (Tagman); 45
12 25.06. | Targetsequenz|  0.01% L00.00-118:2014 Mericon Food Kit/1 og ng/ Reakti{)n Zyklen; ERIE/I 32413 :
14 08.07.21 - 0.01% Gen-ial CTAB, Proteinase K, FFS-Kit Promega real time PCR, 45 Zyklen
Kit MODIfinder Lectin (Soy ENDO)
16 29.06.21 - 0,01% inteme Methode Assay - fornitore GENERON (cod. Real-time PCR
PGE9A-50)
SureFood® GMO SCREEN 4plex
17 06.07.21 Le1-Gen 0,10% EURL QT-TAX-GM-002 BAR/PAT/CrylAb/IAcICTP2:CP4 Real-Time PCR
EPSPS

23 06.07. - NWG: 0.1%
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5.1.13 Weitere Parameter (DNA)

Parameter Auswerte-| Datum der Analy: Er 1gabe | Nach Test-Kit oder Literatur | Hinweise zur DNA-Ex Hi ise zur PCR-Reakti ge Hi
nummer als grenze
a q z.B. Real Time PCR/ Gelelek-
weitere DNA Tag / Monat Target_-S::uenz/ Kzf_';;:r:/“l Anbieter / ASU-Methode | %2 B(trakn;s‘(_%n::lliv:;tl CleaEley tropr:ores/el CyclenlAmle-
AB Il 3 20.05.21 - Real Time PCR
foodproof GMO Screening . X . . .
BAR 7 15.06.21 Target-Sequenz bar 0,10% 2 LyoKit, Biotecon Sample Prepa}ratlon Klt Ill, Biotecon| real time PCR, Light Cycler
Di 5 Diagnostics 96, Roche
iagnostics
BAR 14 08.07.21 - 0.01% Gen-ial CIABS Pm;e'"ase ICIERSKI real time PCR, 45 Zyklen
romega
Phosphinothricin-
Acetyltransferase Sg gggg\?‘ﬁg{o SureFood® GMO SCREEN 4plex
BAR 17 02.07.21 Gen (BAR) aus 0,10% P BAR/PAT/CrylAb/IAc/CTP2:CP4 Real-Time PCR
Streptom BAR/PAT/CrylAb/IAc/CT EPSPS
ptomyces P2:CP4 EPSPS
hygroscopius
May - 05 (Sample 1)
May - 31 (Sample 2) . i
BAR 18 | June - 07 (Sample 3) 0,05% QL-ELE-00-003 Wi Sttt P (25 (4 PCR / 35 cycle / 173 bp
Eluieren auf 100ul
June - 28 (Sample 4)
July - 6 (Sample 5)
Congen Surefood Prep Advanced Congen SureFood GMO
BAR 20 24.05.21 0,10% Congen S2127 Kit Screen 1 Kit $2127
BAR 21 07.01.21 Target-Sequenz <0.01% RBIOPHARM Spin-Saulen Extraktion REAL TIME PCR
Baumwolle 23 09.07. NWG: 0.1%
Nachweisgrenze:
genControl® RT .
. ) 'Genomic DNA from food, Macherey-| . Angabe von
Camv 6 31.05.21 Target-DNA 0.001% CaMVlrquﬁltt’HGEN-IAL Nagel real-time PCR Nachkommastellen
mit "Punkt”
Target-Sequenz 9 CaMV Detection, Sample Preparation Kit Ill, Biotecon| real time PCR, Light Cycler
Cal v 221 CaMV 35S promoter| il Biotecon Diagnostics Diagnostics 96, Roche
Resultate gelten
GVO-Mais Events 23 jeweils fir alle
DAS59122, T25 genannten Events;
NWG: 0.1%
EU Database of . ,
GVO-Mais MON88017| 12 06.07. Targetsequenz Reference Methods for |  CTAB: Prot. K; Qiagen DNeasy | Real Time PCR (Tagman); 45
X Mericon Food Kit/100 ng/ Reaktion Zyklen; AOCS
GMO Analysis.
Resultate gelten
GVO-Mais Mong8017| 23 [EIRihelll
genannten Events;
NWG: 0.1%
GVO-Mais Mon87411 23 12.07. NWG: 0.1%
EU Database of A y
GVO-Mais NK603 12 06.07. Targetsequenz Reference Methods for. | C1/0r Prot. K; Qiagen DNeasy | Real Time PCR (Taqman}; 45
N Mericon Food Kit/100 ng/ Reaktion Zyklen; AOCS
GMO Analysis.
GVO-Mais (NK603) 14 08.07.21 - 0.01% Gen-ial Gz (FELTEED S (A real time PCR, 45 Zyklen
Promega
GVO-Mais NK603 23 12.07. NWG: 0.1%
GVO-Mais TC1507 23 NWG: 0.1%

Fortsetzung ndchste Seite
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Fortsetzung: weitere Parameter (DNA)
Parameter Auswerte- Datum der Analyse| Ergebnisangabe | Nachweis- | Test-Kit oder Literatur| Hinweise zur DNA-Ex- |Hinweise zur PCR-Reaktion| Sonstige Hinweise
nummer als grenze traktion
.B. Real Time PCR/ Gelelek-
. Target-Sequenz / | Kopien/ %/ . z.B. Extraktion / Enzyme / z g
weitere DNA Tag/ Monat _DNA ct-Wert Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitit t;opl:oreser{ (iyclen /Ampl.lfll-
atlange / Refer ial
Nachweisgrenze:
Angabe von
GVO-Soja LL (A2704-12)| 6 31.05.21 Target-DNA 0.03% Haus\erfahren Haus\erfahren real-time PCR Nachkommastellen
mit "Punkt"; Probe 2
schwache
Amplifikate < LOD
GVO-Soja (A2704-12) | 14 08.07.21 . 0.01% Gen-ial CTAB, Proteinase K, | ) ine PCR, 45 Zyklen
FFS-Kit Promega
Resultate gelten
GVO-Soja A2704 23 12.13.07. : Jowels flir alle
genannten Events;
NWG: 0.1%
GVO-Soja (AB547-127) | 14 08.07.21 . 0.01% Gen-ial CTAS, Proteinase K, | real time PCR, 45 Zyklen
S-Kit Promega
Resultate gelten
GVO-Soja,A5547 23 12.13.07. - Joweils flir alle
genannten Events;
NWG: 0.1%
Resultate gelten
GVO-Soja Events jeweils fir alle
DP4114-3, SyHTOH2 2 12./13.07. : genannten Events;
NWG: 0.1%
GVO-Soja Mon87701 23 12.07. - NWG: 0.1%
GVO-Soja Mon87751 23 19.07. - NWG: 0.1%
May - 05 (Sample 1)
May - 31 (Sample 2) Using SureFood Perp
NPTIl 18 June - 07 (Sample 3), 0,05% QL-ELE-00-003 Basic kit — Eluieren auf PCR/ 35 cycle / 173 bp
June - 28 (Sample 4) 100ul
July - 6 (Sample 5)
Congen Surefood Prep Congen SureFood GMO
o
NPTII 2 24.0521 0.10% Congen $2127 Advanced Kit Screen 1 Kit 52127
foodproof GMO . X . .
P-35S-nptll 7 15.06.21 Targetsequenz P- 0,10% Screening 2 LyoKit, Sample Prepa}ratlon Klt Ill,| real time PCR, Light Cycler
35S-nptll . " 3 Biotecon Diagnostics 96, Roche
Biotecon Diagnostics
p-NOS 19
foodproof GMO . . . .
7| reeear |TeevemPl gion | sommmziyo, |l Peon i) el tne POR Lot Oy
p-NOS-nptll P Biotecon Diagnostics 9 ?
. CTAB, Proteinase K .
- 0 . ) )
p-NOS-nptll 14 08.07.21 0.01% Gen-ial FFS-Kit Promega real time PCR, 45 Zyklen
Nachweisgrenze:
Angabe von
Genomic DNA from food, " Nachkommastellen
PAT 6 28.05.21 Target-DNA 0.03% Hausverfahren Macherey-Nagel real-time PCR mit "Punkt"; Probe 2
schwache Amplifikate
<LOD
PAT 9 0.05% offizielle Methode CTAB method /40 ng/uL real ime PCR/108 pb
. CTAB, Proteinase K, FFS- .
PAT 14 08.07.21 - 0.01% Gen-ial Kit Promega real time PCR, 45 Zyklen
Phosphinothricin-
Acetyltransferase- SureFood® GMO | SureFood® GMO SCREEN
Gen (PAT) aus o SCREEN 4plex 4plex T
PAT 17 02.07.21 Streptomyces | % 19% | BAR/PATICrylAB/IAG/C | BARIPATICIYIAD/IACICTP?: Real-Time PCR
viridiochromogene TP2:CP4 EPSPS CP4 EPSPS
s
May - 05 (Sample 1)
May - 31 (Sample 2) Using SureFood Perp Realtime PCR /40 Zyklen/
PAT 18 June - 07 (Sample 3), 0,05% QT-ELE-00-002 Basic kit— Eluieren auf |Referenz Material ist Bt11 (ERM-
June - 28 (Sample 4) 100ul BF412)
July - 6 (Sample 5)
Nachweisgrenze:
PAanzen 6 31.05.21 TargetDNA | 0.1% Heuswerfahren | Senomic DA ffom food, real-time PCR Angabe von
Macherey-Nagel Nachkommastellen
mit "Punkt"
. . CTAB, Proteinase K .
- 0 ¥ ’ )
Raps spezifische DNA 14 08.07.21 0.01% Gen-ial FFS-Kit Promega real time PCR, 45 Zyklen
Reis 23 09.07. - NWG: 0.1%
tE9 9 0.05% offizielle Methode CTAB method / 40 ng/uL real time PCR/87 pb
EU Database of CTAB, Prot. K; Qiagen |
12 Targetsequenz Reference Methods for | DNeasy Mericon Food Real ﬂrgeklreis A(I)agg] i) 49
TC1507 GMO Analysis. Kit/100 ng/ Reaktion Y i
. . . CTAB, Proteinase K, .
Weizen spezifische DNA 14 08.07.21 - 0.01% Gen-ial y real time PCR, 45 Zyklen
FFS-Kit Promega
Weizen 23 30.06./9.07. NWG: 0.1%
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5.2 Homogenitédt

5.2.1 Mischungshomogenitit

vor der Abfillung

Microtracer Homogenitatstest
DLA-ptGMS1 Probe 2

Gewicht Gesamtprobe 1,01 kg
Microtracer FSS-rot lake
TeilchengrolRe 75-300 um
Gewicht pro Partikel 2,0 ug
Tracerzugabe 28,0 mg/kg
Analysenergebnisse:
Probe Einwaage [g] iiggﬁ }:"g;ll((g]l
1 4,96 53 214
2 5,00 51 204
3 5,02 53 211
4 4,98 45 18,1
5 4,98 55 221
6 5,02 53 211
7 5,00 53 21,2
8 4,95 52 21,0
Poisson-Verteilung Normalverteilung
Probenanzahl 8 Probenanzahl 8
Freiheitsgrad 7 Mittelwert 20,8 mgl/kg
Mittelwert 51,9 Partikel Standardabweichung 1,19 mg/kg
Standardabweichung 2,98 Partikel rel. Standardabweichung 5,74 %
%2 (CHI-Quadrat) 1,20 Horwitz Standardabweichung 10,1 %
Wahrscheinlichkeit 99 % HorRat-Wert 0,57
Wiederfindungsrate 74 % Wiederfindungsrate 74 %
Microtracer Homogenitatstest
DLA-ptGMS1 Probe 3
Gewicht Gesamtprobe 1,00 kg
Microtracer FSS-rot lake
TeilchengroRe 75-300 pm
Gewicht pro Partikel 2,0 Mg
Tracerzugabe 29,0 mg/kg
Analysenergebnisse:
Probe Einwaage [g] Zirztgﬁl ;:g/':((g]l
1 4,97 72 29,0
2 5,00 74 29,6
3 5,01 73 29,1
4 5,01 76 30,3
5 5,00 63 25,2
6 5,03 62 247
7 5,03 71 28,2
8 4,98 59 23,7
Poisson-Verteilung Normalverteilung
Probenanzahl 8 Probenanzahl 8
Freiheitsgrad 7 Mittelwert 27,5 mg/kg
Mittelwert 68,7 Partikel Standardabweichung 2,56 mg/kg
Standardabweichung 6,40 Partikel rel. Standardabweichung 9,3 %
%2 (CHQuadrat) 4,17 Horwitz Standardabweichung 9,7 %
Wahrscheinlichkeit 76 % HorRat-Wert 1,0
Wiederfindungsrate 95 % Wiederfindungsrate 95 %
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Microtracer Homogenitatstest
DLA-ptGMS1 Probe 4

Gewicht Gesamtprobe 1,02 kg
Microtracer FSS-rot lake
Teilchengrofle 75-300 um
Gewicht pro Partikel 2,0 Mg
Tracerzugabe 21,8 mg/kg
Analysenergebnisse:
Probe Einwaage [g] Zi:g(ﬁll E:g/'::;]l

1 5,00 59 23,6

2 5,01 60 24,0

3 4,98 61 245

4 5,00 62 248

5 5,03 58 231

6 5,00 57 22,8

7 5,01 64 255

8 5,02 54 215
Poisson-Verteilung Normalverteilung
Probenanzahl 8 Probenanzahl 8
Freiheitsgrad 7 Mittelwert 23,7 mgl/kg
Mittelwert 59,4 Partikel Standardabweichung 1,27 mgl/kg
Standardabweichung 3,18 Partikel rel. Standardabweichung 54 %
%2 (CHI-Quadrat) 1,20 Horwitz Standardabweichung 9,9 %
Wahrscheinlichkeit 99 % HorRat-Wert 0,54
Wiederfindungsrate 109 % Wiederfindungsrate 109 %
Microtracer Homogennitétste st
DLA-ptGMS1 Probe 5
Gewicht Gesamtprobe 1,00 kg
Microtracer FSS-rot lake
TeilchengrolRe 75-300 um
Gewicht pro Partikel 2,0 Hg
Tracerzugabe 29,7 mg/kg
Analysenergebnisse:

Probe Einwaage [g] ii;tg(:ll E:g/'::g]l

1 5,00 63 252

2 5,00 64 25,6

3 4,98 66 26,5

4 5,02 67 26,7

5 5,01 66 26,3

6 4,97 57 22,9

7 5,03 58 23,1

8 4,97 66 26,6
Poisson-Verteilung Normalverteilung
Probenanzahl 8 Probenanzahl 8
Freiheitsgrad 7 Mittelwert 254 mgl/kg
Mittelwert 63,4 Partikel Standardabweichung 1,55 mgl/kg
Standardabweichung 3,86 Partikel rel. Standardabweichung 6,1 %
%2 (CHI-Quadrat) 1,65 Horwitz Standardabweichung 9,8 %
Wahrscheinlichkeit 98 % HorRat-Wert 0,62
Wiederfindungsrate 85 % Wiederfindungsrate 85 %
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5.3 Informationen zur Eignungspriifung (EP)

Vor der LVU wurden den Teilnehmern im Proben-Anschreiben folgende

Informationen mitgeteilt:

EP-Nummer DLA ptGMS1 (2021)

EP-Name GVO-Screening I (qualitativ): 5 Proben mit positiv/negativ Gehalten an
p-35S, t-NOS, p-FMV, CP4 EPSPS, 35S-Pat, Cry1Ab/Ac/ GVO-Mais
(Bt11, MIR604) und GVO-Soja (RR GTS 40-3-2, RR2 MON89788)

Probenmatrix* Proben 1-5: mégliche Zutaten: Produkte aus Soja-, Mais- und

Weizenmehlen und -grie3en

Probenzahl und

5 unterschiedliche Proben: je 10 g

Probenmenge

Lagerungsinformation Proben 1-5: trocken und dunkel, Raumtemperatur (Langzeit gekiihlt 2 - 10
OC)

Verwendungszweck AusschlieB3lich fiir Laboruntersuchungen (Qualitdtskontrollproben)

Parameter qualitativ: p-35S, t-NOS, p-FMV, CP4 EPSPS, 35S-Pat, Cry1Ab/Ac /

GVO-Mais (Bt11, MIR604) und GVO-Soja (RR GTS 40-3-2, RR2
MON89788)

Untersuchungsmethoden

Methode ist freigestellt

Hinweise zur Analyse

Die Untersuchung der Eignungspriifung soll entsprechend einer
labortiblichen Routineanalyse vorgenommen werden.

Generell empfehlen wir vor der Analyse, insbesondere bei kleinen
Analyseeinwaagen, eine reprasentative Probenmenge entsprechend guter
Laborpraxis zu homogenisieren.

Ergebnisangabe

Es kann fiir jede Probe 1 - 5 je ein Ergebnis pro Parameter ermittelt und in
die Ergebnisabgabe-Datei eingetragen werden

Einheiten

positiv / negativ (Nachweisgrenze: Kopienzahl oder Prozent)

Anzahl von
signifikanten Stellen

nur qualitative Angabe

Weitere Angaben: Zur Information kénnen weitere Angaben in der Ergebnisabgabedatei
gemacht werden.

Ergebnisabgabe Die Ergebnisabgabe-Datei wird per eMail libermittelt an:
pt@dla-lvu.de

Abgabetermin Spétestens 09. Juli 2021

Auswertebericht Der Auswertebericht wird voraussichtlich 6 Wochen nach Abgabetermin der
Ergebnisse fertiggestellt und per eMail als PDF-Datei zugesandt.

Koordinator und Dr. Matthias Besler-Scharf

Ansprechpartner der EP

* Die Kontrolle der Mischungshomogentitdt wird von DLA durchgefiihrt. Ggf. werden die Priifung der Gehalte, Homogenitét und
Stabilitét von EP-Parametern von DLA im Unterauftrag vergeben.
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6. Verzeichnis der Teilnehmer in alphabetischer
Reihenfolge

Teilnehmer / Participant Oort / Town Land / Country
Deutschland
SPANIEN
ITALIEN
SCHWEIZ
Deutschland
MALAYSIA
SCHWEIZ
Deutschland
SPANIEN
ITALIEN
ITALIEN
Deutschland
SCHWEDEN
Deutschland

Deutschland
Deutschland
SPANIEN

BELGIEN
GROSSBRITANNIEN
VIETNAM
Deutschland
GRIECHENLAND
Deutschland

[Die Adressdaten der Teilnehmer wurden fiir die allgemeine Verdffentlichung des Auswerte-
Berichts nicht angegeben. ]

[The address data of the participants were deleted for publication of the evaluation
report.]
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7. Verzeichnis relevanter Literatur

1.

9.

DIN EN ISO/IEC 17025:2005; Allgemeine Anforderungen an die Kompetenz von Pruf- und
Kalibrierlaboratorien / General requirements for the competence of testing and ca-
libration laboratories

DIN EN ISO/IEC 17043:2010; Konformitatsbewertung - Allgemeine Anforderungen an
Eignungspriifungen / Conformity assessment - General requirements for proficiency
testing

ISO 13528:2015 & DIN ISO 13528:2009; Statistische Verfahren fiir Eignungsprifungen
durch Ringversuche / Statistical methods for use in proficiency testing by inter-
laboratory comparisons

ASU §64 LFGB: Planung und statistische Auswertung von Ringversuchen zur Methoden-
validierung / DIN ISO 5725 series part 1, 2 and 6 Accuracy (trueness and precisi-
on) of measurement methods and results

Verordnung / Regulation 882/2004/EU; Verordnung iUber iber amtliche Kontrollen zur
Uberpriifung der Einhaltung des Lebensmittel- und Futtermittelrechts sowie der Be-
stimmungen Uber Tiergesundheit und Tierschutz / Regulation on official controls
performed to ensure the verification of compliance with feed and food law, animal
health and animal welfare rules

Evaluation of analytical methods used for regulation of food and drugs; W. Hor-
witz; Analytical Chemistry, 54, 67-76 (1982)

The International Harmonised Protocol for the Proficiency Testing of Ananlytical
Laboratories ; J.AOAC Int., 76(4), 926 - 940 (1993)

A Horwitz-like funktion describes precision in proficiency test; M. Thompson, P.J.
Lowthian; Analyst, 120, 271-272 (1995)

Protocol for the design, conduct and interpretation of method performance studies;
W. Horwitz; Pure & Applied Chemistry, 67, 331-343 (1995)

10.Recent trends in inter-laboratory precision at ppb and sub-ppb concentrations in

relation to fitness for purpose criteria in proficiency testing; M. Thompson; Ana-
lyst, 125, 385-386 (2000)

11.The International Harmonised Protocol for the Proficiency Testing of Analytical

Chemistry Laboratories; Pure Appl Chem, 78, 145 - 196 (2006)

12.AMC Kernel Density - Representing data distributions with kernel density estima-

tes, amc technical brief, Editor M Thompson, Analytical Methods Committee, AMCTB
No 4, Revised March 2006 and Excel Add-in Kernel.xla 1.0e by Royal Society of Che-
mistry

13 .EURACHEM/CITAC Leitfaden, Ermittlung der Messunsicherheit bei analytischen Messun-

gen (2003); Quantifying Uncertainty in Analytical Measurement (1999)

14 .GMP+ Feed Certification scheme, Module: Feed Safety Assurance, chapter 5.7 Che-

cking procedure for the process accuracy of compound feed with micro tracers in
GMP+ BA2 Control of residues, Version: 1lst of January 2015 GMP+ International B.V.

15.MTSE SOP No. 010.01 (2014): Quantitative measurement of mixing uniformity and car-

ry-over in powder mixtures with the rotary detector technique, MTSE Micro Tracers
Services Europe GmbH

16.Homogeneity and stability of reference materials; Linsinger et al.; Accred Qual

Assur, 6, 20-25 (2001)

17.A0AC Official Methods of Analysis: Guidelines for Standard Method Performance Re-

quirements, Appendix F, p. 2, AOAC Int (2016)

18.European Network of GMO Laboratories, Definition of Minimum Performance

Requirements for Analytical Methods of GMO Testing, Version 20-10-2015

19.JRC Technical Report, European technical guidance document for the flexible scope

accreditation of laboratories quantifying GMOs, Trapmann et al. (2014, 2" Version)

20.JRC Scientific Technical Report, Overview on the detection, interpretation and

reporting on the presence of unauthorised genetically modified materials Prepared
by the ENGL ad hoc working group on “unauthorised GMOs”, December 2011

21 .ALS-Stellungnahme, Untersuchung auf gentechnisch verdnderte Lebensmittel (2007/43)

Stellungnahme des Arbeitskreises Lebensmittelchemischer Sachverstédndiger der
Liander und des Bundesamtes fiir Verbraucherschutz und Lebensmittelsicherheit (ALS)
Beschluss 89. Sitzung, 27./28. Marz 2007 [Opinion on Analysis of genetically
modified foods, working group of german food chemistry experts]

22 .pPowell J, Owen L, Reliability of food measurements: the application of proficiency

testing to GMO analysis, Accred Qual. Assur. 7, 392-402 (2002)
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23 .Thompson M, GMO Proficiency testing: Interpreting =z-scores derived from log-
transformed data, amc technical brief, No. 18 Dec 2004

24 .Thompson M et al., Scoring in Genetically Modified Organism Proficiency Tests
Based on Log-Transformed Results, J. AOAC Int., 89(l), 232-239 (2006)

25.%el J et al., Calculation of Measurement Uncertainty in Quantitative Analysis of

Genetically Modified Organisms Using Intermediate Precision - A Practical Ap-
proach, J. AOAC Int., 90(2), 582-586 (2007)
26.Screening-Tabelle fiir den GVO-Nachweis, BVL - Bundesamt fiir Verbraucherschutz und

Lebensmittelsicherheit, 26.05.2015 [Screening table for GMO-detection]

27.Leitlinien zur Einzellabor-Validierung qualitativer real-time PCR Methoden, BVL -
Bundesamt fiir Verbraucherschutz und Lebensmittelsicherheit, 2016 [Guidelines for
single laboratory validation of qualitative real-time PCR methods, Federal Office
of Cosumer Protection and Food Safety, 2016]
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Von 25 Teilnehmern haben 23 mindestens ein Ergebnis eingereicht. Es wur-
den 5 Proben mit méglichen Gehalten an GVO-Soja und/oder GVO-Mais unter-
sucht. Die Auswertung erfolgte qualitativ hinsichtlich der Screening-Se-
quenzen p-35S, t-NOS, p-FMV, CTP2-CP4 EPSPS, 35S-Pat, CrylAb/Ac sowie
GVO-Mais (Btll, MIR604), Mais-DNA und GVO-Soja (RR GTS 40-3-2, RR2
MON89788) und Lektin-DNA. Details zu den einzelnen Parametern sind dem
Auswertebericht zu entnehmen.

12 Teilnehmer hatten ihren Sitz im Europdischen Ausland (Belgien, Grie-
chenland, GroRbritannien, Italien, Schweden, Schweiz, Spanien) und Jje-
wells ein Teilnehmer in Malaysia und Vietnam.



